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Szanowni Panstwo,

Bardzo serdecznie witam na Konferencji Polskiego Towarzystwa Mikrobiologéw,
Naukowej i jednoczesnie Jubileuszowej, wszystkich cztonkéw Towarzystwa: Hono-
rowych, Wspierajacych i Zwyczajnych. Witam serdecznie dostojnych gosci, ktérzy
uswietniliswojg obecnosciag Konferencje.

Konferencja organizowana jest przez Polskie Towarzystwo Mikrobiologéw z okazji
90. rocznicy jego powotania, ktére miato miejsce w Warszawie, 31 pazdziernika 1927 r.
Wspébtorganizatorem jest Uniwersytet Jagiellonski. Kolejnymi waznymi wydarzeniami s
przypadajace w tym roku 160-lecie urodzin profesora Odona Bujwida, Ojca mikrobiologii
polskiej, a takze 130-lecie wygtoszenia przez Niego na Uniwersytecie Jagielloriskim
stynnych ,Pieciu Odczytéw o Bakteryach”. Organizatorzy konferencji sa przekonani,
ze tomik wyktadéw prof. Odona Bujwida, ktéry Panstwo otrzymali, bedzie niezwykta
pamigtka tej uroczystosci.

W tym roku mija takze 90 lat od powotania pierwszego ogélnoswiatowego stowa-
rzyszenia towarzystw mikrobiologicznych International Union of Microbiological
Societies (IUMS), ktérego wspotzatozycielem jest PTM.

Konferencji towarzyszy¢ bedzie Nadzwyczajne Walne Zgromadzenie Delegatéw PTM,
podczas ktérego podjete zostang uchwaty wprowadzajace zmiany w statucie PTM.
Szczegéblne podziekowania kierujemy do sponsoréw Konferencji: Urzedu Miasta
Krakowa, Europejskiej Federacji Towarzystw Mikrobiologicznych FEMS, firmy Hygiene
& Cleaning Solutions — HCS Europe, Centrum Badan Mikrobiologicznych i Autoszcze-
pionek, a takze do Cztonkéw Wspierajacych PTM. Stowa podziekowania kierujemy takze
do Wystawcéw reprezentujacych firmy z obszaru mikrobiologii.

W imieniu Polskiego Towarzystwa Mikrobiologéow dziekuje takze wszystkim uczest-
nikom, wyktadowcom i autorom plakatéw, za czynny udziat w Konferencji. Komitetowi
Organizacyjnemu dziekuje za trud wtozony w przygotowanie uroczystosci i zaproszenie
nas do Krakowa. Wszystkim uczestnikom zycze owocnych spotkan zaréwno pod
wzgledem naukowym jak i kolezenskim, a delegatom efektywnych obrad podczas
Nadzwyczajnego Walnego Zgromadzenia Delegatéw PTM.

Pglskiego Towa wa Mikrobiologéw

—
Prof. dr ha%%e Tyski
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PROGRAM NAUKOWY KONFERENCJI

17.00-17.30

17.30-17.50

17.50-18.10

18.10-18.30

18.30-19.00

19.00-19.30

19.30-20.00

20.00-22.00

PIATEK 22.09.2017

Miejsce obrad:
Uniwersytet Jagiellonski, Auditorium Maximum, ul. Krupnicza 33

Uroczyste Otwarcie Konferencji

»90 lat Towarzystwa Mikrobiologow w Polsce"

Prof. Jacek Miedzobrodzki

Zaktad Mikrobiologii, Wydziat Biochemii, Biofizyki i Biotechnologii
Uniwersytetu Jagiellonskiego

»0do Feliks Kazimierz Bujwid - wybitny polski Bakteriolog"
Prof. Matgorzata Bulanda
Katedra Mikrobiologii, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum

»PTM dzi$ i jutro"

Prof. Stefan Tyski

Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej, Warszawski Uniwersytet Medyczny
Zaktad Antybiotykéw i Mikrobiologii, Narodowy Instytut Lekéw

Przerwa kawowa + sesja posterowa

~Antybiotykoopornosé - kto wygra ten wyscig?"

Prof. Waleria Hryniewicz

Zaktad Epidemiologii i Mikrobiologii Klinicznej, Narodowy Instytut Lekéw
»Mobilom bakterii wczoraj i dzis”

Prof. Dariusz Bartosik

Zaktad Genetyki Bakterii, Instytut Mikrobiologii, Uniwersytet Warszawski

Koktajl powitalny

Sesja posterowa:

Uniwersytet Jagiellonski, Auditorium Maximum, Il pietro,

sala seminaryjna, sala wystawowa

22.09.2017 (piatek), od godz. 16.00 do 23.09.2017 (sobota), godz. 13.00.

Stoiska wystawcow:
Uniwersytet Jagiellonski, Auditorium Maximum, parter.



09.00-09.30

09.30-10.00

10.00-10.30

10.30-11.30

11.30-12.00

12.00-12.30

12.30-13.00

13.00-13.30

13.30-15.00

15.00-19.00

19.30-22.00
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SOBOTA 23.09.2017

Miejsce obrad:
Uniwersytet Jagiellonski, Auditorium Maximum, ul. Krupnicza 33

+Wczoraj Candida albicans, dzisiaj Candida glabrata, a jutro ...

- dokad zmierza mykologia lekarska?”

Dr hab. Ewa Swoboda-Kope¢

Katedra i Zaktad Mikrobiologii Lekarskiej, Warszawski Uniwersytet Medyczny

»Techniki ,,omics” w diagnostyce biodeterioracji obiektow
dziedzictwa kulturowego”

Prof. Beata Gutarowska

Instytut Technologii Fermentacji i Mikrobiologii, Politechnika t6dzka

»~Zagrozenia mikrobiologiczne w zywnosci o matym stopniu
przetworzenia”

Prof. Katarzyna Czaczyk

Katedra Biotechnologii i Mikrobiologii Zywnosci,

Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu

Przerwa kawowa

~Ryzosferowe i endofityczne bakterie jako narzedzia
wspomagania fitoremediacji”

Prof. Zofia Piotrowska-Seget

Katedra Mikrobiologii, Uniwersytet Slaski

+Wktad mikrobiologii weterynaryjnej w budowe idei
wspotczesnego zdrowia”

Prof. Marian Binek

Katedra Nauk Przedklinicznych, Wydziat Medycyny Weterynaryjnej,
Szkota Gtéwna Gospodarstwa Wiejskiego w Warszawie

«Wczesne etapy zakazenia wirusowego: badania podstawowe

vs. nowe strategie terapeutyczne”

Prof. Krzysztof Pyr¢

Zaktad Mikrobiologii, Wydziat Biochemii, Biofizyki i Biotechnologii
Uniwersytetu Jagiellonskiego

Podsumowanie sesji posterowej i wyktadéw, zamkniecie czesci naukowej
Lunch

Nadzwyczajne Walne Zgromadzenie Delegatéow PTM

Kolacja



SESJA PLENARNA
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90 LAT TOWARZYSTWA MIKROBIOLOGOW W POLSCE

Jacek Miedzobrodzki
Zaktad Mikrobiologii, Wydziat Biochemii, Biofizyki i Biotechnologii,
Uniwersytet Jagiellonski

Polskie Towarzystwo Mikrobiologéw i Epidemiologéw (PTMIE) zostato powotane na zje-
zdzie naukowym mikrobiologéw i epidemiologéw 31.10. 1927 r. w Warszawie, w czasach,
kiedy po odzyskaniu niepodlegtosci, na fali narodowego entuzjazmu nastapit bujny
rozkwit wszystkich dziedzin zycia, wtacznie z nauka. Powstawaty liczne placéwki
mikrobiologiczne — nowe katedry uniwersyteckie oraz powotany w 1918 r. Miejski
Instytut Higieny w Warszawie, pézniejszy Panstwowy Zaktad Higieny (PZH), z filiami
w miastach wojewddzkich. Zaczety sie ukazywa¢ mikrobiologiczne pisma naukowe.
Rosnace zadania badawcze wytworzyty potrzebe utworzenia organizacji koordynujgcej
dziatalno$¢ organizacyjng we wszystkich dyscyplinach mikrobiologii. Ojcami
zatozycielami PTMIE byli profesorowie Z. Szymanowski, N. Gasiorowski, L. Padlewski
i grono entuzjastéw. PTMIE postawito przed cztonkami ambitne zadania: propagowanie
postepow w tej dziedzinie, co odbywa sie do dnia dzisiejszego przez organizowanie
konferencji i wyktadéw naukowych, prowadzenie specjalistycznych kurséw zawodo-
wych, konkurséw i projektéw promujacych rézne dyscypliny mikrobiologii. PTMIE stato
sie cztonkiem zatozycielem miedzynarodowych organizacji naukowych, co utatwito
wymiane kadr, szkolenie pracownikéw i udziat we wspoélnych projektach badawczych.
Z tego pionierskiego okresu znane s3 silne osobowosci wybitnych badaczy, ktérzy
potozyli mocne fundamenty pod rozwdj mikrobiologii w Swiecie. Lata drugiej wojny
Swiatowej to ruina pracowni badawczych i utrata pracownikéw, zamordowanych
i deportowanych. Mimo represji toczyta sie konspiracyjna dziatalno$¢ naukowa.
Po wojnie nastapit okres szybkiej odbudowy placowek mikrobiologicznych i powrét do
zycia Towarzystwa, poczatkowo w Lublinie w 1945. Rozwéj nauki wskazat nowe kierunki
i dyscypliny, doprowadzit do wyodrebnienia z PTMIE nowych towarzystw: w 1958 Pol.
Tow. Epidemiologoéw i Lekarzy Choréb Zakaznych, w 1969 Pol. Tow. Immunologicznego,
a w 2010 Pol. Tow. Wirusologicznego. Pod auspicjami PTM odbywa sie integracja
Srodowisk mikrobiologéw i nastepuje rozwdj biologii molekularnej, biotechnologii,
inzynierii genetycznej, genomiki, zaawansowanej diagnostykiiin. PTM codzienna praca
dobrze stuzy Srodowisku mikrobiologéw i spoteczenstwu.
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ODO FELIKS KAZIMIERZ BUJWID
- WYBITNY POLSKI BAKTERIOLOG

Matgorzata Bulanda
Katedra Mikrobiologii Collegium Medicum Uniwersytetu Jagiellonskiego

Odo Feliks Kazimierz Bujwid - pierwszy polski bakteriolog, pionier higieny i profilaktyki
lecznictwa, jeden z pierwszych polskich naukowcéw zajmujacych sie wytwédrczoscia
szczepionek leczniczych.

Urodzit sie w Wilnie 30 listopada 1857 roku, pochodzit z zubozatej szlachty litewskiej.
Studia medyczne ukonczyt na Uniwersytecie Warszawskim, a dalsze przygotowanie
fachowe do specjalizacji bakteriologicznej zdobyt w Berlinie u Roberta Kocha i w Paryzu
w Instytucie Ludwika Pasteura. W Warszawie zatozyt pierwszy w Polsce instytut
zapobieganiawsciekliznie oraz stacje badania produktéw spozywczych.

Od 1883 roku kierownik Katedry Higieny Wydziatu Lekarskiego Uniwersytetu Jagiel-
lonskiego. Od poczatku swej pracy rozwinatintensywna dziatalno$¢ naukowa, a ponadto
stworzytw Krakowie drugi na terenie kraju zaktad szczepien pasteurowskich.

Obok publikowania licznych rozpraw naukowych, aktywnie pracowat spotecznie. W 1896
wybrany radnym m. Krakowa, przyczynit sie do zatozenia wodociggdw i sieci kanatéw
w miescie. Byt zwolennikiem upowszechnienia oswiaty, wspottwoérca miejscowego |l
kota Towarzystwa Szkoty Ludowej, organizatorem—wraz z zong — pierwszego gimnazjum
zenskiego, popierat walke kobiet o dopuszczenie do studiéw uniwersyteckich. W okresie
miedzywojennym byt cztonkiem Rady Przybocznej Prezydenta oraz w latach 1931-1933
Tymczasowej Rady Miejskiej. Propagowat jezyk esperanto, zostathonorowym cztonkiem
Polskiego Klubu Esperanckiego, a takze inicjatorem utworzenia Towarzystwa Polsko-
Jugostowianskiego.

Zmartw Krakowie 25 grudnia 1942 roku. Jest pochowany na Cmentarzu Rakowickim.
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PTM dzis i jutro

Stefan Tyski
Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej, Warszawski Uniwersytet Medyczny
Zaktad Antybiotykéw i Mikrobiologii, Narodowy Instytut Lekéw

Polskie Towarzystwo Mikrobiologéw jest najwiekszym stowarzyszeniem mikrobiolo-
gicznym w Polsce. Obecnie liczy okoto 900 cztonkdw, zrzeszonych w 14 Oddziatach
Terenowych PTM. Od wrze$nia ub. roku dynamicznie dziata nowy Zarzad Gtéwny PTM.
W ciagu minionego roku utworzono nowe strony internetowe czasopism Postepy
Mikrobiologii i Polish Journal of Microbiology, uruchomiono konto PTM na facebooku.
Zbudowano nowoczesng, strone internetowg PTM. Zainteresowani réznymi obszarami
mikrobiologii beda mogli dziata¢ w sekcjach PTM, ktére wkrétce chcemy uruchomid.
Rozpowszechniamy informacje o konferencjach. Uchwalono, ze podczas wszystkich
konferencji wspoétorganizowanych przez PTM, cztonkowie naszego Towarzystwa
otrzymaja znizki na optaty rejestracyjne. Kazdy Oddziat Terenowy moze zamiesci¢ na
stronie PTM informacje o swojej historii, dokonaniach, dziatalnosci, planach, konfe-
rencjach itp. Staramy sie pozyskac nie tylko nowych cztonkéw zwyczajnych, ale réwniez
cztonkédw wspierajacych PTM. Bardzo duzo wysitku wktadamy w porzadkowanie
przynaleznosci oséb do PTMi optacanie sktadek cztonkowskich. Podjeliémy kroki majace
na celu utrzymanie mozliwosci finansowania i wydawania przez PTM dwéch waznych
dla mikrobiologéw czasopism PM i PJM. Dotychczasowe koszty wydawania i spo-
sob dystrybucji tych czasopism przekraczajg mozliwosci finansowe PTM. Wkraczajac
w21 wiek podjelismy decyzje o ukazywaniu sie czasopism w wersjach on-line.
Uchwalono, ze potowa dodatkowych funduszy pozyskanych przez Oddziat Terenowy
moze by¢ wykorzystana przez ten Oddziat na dziatalno$¢ statutowa.

Planujemy zorganizowanie w przysztym roku spotkania FEMS Council w Warszawie —
pierwszego od utworzenia FEMS 43 lat temu.

Planujemy zorganizowa¢ w 2020 r. Zjazd PTM w Warszawie, rozwazane jest potaczenie
zkonferencjg zagraniczna.
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ANTYBIOTYKOOPORNOSC - KTO WYGRA TEN WYSCIG?

Waleria Hryniewicz
Zaktad Epidemiologii i Mikrobiologii Klinicznej, Narodowy Instytut Lekéw, Warszawa

Odkrycie penicyliny, a nastepnie kolejnych antybiotykéw spowodowato, ze wiele z do-
tychczas nieuleczalnych zakazen bakteryjnych stato sie uleczalnymi, a szereg procedur
medycznych zyskato wysoki putap bezpieczenstwa. Nastapit ,ztoty” okres antybioty-
koterapii. Odkrywano nie tylko nowe zwigzki o dziataniu przeciwbakteryjnym, ale
korzystnie modyfikowano juz istniejace, poprawiajac ich wtasciwosci farmakologiczne
i zwiekszajac ich aktywnos¢ wobec szczepédw opornych na starsze generacje lekéw.
Od potowy lat 80-tych ubiegtego wieku obserwujemy zmniejszone tempo wprowadzania
nowych lekéw przy jednoczesnym zwiekszonym pojawianiu sie i rozprzestrzenianiu sie
patogendéw o nowych mechanizmach opornosci, niewrazliwych na dotychczas skuteczne
leki. Doszto do zachwiania proporcji miedzy podazg nowych skutecznych lekow,
apojawianiem sie nowych mechanizméw opornosci. Dzieki rozwojowi m.in. mikrobiologii
udato sie ustali¢ mechanizmy dziatania antybiotykéw, ktére polegaja na blokowaniu
istotnych proceséw metabolicznych i wielu funkcji waznych dla zycia drobnoustrojéw,
powodujac efekt bakteriostatyczny lub béjczy. Juz w pierwszych latach ery anty-
biotykowej okazato sie, ze bakterie potrafig przezy¢ w obecnosci antybiotyku.
Znakomitym przyktadem s3 gronkowce ztociste, ktére w niespetna 10 lat od wpro-
wadzenia penicyliny, dzieki wytwarzaniu penicylinaz, byty na nig juz w 50% oporne.
Bakterie uruchomity réznorodne strategie opornosci, w zaleznosci od gatunku i leku,
takie jak np. enzymatyczna inaktywacja, zmiany w miejscu docelowego dziatania,
wypompowywanie z komérki, ograniczenie wejscia leku do komorki. Coraz czesciej
obserwujemy szczepy wieloantybiotykooporne, a nawet niewrazliwe na wszystkie
dostepne leki. Niestety w ostatnich trzydziestu latach wprowadzono do terapii niewiele
nowych lekéw, co spowodowato znaczacy wzrost Smiertelnosci z powodu zakazen
wywotanych przez MRSA, VRE i Gram-ujemne pateczki wytwarzajace karbapenemazy.
Intensywne badania nad nowymi lekami przeciwbakteryjnymi, szczepionkami
i strategiami postepowania podjety liczne grupy naukowcéw na catym Swiecie. Nalezy
miec¢ nadzieje, ze uzyskaja sukces, ktéry pozwoli na skuteczne leczenie zakazen
wieloopornych. Jeslinie to era postantybiotykowa moze stac sie faktem.
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MOBILOM BAKTERII WCZORAJ | DZI$

Dariusz Bartosik
Zaktad Genetyki Bakterii, Instytut Mikrobiologii, Wydziat Biologii,
Uniwersytet Warszawski

Ruchome elementy genetyczne (MGE) odgrywaja kluczowa role w horyzontalnym
transferze gendéw. Poczatkowo badania nad MGE koncentrowaty sie na identyfikacji
jednostkowych elementéw, niosacych geny o charakterze adaptacyjnym. Obecnie, dzieki
rozwojowi genomiki uzyskujemy dane pozwalajace na okreslenie i zdefiniowanie
kompletnej puli mobilnego DNA, wystepujgcego w réznych grupach taksonomicznych
bakterii. Badania te przynoszg ogrom informacji zarbwno na temat zréznicowania
i dystrybucji MGE, jak i roli tych elementéw w ksztattowaniu struktury i determinowaniu
zmiennosSci genoméw bakteryjnych. Szczegélnie widoczne jest to w przypadku
genomow ztozonych, w ktérych wystepuja liczne replikony pozachromosomowe,
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niosace, niekiedy, typowe dla chromosoméw, geny metabolizmu podstawowego.

Duza zmiennos$¢ struktury MGE wynika z mozliwosci rekombinacyjnej wymiany miedzy
nimi réznorodnej informacji genetycznej. Zdarzenia tego typu prowadzg do pow-
stawania "nietypowych" elementéw o mozaikowej strukturze, ktérych zaliczenie do
danej grupy MGE bywa problematyczne. W trakcie wyktadu przedstawione zostang
gtéwne grupy ruchomych elementéw genetycznych oraz krytycznie oméwione
podstawy ich klasyfikacji.




20

T

WCZORAJ CANDIDA ALBICANS, DZISIAJ CANDIDA
GLABRATA, A JUTRO ....-DOKAD ZMIERZA MYKOLOGIA
LEKARSKA?

Dr hab. Ewa Swoboda-Kope¢
Katedra i Zaktad Mikrobiologii Lekarskiej, Warszawski Uniwersytet Medyczny

Grzyby, szczegélnie grzyby drozdzopodobne, maja coraz wiekszy udziatw zakazeniach.
Jest to cena, jaka ptacimy za postep w medycynie. Przeszczepy, leczenie choréb
nowotworowych, radioterapia, chemioterapia, nieracjonalna antybiotykoterapia, nowo-
czesne inwazyjne metody diagnostyczne umozliwiaja chorym przezycie, jednoczesénie
powodujac wzrost liczby pacjentéw z uposledzeniem uktadu immunologicznego,
narazonych na zakazenia grzybami patogennymi. Grzyby te maja bardzo ztozony gen
wirulencji, ktory decyduje o ich zdolnosci do pokonania naturalnej obrony gospodarza
i ich patogennosci. Wiele tych czynnikéw juz poznano. Wiadomo, ze zmiennos¢
morfologiczna, budowa $ciany komarkowej grzybow, adhezja, aktywnos¢ proteolityczna
i lipolityczna drozdzakéw itp. to wazne determinanty patogennosci Candida. Wzrost
liczby zakazen grzybiczych sktonit do poszukiwania nowych czynnikéw, ktére za-
poczatkowuja zakazenie i wspotdecyduja o jego dalszym przebiegu. W ostatnich latach
zakazenia grzybicze wzrosty dwukrotnie, co stanowi 10-20% wszystkich zakazen. 29%
pacjentéw z fungemigumieraw trakcie hospitalizacji.

Grzyby to jedne z najstarszych organizmoéw na Swiecie, biorg swéj poczatek w erze
prekambryjskiej. Wzmianki o roli grzybéw w medycynie siegaja ery starozytne;j.
Hipokrates opisat zmiany grzybicze na btonach $luzowych i nazwat stomatis aphtosa.
W 1665 r. plesniawka jamy ustnej wywotana przez C. albicans uznawana byta za chorobe
$miertelna. Gatunek C.albicans opisano w 1853r. a C.glabrata w 1917r.

Koniec XX wieku to poczatek duzych zmian w diagnostyce mikologicznej. Doskonatos¢
nowych metod diagnostycznych wykazata niejednorodnos¢ istniejacych gatunkéw
grzybow i pozwolita ustali¢ nowe gatunki.

C. albicans byta wiodacym czynnikiem etiologicznym zakazen. W latach 60 i 70 XX wieku
powodowata 85-90% kandydemii, natomiast w latach 1988-1992 tylko 42%. Duz3 role
w nowym porzadku grzybiczych czynnikéw etiologicznych odgrywa niekontrolowana
selekcja grzybéw w zwiazku z profilaktyka i terapia.
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TECHNIKI ,,OMICS” W DIAGNOSTYCE BIODETERIORACJI o0 R
OBIEKTOW DZIEDZICTWA KULTUROWEGO wa’
Beata Gutarowska', Otlewska A. ", Szulc J. ', Adamiak J. ", ' ‘*
Bonifay V. ?, Kubiak K. ?, Ruman T. * :
" Instytut Technologii Fermentacji i Mikrobiologii, Politechnika +6dzka, Polska ?7 ----- e—\
2 Center of Biocorrosion, Oklahoma University, United States ,5 ~ f':ﬂ
* Laboratorium Biotechnologii Molekularnej, Bionanopark Sp. z.0.0., Polska t_‘
* Pracownia Chemii Bioorganicznej, Politechnika Rzeszowska, Polska b 2 \

Biodeterioracja obiektéw historycznych moze prowadzi¢ do utraty dziedzictwa kul- -
turowego. Niszczenie zabytkéw przez mikroorganizmy jest uzaleznione od wielu
czynnikow: rodzaju materiatu, mikroklimatu, pH, $wiatta oraz sktadu biocenozy. Obiekty
zasiedlaja drobnoustroje, ktére specjalizujg sie w wykorzystaniu unikatowych \
substratow do wzrostu, czesto zyjace w stanie VBNC. Dlatego w diagnozowaniu
biodeterioracji zabytkéw najwazniejsze jest podejscie srodowiskowe, wymagajace
jednoczesnego badania w prébce mikrobiomu - struktury mikroorganizméw oraz
metabolomu - profilu zwiazkéw chemicznych obecnych w materiale i wytwarzanych
przez drobnoustroje. Najnowsze badania wykazaty, iz zastosowanie kilku metod nowej
generacji, w szczegolnosci technik takich jak: Illumina Sequencing, lon Torrent Se-
quencing do oceny metagenomu oraz HPLCHRMS, MALDI do oceny metabolomu jest
dobrym rozwigzaniem w diagnozowaniu biodeterioracji zabytkowych budynkéw oraz
archiwaliow. Potwierdzenie obecnosci populacji mikroorganizmoéw i ich metabolitow
w materiatach pozwala dobra¢ metody izolacji drobnoustrojéw oraz zaproponowac
odpowiednirodzaj dezynfekgji, niezbedny do przeprowadzenia konserwacji obiektu.
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ZAGROZENIA MIKROBIOLOGICZNE W ZYWNOSCI
O MALYM STOPNIU PRZETWORZENIA

Katarzyna Czaczyk
Katedra Biotechnologii i Mikrobiologii Zywnoéci, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu

W ostatnim czasie mozna zaobserwowa¢ duzy wzrost zainteresowania konsumentow
spozyciem nisko przetworzonych produktéw zywnosciowych. Szczegdlnie duzym
zainteresowaniem cieszg sie owoce i warzywa o matym stopniu przetworzenia. Wynika to
z prozdrowotnego wptywu ich sktadnikéw na organizm cztowieka, a takze z zawartosci
w tych produktach tatwo przyswajalnych witamin, substancji mineralnych, zwigzkow
fenolowych czy pektyn. Sktadniki te s3 niezbedne do prawidtowego funkcjonowania
organizmu cztowieka oraz zmniejszaja ryzyko wystapienia zachorowan na choroby
cywilizacyjne. Spozycie zywnosci o matym stopniu przetworzenia niesie za soba ryzyko
skazenia mikrobiologicznego, ktére jest znacznie wyzsze niz w przypadku zywnosci
wysoko przetworzonej.

Zywnos¢ o matym stopniu przetworzenia moze by¢ zanieczyszczona bakteriami,
grzybami (zaréwno plesniami jak i drozdzami) oraz wirusami. Moga one powodowac
niekorzystne zmiany organoleptyczne produktéw spozywczych, a takze stanowia
zagrozenie dla zdrowia i zycia cztowieka. Szczegélnie niebezpieczna jest obecnosé
drobnoustrojéow chorobotwoérczych takich jak: Salmonella sp., Staphylococcus aureus,
Clostridium spp., Pseudomonas spp., Listeria monocytogenes, Yersinia enterocolitica,
Aeromonas hydrophila czy werotoksyczne szczepy Escherichia coli. Wiekszo$¢ z tych
mikrobiologicznych czynnikéw zagrozenia zostato juz dos¢ doktadnie przebadane
i opisane w literaturze naukowej, jednakze niektére z nich ciggle stanowig wyzwanie dla
naukowcow. Dotyczy to np. werotoksycznych szczepdw E.coli, ktére byty przyczyna
duzego ogniska zatrucia, ktére stwierdzono w Niemczech w 2011 roku, czy wirusowych
zatruc¢ pokarmowych.
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RYZOSFEROWE | ENDOFITYCZNE BAKTERIE JAKO
NARZEDZIA WSPOMAGANIA FITOREMEDIACJI

Zofia Piotrowska-Seget
Katedra Mikrobiologii, Uniwersytet Slaski

Fitoremediacja to technologia wykorzystujaca rosliny zielone i zwigzane z nimi
mikroorganizmy do usuwania toksycznych dla organizméw zywych, zwiazkéw
z zanieczyszczonych srodowisk. Jej efektywnos¢ mozna znaczaco zwiekszy¢ wpro-
wadzajac do gleby bakterie o okreslonych, pozadanych wtasciwosciach biochemicznych.
Najwieksze zainteresowanie wzbudzajg bakterie ryzosferowe i endofityczne,
zasiedlajgce odpowiednio glebe wokét korzeni i wewnetrzne tkanki roslin, ktére zdolne
sg do rozktadu zanieczyszczen organicznych i promowania wzrostu roslin. Mikro-
organizmy te poprzez szereg réznych mechanizméw stymuluja rozwdj roslin, co
prowadzi do zwiekszenia biomasy i poprawy ich zywotnosci. Do najwazniejszych zalicza
sie produkcje fitohormondw takich jak auksyna, giberelina i cytokinina oraz synteze
deaminazy kwasu 1-aminocyklopropano-1-karboksylowego (ACC). Auksyna pozytywnie
wptywa na wzrost roslin, uczestniczy w regulacji odpowiedzi ich systemu odpor-
nosciowego, a takze moze petni¢ funkcje czasteczki sygnalnej w procesie quorum
sensing u bakterii uczestniczacych w tworzeniu biofilmu. Z kolei, deaminaza ACC
katalizuje hydrolize prekursora biosyntezy etylenu, tak zwanego roslinnego hormonu
stresu. Aktywnos$¢ tego enzymu znacznie obniza poziom etylenu, a tym samym zmniej-
sza negatywne dziatanie tego hormonu na tkanki roslinne.

W celu petnego wykorzystania potencjatu mikroorganizméw do wspomagania
fitoremediacji, niezbedne jest poznanie molekularnych podstaw wzajemnych oddzia-
tywan miedzy bakteriamiikomarkamiroslin.
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WKtAD MIKROBIOLOGII WETERYNARYJNEJ
W BUDOWE IDEI WSPOLNEGO ZDROWIA

Marian Binek
Zaktad Mikrobiologii, Katedra Nauk Przedklinicznych, Wydziat Medycyny
Weterynaryjnej, SGGW w Warszawie

Zmieniajacy sie obraz choréb w skali globalnej rodzi potrzebe im przeciwdziatania
W oparciu o strategie uwzgledniajgcg porozumienie i wspoétdziatanie wielu specjalistéw
zzakresu ochrony zdrowia ludziizwierzat oraz ochrony srodowiska. Powyzszaideaznana
jest na Swiecie jako One Health (jedno zdrowie). W jej realizacji bardzo silnie,
uczestniczyli i uczestnicza lekarze weterynarii. Wypetniaja te role od poczatku narodzin
zawodu lekarza weterynarii, tj. drugiej potowy XVIIl wieku, w ktérym powstaty pierwsze
w Europie Szkoty weterynaryjne. Poprzedzito to nieznacznie ogtoszenie przez Roberta
Kocha bakteryjnej teorii choréb i narodziny bakteriologii, ktére zmienity dotychczasowe
poglady na istote choréb zakaznych. Koniec XIX wieku obfituje w odkrycia wielu
czynnikow etiologicznych choréb u ludzi i zwierzat. Wiekszo$¢ prowadzonych wtedy
badan koncentruje sie na zwierzetach i ich chorobach z czym wigze sie réwniez rozwdj
nauk weterynaryjnych, w tym bakteriologii weterynaryjnej. Pierwsze atenuowane
szczepionki, jak np. przeciwko cholerze drobiu, rézycy, waglikowi, wsciekliznie itp. byty
oczekiwane przez praktykow weterynaryjnych i entuzjastycznie przez nich przyjete. Jest
to réwniez okres rozwoju metod diagnostycznych choréb zakaznych opartych nie tylko
na izolacji i rozpoznaniu czynnika etiologicznego, ale rowniez testach serologicznych
i prébach biologicznych. W ciagu XX i poczatku XXI wieku idea jednego zdrowia ulega
poszerzeniu o watki nawigzujace do wptywu szeroko rozumianego sSrodowiska i zwierzat
wolnozyjacych na powstawanie nowych choréb. Wynikato to z pojawienia sie groznych
dla ludziizwierzat hodowlanych choréb, takich jak grypa ptakéw, goraczka Zachodniego
Nilu, SARS, goraczka krwotoczna Ebola, choroba Nipah i innych, ktérych rezerwuarem
byty zwierzeta wolnozyjace.
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WCZESNE ETAPY ZAKAZENIA WIRUSOWEGO:
BADANIA PODSTAWOWE
VS. NOWE STRATEGIE TERAPEUTYCZNE

Krzysztof Pyré "2

' Zaktad Mikrobiologii, Wydziat Biochemii, Biofizyki i Biotechnologii,
Uniwersytet Jagiellonski

% Virogenetics, Matopolskie Centrum Biotechnologii, Uniwersytet Jagiellonski

Wirusy, jako element znajdujacy sie na pograniczu materii nieozywionej i Swiata istot
zywych, wymagaja do replikacji komérek gospodarza. Jedna z pierwszych barier, ktére
muszg pokona¢ po dotarciu do komérki jest btona komérkowa. Zwiazanie do czynnikéw
adhezyjnych, interakcja z receptorami na powierzchni komaérkiiinternalizacja sa jednymi
z najwazniejszych etapéw zakazenia, poniewaz w duzym stopniu determinuja
specyficznosé gatunkowa, tkankowa i komérkowa danego wirusa.

W naszej pracy skupiamy sie na identyfikacji czynnikéw modulujacych proces wejscia
wirusow do komorki gospodarza. Swoje badania prowadzimy z wykorzystaniem
tréojwymiarowych modeli tkankowych, ktére pozwalajag na odtworzenie naturalnego
mikrosrodowiska zakazenia i ktére w wiekszym stopniu niz modele in vivo pozwalajg na
obserwacje interakcji patogenéw z komérka gospodarza. Przeprowadzone badania
podstawowe pozwolity nam zidentyfikowa¢ czynniki adhezyjne i receptory dla wielu
ludzkich i zwierzecych koronawiruséw, jak réwniez szczegétowo opisac¢ proces inter-
nalizacji wiriondw do wnetrza komérki. Wykorzystujac ten unikalny warsztat badawczy,
we wspotpracy ze specjalistami w dziedzinie chemii, opracowalismy nowe metody
identyfikacji inhibitoréw zakazenia wirusowego. Metody te pozwalajg na wizualizacje
pojedynczych wiruséw i lepsze zrozumienie mechanizmu dziatania lekéw przeciw-
wirusowych. W oparciu o tg wiedze udato nam sie opracowac serie czasteczek, ktére
obecnie sa w fazie komercjalizacji.

Podsumowujac, prowadzone przez nas badania wykorzystuja wiedze i warsztat
opracowany w badaniach podstawowych do tworzenia nowych lekéw o aktywnosci
przeciwwirusowej.
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H-1
ODDZIAL W BIALYMSTOKU POLSKIEGO TOWARZYSTWA
MIKROBIOLOGOW

Daniluk Tamara', Fiedoruk Krzysztof', Swiecicka Izabela’
'Zaktad Mikrobiologii, Uniwersytet Medyczny w Biatymstoku,
? Zaktad Mikrobiologii, Wydziat Biologiczno-Chemiczny, Uniwersytet w Biatymstoku

Polskie Towarzystwo Mikrobiologéw Oddziat w Biatymstoku powotane zostato w 1955 roku.
Zatozycielem Oddziatuijego pierwszym przewodniczacym byt prof. dr hab. Stanistaw Legezyniski.
W kolejnych latach funkcje przewodniczacych petnili: prof. dr hab. Jerzy Borowski (1966-1979),
prof. dr hab. Maria Lucyna Zaremba (1979-2008), a od 2009 roku - dr n. med. Tamara Daniluk.
Oddziatw Biatymstoku obecnie liczy 29 cztonkéw.

Wsrdd licznych dokonan Oddziatu PTM w Biatymstoku z pewnoscig nalezy wymieni¢ zorga-
nizowanie XIV (1959r.)i XXIV (2000r.) Krajowego Zjazdu PTM.

Tematyka posiedzen naukowo-szkoleniowych Oddziatu PTM jest $cisle zwigzana z biezaca dzia-
talnoscia Zaktadu Mikrobiologii UMB iinnych osrodkéw mikrobiologicznych dziatajacych na terenie
miasta i wojewddztwa. Dotyczy ona przede wszystkim mikrobiologii medycznej, m.in. leko-
opornosci i racjonalnej chemioterapii, zagadnier zwigzanych z szeroko pojeta problematyka
konwencjonalnej i molekularnej diagnostyki mikrobiologicznej, jak réwniez mikrobiologii
srodowiskowejizywnosci.

Biatostocki Oddziat PTM jest wspétorganizatorem wspélnych posiedzen z innymi Towarzystwami
Naukowymi Oddziatéw w Biatymstoku, takimi jak: Polskie Towarzystwo Pediatryczne, Aler-
gologiczne, Stomatologiczne, Polskie Towarzystwo Gastroenterologii, Polskie Towarzystwo
Pulmonologiczne oraz Polskie Towarzystwo Immunologiczne.

Cztonkowie PTM Oddziatu w Biatymstoku czynnie uczestnicza w licznych Zjazdach i Sympozjach
Krajowych i Miedzynarodowych, prowadzg dziatalnos$¢ konsultacyjng, doradczg i szkoleniowa dla
potrzeb mikrobiologéw oraz petnia role ekspertéw recenzujacych krajowe i zagraniczne projekty
badawcze.

H-2
HISTORIA POLSKIEGO TOWARZYSTWA MIKROBIOLOGOW
ODDZIAt W BYDGOSZCZY (2001-2017)

Alicja Sekowska, Gospodarek-Komkowska E., Mikucka A.
Katedra i Zaktad Mikrobiologii, Uniwersytet Mikotaja Kopernika w Toruniu
Collegium Medicum w Bydgoszczy, Polska

Polskie Towarzystwo Mikrobiologéw Oddziat w Bydgoszczy powstato z inicjatywy prof. Eugenii
Gospodarek-Komkowskiej w 2001 r. Ona tez zostata jego pierwsza przewodniczaca (2001-2008).
Siedzibg Oddziatu zostata Katedra i Zaktad Mikrobiologii Collegium Medicum im. Ludwika
Rydygiera w Bydgoszczy Uniwersytetu Mikotaja Kopernika w Toruniu. Kolejng przewodniczaca
PTM Oddziat w Bydgoszczy byta dr Agnieszka Mikucka (2009-2012), a nastepna dr Alicja Sekowska
(2013-2020).

W okresie istnienia PTM Oddziat w Bydgoszczy zorganizowat ponad 50 spotkan naukowych.
Dominuje na nich tematyka z zakresu mikrobiologii medycznej, ale przedstawiane s3 takze
zagadnienia dotyczace mikrobiologii weterynaryjnej, zywnoscii $srodowiskowe;j.

Najwazniejszymi wydarzeniami PTM Oddziat w Bydgoszczy byta organizacja dwoéch zjazdéw
Towarzystwa w Bydgoszczy: XXV Jubileuszowy Zjazd PTM (2004 r.) i XXVIII Zjazd PTM (2016 1.) oraz
wybér prof. Eugenii Gospodarek-Komkowskiej na Prezesa PTM (2012-2016).

W kadencji 2012-2016 Zarzad PTM Oddziat w Bydgoszczy aktywnie wtaczyt sie w organizacje:
IV Pomorskich Spotkan z Mikrobiologig, Ii 1l Ogélnopolskiej Konferencji ,Drobnoustroje w $wiecie
cztowieka. Drobnoustroje oportunistyczne”, Ogélnopolskiej Konferencji ,Dziatania przeciw-
drobnoustrojowe. Drobnoustroje — wptyw czynnikéw fizycznych i chemicznych” oraz trzech
konferencji podczas Miedzynarodowych Targéw Analityki i Technik Pomiarowych EuroLab
w Warszawie.




H-3
RYS HISTORYCZNY POLSKIEGO TOWARZYSTWA
MIKROBIOLOGOW, ODDZIAt W GDANSKU

Beata Krawczyk', Marek Bronk®, Jolanta Komarnicka’, Anna Brillowska-Dabrowska'
'Katedra Biotechnologii Molekularnej i Mikrobiologii, Politechnika Gdanska
*Uniwersyteckie Centrum Kliniczne, Laboratorium Mikrobiologii Klinicznej

Gdanski Oddziat PTM powstat w roku 1959. Przewodniczacym zostaje Stefan Krynski - prof. mi-
krobiologii Akademii Medycznej w Gdansku, ktéry sprawuje funkcje przez trzy kadencje.
Nastepnie obowiazki przewodniczacego przejmuje prof. Janusz Galifski (1976-83) z Gdanskiego
Uniwersytetu Medycznego. W roku 1981 ze wzgledu nawprowadzenie stanu wojennego spotkania
nie odbywaty sie, a w roku 1982 na odbycie posiedzenia naukowego wymagana byta zgoda
Urzedu Wojewddzkiego. W latach 1984-87 funkcje przewodniczacej sprawuje prof. Maria
Morzycka, kierownik Katedry Mikrobiologii Farmaceutycznej AM w Gdansku a w latach 1988-1996
prof. Renata Gtosnicka - kierownik Instytutu Medycyny Morskiej i Tropikalnej w Gdyni oraz
KO Salmonella. Na dwie nastepne kadencje (1997-2004) przewodniczacym ponownie zostaje
prof. J. Galinski. W latach 2005-2008 dr n. med. Maria Dagbrowska-Szponar z Zaktadu Mikrobiologii
Lekarskiej na GUM sprawuje funkcje przewodniczacej i w 2007 r. organizuje pierwszg regionalna
konferencje mikrobiologiczng "Pomorskie Spotkania z Mikrobiologia", ktéra staje sie wyda-
rzeniem cyklicznym organizowanym na Pomorzu. Na kadencje 2009-2012 przewodniczacym
zostaje wybrany prof. Jézef Kur, biotechnolog i mikrobiolog z Politechniki Gdanskiej. W 2009 r.
Oddziat wspétorganizuje Il Ogélnopolska Konferencje BioMillenium 2009. Gosciem honorowym
byt prof. Wactaw Szybalskiz USA. Od roku 2013 obowiazki przewodniczacej sprawuje dr hab. Beata
Krawczyk z Katedry Biotechnologii Molekularnej i Mikrobiologii PG. Oddziat jest wspotorgani-
zatorem Ogoélnopolskiej Konferencji BioMillenium 2017, poSwieconej tym razem pamieci
zmartego w 2016 roku prof. Jézefowa Kura.

H-4
POLSKIE TOWARZYSTWO MIKROBIOLOGOW
ODDZIAL KATOWICE

Alicja Ekiel, Gajane Martirosian )
Katedra i Zaktad Mikrobiologii Lekarskiej, Wydziat Lekarski w Katowicach Slaskiego
Uniwersytetu Medycznego

Zarzad Gtéwny PTM powotat do dziatania oddziat terenowy obejmujacy Krakéw i Katowice w roku
1952. Odziat terenowy Polskiego Towarzystwa Mikrobiologéw w Katowicach zostat odtgczony
w 1973 roku. Pierwszym przewodniczacym oddziatu byt prof. dr hab. n. med. Stanistaw Scheller,
w nastepnych latach kolejno funkcje te sprawowali: 1983-2004 prof. dr hab. n. med. Danuta Rogala-
Zawada, 2004-2012 prof. drhab. n. med. Gajane Martirosian, 2012-nadal dr hab. n. med. Alicja Ekiel.
Poczatkowo Oddziat Katowice liczyt 47 cztonkéw, obecnie ponad 100 oséb.

Katowicki oddziat PTM aktywnie wspétpracuje z innymi lokalnymi oddziatami towarzystw
medycznych (Polskim Towarzystwem Immunologii Do$wiadczalnej i Klinicznej, Polskim
Towarzystwem Diagnostyki Laboratoryjnej, Polskim Towarzystwem Ginekologicznym, Polskim
Towarzystwem Gastroenterologiiiinnymi) organizujagc wspélne posiedzeniaidyskusje na aktualne
tematy medyczne.

Na posiedzeniach naukowo-szkoleniowych organizowanych przez PTM Oddziat Katowice
poruszane sg aktualne problemy dotyczace réznych dziedzin mikrobiologii. W gronie prelegentéw
w kolejnych latach gosciliSmy wiele znakomitych osobistosci $wiata nauki z kraju i zagranicy.
Oddziat byt organizatorem konferencji ,Postepy w diagnostyce mikrobiologicznej”, warsztatéw
.Biegunki u dorostych i u dzieci: etiologia, klinika i diagnostyka” a takze spotkan majacych na celu
uswiadomienie problemu naduzywania antybiotykéw w lecznictwie otwartymizamknietym.
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H-5
POLSKIE TOWARZYSTWO MIKROBIOLOGOW ODDZIAL KIELCE

Wioletta Adamus Biatek’, Monika Wawszczak', Wiestaw Kaca®
'Instytut Nauk Medycznych, Wydziat Lekarski i Nauk o Zdrowiu,
Uniwersytet Jana Kochanowskiego w Kielcach,

’Zaktad Mikrobiologii, Wydziat Matematyczno-Przyrodniczy,
Uniwersytet Jana Kochanowskiego w Kielcach

Zebranie zatozycielskie Kieleckiego Oddziatu PTM odbyto sie 26 kwietnia 2009 roku. Kielecki
Oddziat liczyt w tym czasie 31 cztonkéw — pracownikéw Uniwersytetu Jana Kochanowskiego
w Kielcach (wtedy Uniwersytet Matematyczno — Przyrodniczy), diagnostéw laboratoryjnych
z o$rodkéw stuzby zdrowia, pracownikéw Panstwowej Inspekgcji Sanitarnej w Kielcach. Pierwszym
przewodniczacym oddziatu Kielce zostat prof. zw. dr hab. Wiestaw Kaca, kierownik Zaktadu
Mikrobiologii, Instytutu Biologii. Od 2009 do 2017 r. w Kieleckim Oddziale PTM zorganizowano
31 spotkan naukowych, a na 15 z nich wyktady przedstawiali goscie z jednostek naukowych oraz
diagnostycznych z poza wojewddztwa $wietokrzyskiego. Oddziat Kielecki PTM organizowat
spotkania i wyktady z udziatem profesoréw z Holandii, Wtoch, Niemiec, Rosji i Stanéw Zjedno-
czonych. Spotkania czesto miaty charakter seminariéow na ktérych poruszano zagadnienia
zwigzane z epidemiologig zakazen, nowymi metodami diagnostycznymi w mikrobiologii,
bioterroryzmu, biobankéw tkanek. Aktywny udziat w spotkaniach organizowanych w minionych
latach mieli studenci kierunku Biotechnologia, szczegélnie dziatajagcy w studenckim kole
naukowym ,Mikroby”. Na kadencje 2015 -19 Kieleckim Oddziatem PTM kieruje zarzad w sktadzie:
przewodniczaca dr Wiola Adamus-Biatek, zastepca prof. zw. dr hab. Wiestaw Kaca oraz sekretarz
mgr Monika Wawszczak. Plany na przyszte lata to zwiekszenie ilosci oséb bioracych udziat
w zebraniach oraz pozyskanie nowych cztonkéw.

H-6
ODDZIAt KRAKOWSKI POLSKIEGO TOWARZYSTWA
MIKROBIOLOGOW

Anna Biatecka', Barbara Zawilinska’, Jacek Miedzobrodzki’

' Centrum Badan Mikrobiologicznych i Autoszczepionek im. dr Jana Bobra w Krakowie
? Zaktad Wirusologii, Katedra Mikrobiologii CM UJ w Krakowie

* Zaktad Mikrobiologii, Wydziat Biochemii, Biofizyki i Biotechnologii UJ w Krakowie

Oddziat krakowski zostat powotany w 1952 roku. Jego pierwszym przewodniczacym zostat
prof. Zdzistaw Przybytkiewicz, wieloletni dyrektor Instytutu Mikrobiologii Akademii Medycznej
im. M. Kopernika. Funkgcje te petnit az do roku 1992. Nastepca prof. Przybytkiewicza byt dr Andrzej
Kasprowicz (1993-2012), nastepnie prof. Jacek Miedzobrodzki (2013-2016), a od 2017 roku dr An-
na Biatecka.

Obecnie Oddziat Krakowski PTM liczy 145 cztonkéw. Zebrania naukowe odbywaja sie tradycyjnie
w trzeci czwartek miesigca o godz. 12%. W zebraniach, odbywajacych sie poczatkowo w Instytucie
Mikrobiologii, uczestniczyto zwykle 30 0séb, w wiekszosci pracownikéw Instytutu, Kliniki Choréb
Zakaznych AM i Krakowskiej Wytwérni Surowic i Szczepionek ,,Biomed”. Po objeciu funkgcji
przewodniczacego przez dr A. Kasprowicza przeniesiono miejsce zebran do auli Polskiej Akademii
Umiejetnosci. Atrakcyjna tematyka zebran, pozycja naukowa wyktadowcéw spowodowaty duze
ozywienie $rodowiska. Od tego czasu w zebraniach uczestniczy systematycznie od 60 do 100
mikrobiologéw, czesto takze lekarze i studenci.

Od 2010 roku zgodnie z zamystem dr A. Kasprowicza przyznawana jest odznaka Krakowskiego
Oddziatu PTM za cenny wktad w dziatalno$¢ na rzecz sSrodowiska mikrobiologéw.

W uznaniu zastug dla srodowiska mikrobiologéw, decyzjg cztonkéw Oddziatu Krakowskiego
dr A. Kasprowiczowi nadano tytut honorowego przewodniczacego.

Co dwa lata odbywaja sie mini sympozja organizowane przez Oddziat Krakowski PTM wraz z Cen-
trum Badan Mikrobiologicznych i Autoszczepionek, na ktérych wyktadowcy-eksperci w swych
dziedzinach, wypowiadaja sie na najbardziej aktualne tematy mikrobiologiczne.

W Krakowie byty trzykrotnie organizowane Ogélnopolskie zjazdy PTM: lllw 1929 ., XI w 1951 r.
iXXIlw 1992 roku.

W ramach oddziatu dziata Sekcja Wirusologiczna, oddziat wspétpracuje takze z Sekcja Mykologii
Medycznej Polskiego Towarzystwa Mykologicznego.

Za aktywnos$¢ oddziat krakowski zostat nagrodzony prez ZG PTM prenumeratg 5 periodykéw
FEMS-owskich.




H-7
HISTORIA LUBELSKIEGO ODDZIALU PTM

Wanda Matek
Zaktad Genetyki i Mikrobiologii, Wydziat Biologii i Biotechnologii UMCS w Lublinie

Lubelski Oddziat PTM zostat powotany w roku 1945. Kolejnymi przewodniczacymi Lubelskiego
Oddziatu PTM byli:

wlatach 1953-1974:

Prof. Stefan Stepkowski, Prof. Alfred Chodkowski, Prof. Stanistaw Bujak, Prof. Tadeusz Jastrzebski,
Prof. Zbigniew Lorkiewicz, Prof. J6zef Parnas, Prof. Zbigniew Kawecki, Prof. Zygmunt Hencner
wlatach2001-2017:

Prof. Teresa Urbanik-Sypniewska, Prof. Matgorzata Polz-Dacewicz, Prof. Anna Malm, Prof. Wanda
Matek.

Posiedzenia Lubelskiego Oddziatu PTM organizowane byty wspélnie z innymi towarzystwami
naukowymi $rodowiska lubelskiego, tj.: Polskim Towarzystwem Genetycznym, Polskim
Towarzystwem Biochemicznym, Polskim Towarzystwem Diagnostyki Laboratoryjnej, Polskim
Towarzystwem Wirusologicznym, Komisjg Biotechnologii Oddziat PAN w Lublinie, Il Wydziatem
Nauk Biologicznych Lubelskiego Towarzystwa Naukowego, Polskim Towarzystwem Botanicznym.
Tematyka zebran dotyczyta najnowszych osiggnie¢ w réznych dziedzinach mikrobiologii, genetykii
biochemii.

W latach 1954-1970, Oddziat Lubelski PTM zorganizowat 104 zebrania, a w latach 2001-2017,
odbyto sie 99 spotkan naukowych. Oddziat Lubelski PTM wspétuczestniczyt w organizacji:
—Sympozjum Wirusologicznego z okazji 25-lecia Lubelskiego Oddziatu PTM (1970);

—XVI, XVIIi XXVIII Zjazdu PTM (1967, 1975,2012);

—corocznych konferencji w ramach Europejskich Dni Wiedzy o Antybiotykach (2009-2012);

— szkolen podyplomowych dla farmaceutéw i diagnostéw laboratoryjnych, we wspétpracy z Pol-
skim Towarzystwem Diagnostyki Laboratoryjnejoraz Lubelskg Okregowa Izba Aptekarska.
Obecnie Oddziat Lubelski PTM liczy 68 cztonkéw, pracownikéw lubelskich uczelni, diagnostéw
laboratoryjnychidoktorantéw.

H-8
POLSKIE TOWARZYSTWO MIKROBIOLOGOW ODDZIAL tODZ

Beata Gutarowska', Torzewska A.}, Slizewska K.', Lisiecki P.}, Studzifska M.’
' Politechnika £6dzka,

> Uniwersytet £édzki,

* Akademia Medyczna,

“Instytut Biologii Medycznej PAN

toédzki Oddziat PTM liczy obecnie 42 cztonkéw, reprezentujacych gtéwnie mikrobiologéw
z 3 wiodacych tédzkich uczelni: Politechniki tédzkiej, Uniwersytetu tédzkiego i Uniwersytetu
Medycznego. Profil dziatalnosci to: mikrobiologia medyczna (50%), Srodowiskowa i ogélna (20%),
przemystowa, zywnosciigenetyka drobnoustrojow (30%).

Osobami, ktére przyczynity sie do powstania Oddziatu byli m.in.: prof. dr hab. inz. Jadwiga
Jakubowska (twoérca Szkoty Mikrobiologii Technicznej, Pt); prof. dr hab. Bernard Zabtocki (twérca
todzkiej Szkoty Mikrobiologiczno-Immunologicznej, Ut), ptk. prof. dr hab. n. med. Jan Cho-
miczewski (kierownik Katedry Mikrobiologii Lekarskiej, WAM); prof. dr hab. n. med. Jerzy Mikucki
(kierownik Katedry Bakteriologii Wydz. Lekarskiego, Zaktadu Mikrobiologii Farmaceutycznej
Wydz. Farmaceutycznego AM).

Dzi$ Oddziat £6dzki organizuje cykliczne konferencje naukowe (m.in. The Workshop on Micro-
biology in Health Care & Environmental Protecion-MicroBiot; Mikrobiologia w Medycynie,
Przemysle i Ochronie Srodowiska; Rozktad i Korozja Materiatéw Technicznych), sympozja
(International Biodeterioration & Biodegradation Symposium), szkolenia (m.in. specjalizacje dla
diagnostéw laboratoryjnych, farmaceutéw, Studia Podyplomowe Mikrobiologia, higiena i jakos$¢
w przemysle) i seminaria tematyczne (Wykrywanie i identyfikacja drobnoustrojéow z wykorzysta-
niem tradycyjnych i nowoczesnych metod, Bezpieczenstwo zywnosci w Swietle obowiazujacych
przepiséw prawnych), wspétpracuje z przedstawicielami zagranicznych towarzystw naukowych
(m.in. wyktady na zaproszenie: Prof. Milton S. da Costa, President FEMS, Prof. Catherine Sautés-
Fridman, President EFIS, Prof. Hilary Lappin-Scott, President ISME, Prof. Camille Locht, Institut
Pasteur de Lille). W tym roku zorganizowalismy po raz pierwszy Sesje Mtodych Mikrobiologéw
Srodowiska tddzkiego, ktéra cieszyta sie duzym zainteresowaniem i bedzie organizowana
corocznie. Wspétpracujemy réwniez z przemystem zwigzanym nierozerwalnie z mikrobiologia.
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H-9
ODDZIAL OLSZTYN POLSKIEGO TOWARZYSTWA
MIKROBIOLOGOW

tucja taniewska-Trokenheim, Beata Nalepa
Katedra Mikrobiologii Przemystowej i Zywnosci Uniwersytetu Warminsko-Mazurskiego
w Olsztynie

Olsztynski Oddziat Terenowy Polskiego Towarzystwa Mikrobiologéw powotano pod koniec lat
60-tych z checi zintegrowania olsztynskiego srodowiska mikrobiologéw. Obecnie Oddziat liczy
35 cztonkdw, a kolejnymi Przewodniczacymi Oddziatu byli (w chronologii odwrotnej):
prof.drhab.tucjataniewska-Trokenheim-petnifunkcje obecnie,

prof.drhab. Maria Bielecka,

prof.drhab. BozenaRoczniakowa,

prof.drhab. Jerzy Wisniewski,

prof.drhab. Zdzistaw Larski.

Dyskusje naukowe odbywajace sie w ramach spotkan cztonkéw i sympatykéw Towarzystwa
dotyczyty, m. in. immunologii, wirusologii, mikrobiologii weterynaryjnej, mikrobiologii wad,
probiotykéw, prebiotykéw, symbiotykdw, kultur starterowych, opornosci na antybiotyki bakterii
wystepujacych w zywnosci, biofilméw oraz zastosowania nowoczesnych metod biologii
molekularnejw analizach mikrobiologicznych.

Cztonkowie Oddziatu uczestniczyli w organizacji XXI Zjazdu Polskiego Towarzystwa Mikrobio-
logdw, ktéry odbyt sie w Olsztynie w dniach 16-18 wrzesnia 1987r. Przewodniczacym Komitetu
Organizacyjnego byta Pani prof. dr hab. Bozena Roczniakowa.

Olsztynski Oddziat byt organizatorem Forum Probiotycznego, ktéremu przewodniczyli prof. dr
hab. Maria Bielecka (éwczesna Przewodniczaca Oddziatu) i prof. dr hab. Piotr Heczko. Cztonkowie
Oddziatu wspétorganizowali takze konferencje ,,EUPROBIO” w Krakowie, ktéra odbyta sie w dniach
6-8 pazdziernika 2005 r. pod patronatem International Scientific Association for Probiotics and
Prebiotics.

Olsztynski Oddziat Terenowy aktywnie wspétpracuje z innymi Towarzystwami. W ramach
wspétpracy z Olsztyiskim Odziatem Polskiego Towarzystwa Nauk Weterynaryjnych odbyta sie
Konferencja Naukowa nt. ,Escherichia coli 0157 —aspekty diagnostyczne i epidemiologiczne” oraz
spotkania naukowe we wspétpracy z Polskim Towarzystwem Technologii Zywnoéci i Zywieniailzba
Diagnostéw Laboratoryjnych.

H-10
POLSKIE TOWARZYSTWO MIKROBIOLOGOW
- ODDZIAL POZNAN

Katarzyna Czaczyk )
Katedra Biotechnologii i Mikrobiologii Zywnosci, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu

Oddziat terenowy PTM O/Poznan zostat powotany w 1952 roku. Pierwszym przewodniczacym
Oddziatu byt prof. dr hab. Jan Adamski, z Zaktadu Bakterii i Wirusologii Klinicznej, Akademii
Medycznej w Poznaniu. Drugim przewodniczgcym O/Poznan byt pochodzacy z tej samej jednostki
naukowej prof. dr hab. Jézef Wiza, a kolejnym prof. dr hab. Stanistaw Stawicki z Zaktadu
Mikrobiologii Technicznej, Wyzszej Szkoty Rolniczej. Osobg szczegdlnie zastuzona dla Oddziatu
Poznanskiego jest Pani prof. dr hab. Maria Krystyna Pietkiewicz, zZaktadu Mikrobiologii Lekarskiej,
Akademii Medycznej w Poznaniu, ktéra przez prawie 4 kadencje (1992-2004) petnita role przewod-
niczacej (ostatnia kadencja wspoélnie z dr hab. Jerzym Chylakiem). Pani prof. Krystyna Pietkiewicz
jest takze Cztonkiem Honorowym PTM. Nastepnie funkcje tg petnili kolejno, prof. dr hab. Wto-
dzimierz Grajek z Katedry Biotechnologii i Mikrobiologii Zywnosci Uniwersytetu Przyrodniczego
w Poznaniu i prof. dr hab. Adam Kaznowski z Instytutu Biologii Eksperymentalnej, Zaktadu
Mikrobiologii Uniwersytetu Adama Mickiewicza w Poznaniu. Obecnie przewodniczacg Oddziatu
jest prof. dr hab. Katarzyna Czaczyk z Katedry Biotechnologii i Mikrobiologii Zywnosci
Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu (druga kadencja). Oddziat Poznanski byt organizatorem
Zjazdu Polskiego Towarzystwa Mikrobiologéw w 1955, a miasto Poznan goscito jeszcze zjazd
w 1933 roku.

W chwili obecnej do Oddziatu nalezy ponad 100 oséb. Poznanski Oddziat PTM aktywnie wspot-
pracuje z innymi lokalnymi oddziatami towarzystw naukowych (Polskim Towarzystwem
Technologéw Zywnoséci — Oddziat Wielkopolski, Polskim Towarzystwem Nauk Zywieniowych —
Oddziat Poznanski, Polskim Towarzystwem Anestezjologii i Intensywnej Terapii i innymi)
organizujac wspélne posiedzenia i dyskusje na aktualne tematy zwigzane z mikrobiologia.




W ramach dziatalnoéci PTM O/Poznan co roku prezentowane s3 cykle wyktadéw zwigzanych
z mikrobiologig kliniczng i farmaceutyczna, mikrobiologia ogélng i srodowiskowa oraz
z mikrobiologia przemystowa i zywnosci. Prelegentami na tych spotkaniach sa zaréwno
doswiadczeni pracownicy naukowi — profesorowie reprezentujacy nie tylko poznanskie Uczelnie,
ale réwniez mtodzi adepci nauki prezentujacy koncepcje swoich prac doktorskich, habilitacyjnych
czy osiaggniecia specjalizacyjne.

Celem Oddziatu Poznanskiego PTM jest rozpowszechnianie tematyki zwigzanej z szeroko
rozumiang mikrobiologig wsérdd spotecznosci naukowej Poznania i catej Wielkopolski, jak rowniez
konsolidacja catego srodowiska mikrobiologow.

H-11
POLSKIE TOWARZYSTWO MIKROBIOLOGOW
ODDZIAL PULAWY

Grzegorz Wozniakowski
Zaktad Choréb Swin, Panstwowy Instytut Weterynaryjny - Panstwowy Instytut Badawczy
w Putawach

Zarzad Gtéwny PTM powotat do dziatania oddziat terenowy PTM O/Putawy w 1990 roku. Prze-
wodniczaca PTM P/Putawy do roku 2016 byta Pani Prof. dr hab. Samorek-Salamonowicz, do 31 gru-
dnia 2014 r. kierownik Zaktadu Choréb Wirusowych Drobiu w Panstwowym Instytucie
Weterynaryjnym - Panstwowym Instytucie Badawczym (PIWet-PIB) w Putawach.

Od roku 2016 przewodniczagcym PTM o/Putawy jest dr hab. Grzegorz Wozniakowski prof. nadzw.,
zarzadzajacy Krajowym Laboratorium Referencyjnym ds. afrykanskiego pomoru $win w PlwWet-
PIB. W 2017 roku do Oddziatu nalezato 31 cztonkéw w tym 2 honorowych. Aktywnos¢ PTM
o/Putawy skupia sie gtéwnie wokét zainteresowan Instytutéw Badawczych zlokalizowanych
na terenie miasta tj. PIWet-PIB, Instytutu Nawozenia i Gleboznawstwa (IUNG) oraz Osrodka
Diagnostyki i Zwalczania Zagrozen Biologicznych (WIHE). W ramach dziatalnosci PTM o/Putawy
co roku prezentowany jest cykl wyktadéw, w ktérych prelegentami byli dotychczas pracownicy
Uniwersytetu Medycznego w Lublinie, Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu, Uniwersytetu
Przyrodniczego w Lublinie, Biatowieskiego Parku Narodowego jak réwniez goscie zagraniczni
zMedical Center Rotterdam (Holandia).

Nadrzednym celem Oddziatu jest propagowanie zagadnien z zakresu szeroko rozumianej
mikrobiologii po$rdd spotecznosci naukowej z okolic Putaw, jak réwniez zrzeszanie cztonkéw PTM
w celuwspoélnychinicjatyw badawczo-rozwojowych.

H-12
POLSKIE TOWARZYSTWO MIKROBIOLOGOW
ODDZIAL W SZCZECINIE

Jolanta Karakulska, Adrian Augustyniak
Katedra Immunologii, Mikrobiologii i Chemii Fizjologicznej, Wydziat Biotechnologii i Hodowli
Zwierzat, Zachodniopomorski Uniwersytet Technologiczny w Szczecinie

Zarzad Gtéwny PTM wyrazit zgode na utworzenie Oddziatu Terenowego w Szczecinie dnia 3 lipca
1964 r. Zadanie to powierzyt prof. dr hab. Wandzie Murczyniskiej, ktéra sprawowata funkcje
pierwszej przewodniczacej Oddziatu PTM w Szczecinie do 1970 r. W kolejnych latach prze-
wodniczacymi byli: prof. dr hab. J6zef Hatasa (1970-1983), prof. dr hab. Antoni J. Furowicz
(1983-1992), prof. dr hab. Wiestaw Deptuta (1992-2000), prof. dr hab. Stefania Giedrys-Kalemba
(2000-2013),drJoannaJursa-Kulesza (2013-2016), dr hab. Jolanta Karakulska (2016-...).
Poczatkowo Oddziat zrzeszat 34 osoby, obecnie liczba cztonkéw wynosi 81. Sktad cztonkowski
Oddziatu jest zréznicowany i zrzesza naukowcéw zwigzanych z uczelniami wyzszymi Szczecina,
lekarzy, weterynarzy, diagnostéw laboratoryjnych oraz pracownikéw laboratoriow mikro-
biologicznych. Wsréd cztonkéw Oddziatu jest dwoje cztonkédw honorowych, prof. dr hab. Stefania
Giedrys-Kalemba oraz prof. dr hab. Wiestaw Deptuta.

Oddziat PTM w Szczecinie od utworzenia wspétdziata z innymi towarzystwami naukowymi,
w szczegolnosci ze szczecinskim oddziatem Polskiego Towarzystwa Immunologii Doswiadczalnej
i Klinicznej. Tematyka zebran naukowo-szkoleniowych dotyczy mikrobiologii medycznej, wete-
rynaryjnej, przemystowej, Srodowiskowej, jak rowniezimmunologii.
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Oddziat PTM w Szczecinie byt gospodarzem: XIX Ogdlnopolskiego Zjazdu Polskiego Towarzystwa
Mikrobiologéw, pt.,,Drobnoustroje a cztowiek. Srodowisko i gospodarka narodowa” (1979 r.), XXVI
0Ogodlnopolskiego Zjazdu Polskiego Towarzystwa Mikrobiologdw, pt. ,Drobnoustroje - wyzwania
i nadzieje” (2008r.) oraz V Pomorskich Spotkan z Mikrobiologia (2015r.).

H-13
POLSKIE TOWARZYSTWO MIKROBIOLOGOW
- ODDZIAL WARSZAWSKI

Tomasz Jagielski
Zaktad Mikrobiologii Stosowanej, Instytut Mikrobiologii, Wydziat Biologii UW

Oddziat Warszawski Polskiego Towarzystwa Mikrobiologéw (PTM) powstat w 1949 roku. Od tam-
tego czasu, nieprzerwanie wypetnia, powierzong Statutem Towarzystwa, misje integracji
srodowiska mikrobiologéw z regionu Warszawy i catego Mazowsza oraz popularyzacji wiedzy
mikrobiologicznejiwspierania rozwoju tej dyscypliny wérod oséb zawodowo z nig zwigzanych oraz
wszystkich zainteresowanych.

Przez wiele lat oddziat miat swoja siedzibe w Narodowym Instytucie Zdrowia Publicznego - Pan-
stwowym Zaktadzie Higieny (IZP-PZH). W goscinnych murach Instytutu odbywaty sie comie-
sieczne wyktady lub cykle wyktadéw dla mikrobiologéw z wojewddztwa mazowieckiego. W 2016 .,
przeniést swojg siedzibe z 1ZP-PZH w Warszawie do Wydziatu Biologii Uniwersytetu War-
szawskiego. Przez rok nowej kadencji, Oddziat Warszawski zorganizowat 5 posiedzen naukowych,
w trakcie ktérych wygtoszono 11 referatédw naukowych. Wiekszos¢ spotkan nalezato do cyklu
.Mistrz — uczen”, gdzie wyktad otwarcia miat kierownik zespotu badawczego, ekspert w swojej
dziedzinie, a po nim — jego wychowanek i mtody lider zespotu. Dwa posiedzenia miaty range
szkolenia podyplomowego pn. ,Molekularne podstawy patogennosci pratkéow gruzlicy. Kryzys
antybiotykoterapii - czy koniec antybiotykéw?”. Krajowa Rada Diagnostéw Laboratoryjnych
przyznata uczestniczagcym w nim diagnostom laboratoryjnym 4 punkty edukacyjne.

Ogolnie, tematyka wyktadéw wygtoszonych podczas ostatnich pieciu posiedzen naukowych
obejmowata zagadnienia zwigzane z zakazeniami bakteryjnymi, wirusowymi i grzybiczymi,
lekoopornoscigdrobnoustrojow, terapig fagowg, czy problematyka szczepionkowa.

Waznym wydarzeniem dla catego Towarzystwa, byta zorganizowana przez Oddziat Warszawski
miedzynarodowa konferencja naukowa pn. ,International Forum on Tuberculosis in Central
and Eastern Europe” poéwiecona problemowi gruzlicy w Europie $Srodkowo-Wschodniej,
w szczegolnosci wyzwaniom i perspektywom w walce zchorobg w tym regionie (Warszawa, 4-6. 11.
2016 r.) . Konferencje wsparta przyznana dotacja Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego
w ramach programu ,Dziatalno$¢ upowszechniajaca nauke” (912/P-DUN/2016). Patronat nad
wydarzeniem objeli Pan Jarostaw Gowin, Wiceprezes Rady Ministréw, Minister Nauki i Szkolnictwa
Wyzszego oraz rektorzy uczelni warszawskich, tj. JM Rektor Uniwersytetu Warszawskiego — Pan
Prof. dr hab. Marcin Patys oraz JM Rektor Warszawskiego Uniwersytetu Medycznego — Pan Prof. dr
hab. Mirostaw Wielgo$. Cennym osiggnieciem konferencji byto powotanie konsorcjum naukowo-
badawczego pod nazwa ,Fight Against Tuberculosis in Central and Eastern Europe (FATE)”
obejmujacego wiodace laboratoria i oérodki badan nad gruzlicg w Europie Srodkowo-Wschodniej,
z Wydziatem Biologii UW - jako osrodkiem wiodgcym. Konsorcjum moze stanowic¢ ciekawa
platforme wspoétpracy miedzy wielu krajowymi ekspertami afiliowanymi przy PTM.

Oddziat Warszawski jest najliczniejsza ekspozytura PTM i skupia obecnie 248 cztonkéw.
W roku akademickim 2017/2018 posiedzenia naukowe Oddziatu Warszawskiego PTM bed3 sie
odbywaty w sali 103B w budynku Wydziatu Biologii UW (ul. I. Miecznikowa 1) o godz. 15. Zawia-
domienia o posiedzeniach Oddziatu bedy ogtaszane na stronie internetowej PTM i droga
korespondencyjna.




H-14
ODDZIAL WROC}LAWSKI POLSKIEGO TOWARZYSTWA
MIKROBIOLOGOW

Wtodzimierz Doroszkiewicz, Gabriela Bugla-Ptoskonska
Instytut Genetyki i Mikrobiologii, Uniwersytet Wroctawski

Wroctawski Oddziat PTM rozpoczat swojg dziatalno$¢ bezposrednio po Il wojnie Swiatowe;.
Pierwszym Przewodniczacym Oddziatu zostat profesor L. Hirszfeld petnigcy uprzednio funkcje
Przewodniczacego PTM (1933-1935). Powotanie Oddziatu Wroctawskiego PTM byto odzwier-
ciedlaniem powszechnie wysokiej oceny poziomu naukowego mikrobiologii we Wroctawiu.
Funkcje Przewodniczacego w nastepnych latach przejat prof. M. Mordarski, 6wczesny dyrektor
Instytutu Immunologii i Terapii Doswiadczalnej PAN we Wroctawiu. Profesor H. Przondo-
Mordarska, kierownik Katedry Mikrobiologii 6wczesnej Akademii Medycznej we Wroctawiu byta
kolejng Przewodniczacg Oddziatu Wroctawskiego, a kontynuatorka jej dziatalnosci byta profesor
J.Zakrzewska-Czerwinska.

Aktywnos$¢ naukowa i popularyzatorska pracownikéw Katedry Mikrobiologii Uniwersytetu
Wroctawskiego i utworzenie w 1974 roku Instytutu Genetyki i Mikrobiologii na Wydziale Nauk
Przyrodniczych Uniwersytetu Wroctawskiego umozliwity integracje mikrobiologéw w Srodowisku
akademickim Wroctawia. Funkcje kolejnego przewodniczacego Oddziatu Wroctawskiego PTM
petnit profesor W. Doroszkiewicz, kierownik Zaktadu Mikrobiologii UWr. Obecnie, juz druga
kadencje funkcje przewodniczacej petni dr hab. Gabriela Bugla-Ptoskonska, kierownik Zaktadu
Mikrobiologii UW.

Oddziat Wroctawski PTM byt organizatorem dwéch Zjazdéw PTM w latach 1948 oraz 1963, a od ro-
ku 2011 Oddziat Wroctawski PTM wraz Instytutem Genetykii Mikrobiologii UWr oraz Wroctawskim
Oddziatem Polskiego Towarzystwa Parazytologdéw wspétorganizuje cykliczng konferencje
naukowa ,Wektory i patogeny w przesztosci i przysztosci”. Waznym celem tej konferencji jest
integracja srodowiska mikrobiologéw i parazytologéw, zwtaszcza mtodych pracownikéw
naukowych, w celu wypracowania kompleksowych rozwigzan zdrowotnych zwigzanych z proble-
mami choréb infekcyjnychiinwazyjnych.
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I-1
COCZYNIZBAKTERIIOPORTUNISTYCZNEGO PATOGENA?
PRZYPADEK SZCZEPU PARACOCCUS YEEICCUG 32053

LasekR.,Szuplewska M., Chmielowska C., Decewicz P., Mitura M., Dziewit t., Bartosik D.
Zaktad GenetykiBakterii, Wydziat Biologii, Uniwersytet Warszawski, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka

Rodzaj Paracoccus (Alphaproteobacteria) to jedna z najbardziej zréznicowanych pod wzgledem
fizjologicznym grup bakterii. Zdolne s3 one do zajmowania réznorodnych nisz ekologicznych,
jednak do dotychczas opisanych oportunistycznych patogendéw cztowieka z tego rodzaju naleza
wytacznie szczepy z gatunku Paracoccus yeei. Sugeruje to, ze ich patogennos$¢ warunkuje
egzogenna informacja genetyczna nabyta na drodze horyzontalnego transferu genéw. Aby po-
twierdzi¢ te hipoteze, przeprowadzono kompleksowa analize poréwnawczg nowo zsekwencjo-
nowanego genomu klinicznego szczepu P. yeei CCUG 32053 z genomami 4 szczepow $rodo-
wiskowych Paracoccus spp. (P. aminophilus, P. aminovorans, P. contaminans i P. denitrificans) oraz
szczepuklinicznego P.yeei FDAARGOS_252.

W ramach przeprowadzonych badan ustalono mape fizyczng wieloreplikonowego genomu
szczepu CCUG 32053, zidentyfikowano pule potencjalnego mobilnego DNA zintegrowanego
z genomem (elementy transpozycyjne, profagi) oraz poréwnano jego strukture z 5 innymi
genomami Paracoccus spp. ze szczegélnym uwzglednieniem szczepu FDAARGOS_252. Wykazano,
ze dwa poddane analizie szczepy kliniczne niosg nieobecne w innych badanych genomach geny,
ktére warunkuja wystepowanie potencjalnych determinantéw wirulencji. Przypadek szczepu
P. yeei CCUG 32053 dostarcza tym samym nowych danych na temat mechanizméw nabywania
przez bakterie cech charakterystycznych dla patogendéw.

-2
MECHANIZMY OBRONY BAKTERII PRZED BAKTERIOFAGAMI

Pobiega M., ParasionS.
Biophage Pharma SA, Krakéw, Polska

Stowa kluczowe: wirusologia, genetyka, mikrobiologia srodowiska

Bakteriofagi, czyli wirusy bakteryjne, zdolne s3 do zakazania i namnazania sie w komérkach
bakteryjnych, czego nastepstwem moze by¢ Smieré komorki bakteryjnej. W toku ewolucji bakterie
wytworzyty wiele mechanizméw obrony przed fagami.

Jednym z nich jest hamowanie adsorpcji wirusa do receptoréw na powierzchni komérki. W wyniku
mutacji genow bakteryjnych moze dochodzi¢ do zmian w obrebie receptora tak, co w konsekwengji
powoduje Ze staje sie on nierozpoznawalny przez fagi. Niektére bakterie majg takze zdolnosé
syntezy otoczki, ktéra chroni przed przytaczeniem faga. Pecherzyki btony zewnetrznej, tworzone
przez bakterie, dziataja jako atraktant i "odciggajg" fagi od bakterii.

Inny mechanizm obejmuje superinfekcje, czyli stan lizogenii, ktéry chroni przed zakazeniem innym
fagiem. Biatka zakotwiczone w btonie lub zwiagzane z btona, produkowane przez jednego faga,
wchodza w interakcje z biatkami formujacymi kanat dla DNA drugiego faga, co hamuje proces
wstrzykiwania DNA. Zadaniem systemu infekcji abortywnej jest przerwanie cyklu namnazania faga
naréznych etapach, cowiaze sie z przedwczesng $miercig komaorki bakteryjnej.

System restrykgcji-modyfikacji rozpoznaje oraz degraduje przy pomocy nukleaz obce DNA.
W komérkach bakteryjnych wystepuja regularnie rozmieszczone, krétkie sekwencje pali-
ndromiczne, pochodzenia fagowego. Bakteriofagi, ktorych krétkie sekwencje genomowe
odnajdywane s3 w kasetach CRISPR, nie s3 zdolne do zakazania komérek bakteryjnych, po-
siadajacych te kasety.



MIKROBIOLOGIA OGOLNA

MIKROBIOLOGIA OGOLNA

90 KONFERENCJANAUKOWA | PTM wczoraj - dzié - jutro

lat  Polskiego Towarzystwa Mikrobiologow Krakow 22-23.009.

-3
CHARAKTERYSTYKA BAKTERIOFAGOW BAKTERII GATUNKU
PSEUDOMONAS AERUGINOSA

BudaA.
Biophage PharmaS.A., Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, wirusologia, zakazenia szpitalne

Bakterie gatunku Pseudomonas aeruginosa to oportunistyczne patogeny, ktére w sprzyjajacych
warunkach powoduja zakazenia o réznej lokalizacji i manifestacji. Stosowanie w leczeniu zakazen
powodowanych przez P. aeruginosa ogromnejilosci réznych antybiotykéw wigze sie z pojawianiem
sie tolerancji i opornosci na dziatanie tych antybiotykéw. W zwigzku na coraz mniejsza liczba
antybiotykéw dziatajacych na wielolekooporne szczepy P. aeruginosa pojawia sie potrzeba
poszukiwania nowych terapii lub zainteresowanie sie tymi juz w przesztosci testowanymi. Jedna
z takich terapii jest mozliwo$¢ wykorzystania bakteriofagéw — wiruséw bakteryjnych, przeciwko
P.aeruginosa.

Wsrdd réznych gatunkéw bakterii rodzaju Pseudomonas az 85% znanych bakteriofagéw opisano
dla P. aeruginosa. Bakteriofagi te naleza w wigkszosci do trzech rodzin: Podoviridae, Myoviridae
oraz Siphoviridae, ktére rézni dtugosci kurczliwos¢ ogonka. Zrédtami Fagéw gatunku P. aeruginosa
w $rodowisku sg gtéwnie: wody Srodowiskowe, $cieki kanalizacyjne i $ciekiszpitalne. Zdecydowana
wiekszos¢ genoméw bakteriofagéw tego gatunku bakterii posiada genomy do 100 kpz. Natomiast
4 bakteriofagi posiadaja genomy ponad 200 kpz. Genom bakteriofagéw z wymienionych trzech
rodzin bakterii tworzy pojedyncza liniowa czasteczka dwuniciowego DNA.

Bakteriofagistanowig takze istotne ogniwo w procesach horyzontalnego transferu genéw.

-4
ESCHERICHIA COLI JAKO CZYNNIK ETIOLOGICZNY
PRZEWLEKLEGO ZAPALENIA ZATOK - CHARAKTERYSTYKA
POD WZGLE,DEM'CZYNNIK()W WIRULENCJI

| PRZYNALEZNOSCI DO GRUPY FILOGENETYCZNEJ

Krawczyk B., Michalik M.?, Samet A.’, Marszatek A.*, Nowicki B.>, NowickiS.},

NowickiR.%, Gatecka M.”, Kur J.'

' Katedra Biotechnologii MolekularnejiMikrobiologii, Politechnika Gdanska, Polska

?Centrum Medyczne MML, Warszawa, Polska

*SYNEVO, MML, Gdansk, Polska

*SYNEVO, Warszawa, Polska

*Meharry Medical College, Nashville, TN, United States

°KatedraiKlinika Dermatologii, Wenerologiii Alergologii, Gdanski Uniwersytet Medyczny, Polska
"Instytut Mikroekologii Poznan, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia

Czynnikiem etiologicznym przewlektego zapalenia zatok (CS) moze by¢ E.coli, dla ktérej zatoki jako
nisza ekologiczna jest nietypowa. Bez biopsji chirurgicznej bakteria ta pozostaje czesto
niewykrytaiE.colijest rzadko zgtaszana jako przyczyna tego stanu chorobowego.

Celem badan byta charakterystyka genetyczna szczepéw Escherichia coli izolowanych od 26 pa-
cjentéw po biopsji zatoki. Wykrywano 14 gendéw kodujacych wybrane czynniki wirulengji: fimG/H,
sfaD/E, papC, focG, afa/dr, hlyA, usp, cnf1, fyuA, iutA,iha, ibeA, agn43, kspMTII. Ponadto ustalono
przynalezno$¢do grup filogenetycznych B1iB2.

Sposréd 26 izolatéw tylko 6 nalezato do grupy filogenetycznej B1, a 20 z nich nalezato do grupy
filogenetycznej B2, typowej dla szczepéw o wysokiej patogennosci. Analiza jednowymiarowa
czynnikéw wirulencji wykazata, ze najczesciej wystepujacym genem byt agn43, fimG/H oraz fyuA
(100%). Geny usp, hlyA, sfa wystepowaty odpowiednio w 73, 73 i 65%. Gen cnf1 wykryto u 13
izolatéw (50%), genihau 14 (54%), iutA u 12 (46%). Gen kspMTIl wystapit tylko u 7 szczepéw. Brak
byto genu odpowiedzialnego za ekspresje fimbrii typu Dr.

Korelacja genotypow wirulentnych oraz tto grupy filogenetycznej B2 sugerujg, ze szczepy E. coli
izolowane od pacjentéw z CS predysponuja do chronicznej kolonizacji zatok.
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CHARAKTERYSTYKA WYBRANYCH CZYNNIKOW WIRULENCJI
PORPHYROMONAS GULAE

AdamowiczK.', PilchB.", Zientarska W.’, Potempa J.'

' Wydziat Biofizyki, Biochemii i Biotechnologii, Zaktad Mikrobiologii, Uniwersytet Jagiellonski,
Polska

*WydziatMedycyny Weterynaryjnej, Katedra Nauk Przedklinicznych, Warszawa, SGGW, Polska

Stowa kluczowe: bakterie beztlenowe i kapnofilne

Chroniczne zapalenie przyzebia (paradontoza) wystepuje nie tylko u ludzi, lecz réwniez u zwierzat
domowych - najczesciej u pséw. Parodontoza u pséw ma podobny przebieg i objawy jak ludzka
odmiana tej choroby, a gtéwnym patogenem odpowiedzialnym za jej rozwdj jest Porphyromonas
gulae.

P. gulae jest Gram ujemna bezwzglednie beztlenowa pateczka, ktéra hodowana w warunkach
laboratoryjnych, na statym podtozu zawierajgcym krew rosnie w postaci czarnych kolonii.
W przeciwienstwie do Porphyromonas gingivalis, bakterii odpowiedzialnej za paradontoze u ludzi,
czynnikiwirulencjitego periodontopatogenusa stabo scharakteryzowane.

Za pomoca techniki PCR u P. gulae szczep ATCC 51700 potwierdzono obecnos¢ genéw rgpAirgpB
oraz kgp kodujacych proteazy cysteinowe: arginino- (RgpA i RgpB) i lizyno- (Kgp) specyficzne.
Oznaczono réwniez aktywnos$¢ proteolityczng tych enzyméw. Badany szczep ma wysoka zdolnosé
aglutynacji krwinek czerwonychiulegasilnejautoagregacji. P. gulae produkuje réwniez deiminaze
peptydyloargininowga, enzym jak dotad opisany wsrdéd prokariontéow tylko u P. gingivalis,
a katalizujaca deimnacje reszt argininy w tancuchach (poli)peptydowych, co prowadzi do ich
konwersjiw cytruline.

Otrzymane wyniki badan wskazuja, ze P. gulae posiada bogaty arsenat czynnikéw wirulencji, kto-
re zapewniaja tej bakterii nie tylko doptyw substancji odzywczych, ale réwniez skuteczniejsza
kolonizacje irozprzestrzenianie sie w tkankach przyzebia.

-6
WLASCIWOSCIBIOLOGICZNE SZCZEPOW CORYNEBACTERIUM
TUBERCULOSTEARICUM

Mikucka A.',Keska A.?, Wozniak M.}, Fijatkowski P.*

'Bydgoszcz, KatedraiZaktad Mikrobiologii Collegium Medicumim. L. Rydygiera
w Bydgoszczy, Uniwersytet Mikotaja Kopernika w Toruniu, Polska

?Studenckie Koto Naukowe przy Katedrze i Zaktadzie Mikrobiologii Collegium Medicum
im. L. Rydygieraw Bydgoszczy, Polska

’Katedra Medycyny Sagdowej Collegium Medicumim. L. Rydygiera w Bydgoszczy,
Uniwersytet Mikotaja Kopernika w Toruniu, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, diagnostyka zakazen

C. tuberculostearicum nalezy do mato znanych oportunistycznych, lipofilnych gatunkéw Cory-
nebacterium spp., naturalnie wystepujacym na skérze i btonach $luzowych cztowieka. Przyczyna
tego stanu moze by¢ bardzo powolny wzrost na podtozach wzbogaconych krwig barania i brak
mozliwosci identyfikacji dostepnymi metodami biochemicznymi.

Celem pracy byta ocena wtasciwosci biologicznych i wystepowania szczepéw C. tuberculosteari-
cumw materiale klinicznym orazidentyfikacja metodg MALDI-TOF MS.

Badaniem objeto 53 szczepy izolowane z materiatéow klinicznych (wymazy z rany, krew, biomateri-
aty), z niezmienionej chorobowo skéry i ze srodowiska szpitalnego. Szczepy zidentyfikowano
technika sekwencjonowania 16SrRNA i MALDI-TOF MS, dla wszystkich uzyskano zgodnos¢ iden-
tyfikacji w obu zastosowanych metodach. Prawie 60% szczepdw wytwarzato fosfataze alkaliczna
iesterazy C4iC8,a100% fosfohydrolaze naftylo-AS-Bl. Wszystkie izolaty byty wrazliwe na linezolid
i wankomycyne (MIC90 - 0,50 pg/ml), ponad 80% na rifampicyne, okoto 50% na tetracykline,
gentamicyne, moksifloksacyne. Najnizszy odsetek szczepéw wrazliwych dotyczyt penicyliny,
klindamycyny i ciprofloksacyny.

C. tuberculostearicum moze by¢ czynnikiem etiologicznym zakazen oportunistycznych, a antybio-
tykiem z wyboru powinna by¢ wankomycyna. Identyfikacje do gatunku umozliwiaja metody
molekularne.

Badania sfinansowano ze $rodkéw przyznanych na utrzymanie potencjatu badawczego Katedry
i Zaktadu Mikrobiologii CM UMK.
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I-7

CHARAKTERYSTYKA IMMUNOREAKTYWNYCH PEPTYDOW
CZYNNIKA ELONGACJI TU STREPTOCOCCUS AGALACTIAE
ROZPOZNAWANYCH PRZEZ PRZECIWCIALA KRWI PEPOWINOWEJ

Piotrowska A.', Pyclik M.?, Gérska S.”, Brzozowska E.”, Gamian A/,
Bulanda M., Brzychczy-Wtoch M.’

'Krakéw, Katedra Mikrobiologii UJ CM, Polska

?Wroctaw, Instytut Immunologii i Terapii Doéwiadczalnej PAN, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, wakcynologia

S. agalactiae (GBS) jest oportunistycznym patogenem wywotujgcym, zagrazajgce zyciu nowo-
rodkéw, zakazenia. Szczepionki oparte na immunogennych biatkach i ich epitopach mogtyby
stanowi¢ skuteczng ochrone przed tymi infekcjami. Celem badania byta detekcja epitopow
immunogennego biatka GBS rozpoznawanego przez przeciwciata ochronne krwi pepowinowe;j.
Badaniem objeto 34 ciezarne kobiety, ktére podzielono na dwie grupy: badang (GBS-dodatnie,
N=20) i kontrolng (GBS-ujemne, N=14). Klasyfikacji do grup dokonano na podstawie wyniku
wymazu z pochwy i odbytu. Dodatkowo, kazdej z pacjentek pobierano krew pepowinowa.
Homogenat genetycznie réznych szczepéw GBS rozdzielono przy uzyciu metody Western Blot
a najbardziej immunoreaktywne biatka poddano analizie bioinformatycznej obejmujacej iden-
tyfikacje, sekwencjonowanie i przewidywanie najbardziej prawdopodobnych sekwencji epitopow.
Potencjalne epitopy syntetyzowano metoda PEPSCAN, a ich specyficzno$¢ oceniano w tescie
ELISAw obecnosci przeciwciat krwi pepowinowe;j.

W obrebie biatka zidentyfikowanego jako czynnik elongacji Tu wytypowano 28 potencjalnych
epitopdw, z czego 3 charakteryzowaty sie najwyzsza specyficznoscia. Peptydy te poddano dalszym
badaniom, w wyniku ktérych wybrano 3 najkrétsze immunoreaktywne sekwencje-epitopy, ktére
w przysztosci mogg stanowi¢ potencjalny komponent peptydowej szczepionki przeciwko
zakazeniom wywotanym przez GBS.

Badania sfinansowano ze $rodkéw NCN (UMO-2013/09/B/NZ6/00801) i NCBiR (DZP/TANGO?2
/395/2016)

I-8

ZASTOSOWANIE METODY PEPSCAN DO MAPOWANIA EPITOPOW
IMMUNOGENNYCH BIALEK STREPTOCOCCUS AGALACTIAE

NA PRZYKLADZIE CZYNNIKA ELONGACJITU

Piotrowska A.', Pyclik M.?, Brzozowska E.?, Gérska S.?, Gamian A/,
Bulanda M., Brzychczy-Wtoch M.’

'Krakéw, Katedra Mikrobiologii UJ CM, Polska

*Wroctaw, Instytut Immunologiii Terapii Doswiadczalnej PAN, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, wakcynologia

Immunogenne biatka coraz czesciej rozpatrywane sa w kontekscie komponentéw szczepionek
przeciwko zakazeniom wywotanym przez S. agalactiae (GBS). Stad tez istnieje potrzeba
zastosowania metody umozliwiajacej szybkie i precyzyjne mapowanie wszystkich potencjalnych
epitopdéw, ktére w dalszych badaniach beda mogty zosta¢ wykorzystane w charakterze
aplikacyjnym.

Celem badania byta ocena skutecznosci syntezy na polietylenowych pinach metoda PEPSCAN
do mapowania epitopéw czynnika elongacji Tu S. agalactiae, wybranych na podstawie wynikéw
analizy bioinformatyczne;j.

Badaniem objeto immunogenne biatko wytypowane z puli genetycznie réznych szczepéw
klinicznych GBS, ktére zidentyfikowano jako czynnik elongacji Tu (45 kDa). W oparciu o wyniki
analizy bioinformatycznej syntezie poddano 28 peptydéw o sekwencjach od 4 do 21 aminokwaséw
oraz sekwencje wzorcowa (dla potwierdzenia skutecznosci metody). Do syntezy na polietyle-
nowych pinach wykorzystano pochodne aminokwaséw Fmoc (grupa fluorenylometoksykarbo-
nylowa). Synteza obejmowata nastepujace etapy: deprotekcje pinéw, sprzeganie aminokwasow,
elongacje peptyddéw, n-acetylacje, usuniecie grup bocznych oraz dysrupcje. Selektywnosé
peptydéw oceniano w tescie ELISA.

Zastosowanie syntezy na pinach metoda PEPSCAN umozliwito identyfikacje 3 epitopéw w obrebie
czynnika elongacji Tu, ktére w przysztosci moga stanowi¢ komponent szczepionki przeciwko
zakazeniom GBS.

Sfinansowano ze $Srodkéw NCN (UMO-2013/09/B/NZ6/00801) i NCBIiR (DZP/TANGO2/395/2016)
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CZYNNIKI REGULUJACE TWORZENIE BIOFILMU BAKTERII
Z RODZAJU STAPHYLOCOCCUS U PACJENTOW

Z PRZEWLEKLYM ZAPALENIEM UCHA SRODKOWEGO

Machul-Zwirbla A., Mikotajczyk D., Heczko P., Strus M.
Katedra Mikrobiologii, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, probiotyki, zwigzki przeciwdrobnoustrojowe

U pacjentéw z przewlektym zapaleniem ucha srodkowego czesto dochodzi do tworzenia biofilmu
w przestrzeniach pneumatycznych wyrostka sutkowatego oraz w obrebie jamy bebenkowej.
Gtoéwnymi drobnoustrojamiizolowanymi od oséb leczonych z powodu tej jednostki chorobowej sg
gronkowce. Pewne czynniki moga w istotny sposdéb modyfikowac ilos¢ produkowanego biofilmu
orazjego budowe chemicznga. Celem pracy byto okreslenie wptywu dziatania naturalnych enzyméw
litycznych (a-amylazy, celulazy, proteinazy K, lizozymu) oraz pohodowlanych metabolitéw bakterii
probiotycznych na biofilm gronkowcowy. Szczepy bakteryjne z rodzaju Staphylococcus (n=9), ktére
wykorzystano w doswiadczeniach, pochodzity od pacjentéw z przewlektym zapaleniem ucha
srodkowego. Wykorzystane metody badawcze obejmowaty: 24-godzinng hodowle bakteryjna
w 96-dotkowych ptytkach hodowlanych, w celu wytworzenia biofilmu, badanie zywotnos$¢ bakterii
metoda rozcienczen 10-krotnych, obserwacje zmian w strukturze biofilmu z wykorzystaniem
konfokalnej mikroskopii fluorescencynej oraz skaningowej mikroskopii elektronowej.
Wyselekcjonowane na drodze badan enzymy oraz metabolity bakterii moga mie¢ zastosowanie
w celu eradykacji przewlektych stanéw zapalnych ucha srodkowego. Metabolity bakterii z rodzaju
Lactobacillus, poniewaz powodujg zaréwno redukcje biofilmu, jak i liczebnosci bakterii mogg by¢
stosowane samodzielnie. Enzymy redukujg przyrost biofilmu, stad powinny by¢ stosowane
w potaczeniu ze Srodkiem przeciwdrobnoustrojowym.

-10

SYNERGISTYCZNE ODDZIALYWANIE PROTEUS MIRABILIS
| ESCHERICHIA COLI W POWSTAWANIU INFEKCYJNYCH
KAMIENI MOCZOWYCH

Torzewska A., TomiecK., R6zalskiA.
Zaktad Biologii Bakterii, Uniwersytet t 6dzki, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, choroby zakazne

Do infekcyjnej kamicy moczowej dochodzi w wyniku zakazen drobnoustrojami ureazo-dodatnimi.
Wiaze sie ona z szybkim wzrostem kamienia moczowego i wysokim ryzykiem nawrotowosci.
W powstawaniu infekcyjnych kamieni moczowych gtéwna role odgrywa bakteryjna ureaza. Enzym
ten, poprzez hydrolize mocznika, powoduje wzrost pH moczu, co doprowadza do krystalizacji
mineralnych sktadnikéw moczu takich jak struwit (Fosforan amonowo-magnezowy) oraz weglan
apatytu. Z uwagi na to, ze wiele infekcji uktadu moczowego ma charakter mieszany, istotne jest
ustalenie interakcji miedzy drobnoustrojami i ich wptywu na powstawanie infekcyjnych kamieni
moczowych. Celem podjetych badan byto okreslenie wptywu E. coli na krystalizacje mineralnych
sktadnikéw moczu powodowana przez P. mirabilis. Doswiadczenia prowadzono w warunkach
in vitro w Srodowisku moczu syntetycznego gdzie poréwnywano uktad kontrolny z udziatem
P. mirabilis z uktadami mieszanymi zawierajagcymi P. mirabilis i E. coli pod wzgledem zmian pH,
zywotnosci drobnoustrojéw, stezenia amoniaku, oraz stopnia krystalizacji. Wykazano, ze infekcja
mieszana znaczaco zwieksza przezywalnos¢ P. mirabilis w $rodowisku moczu syntetycznego,
jednak nie ma wptywu na kinetyke pH. Widoczny byt rowniez wptyw na krystalizacje, rozpoczynata
sie pozniej a w obecnosci jednego z badanych szczepéw E. coli obserwowano zmiany morfologii
krysztatow struwitu.
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ROLA BAKTERII ESCHERICHIA COLI JAKO CHELATOROW
JONOW ZELAZA W SRODOWISKU STANU ZAPALNEGO

U CHORYCH Z WRZODZIEJACYM ZAPALENIEM JELITA
GRUBEGO

Pilarczyk-Zurek M.', Majka G.2, Domagata J.'
' Katedra Mikrobiologii, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska
?Katedralmmunologii, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia

Wstep: Dla E. coli, kolonizujacych jelito grube cztowieka, bardzo istotnym jest zapewnienie wystar-
czajacejilosci zelaza w komorce. Obecnie uwaza sie, ze zwiekszenie dostepnosci jondéw Fe w jelicie
pacjentow z UCjestistotnym czynnikiem warunkujacym ilosciowy przyrost populacji E. coli.

Cele pracy: Celem pracy byto zbadanie wtasciwosci chelatujacych szczepéw E. coli w zaleznosci od
mechanizmu pozyskiwaniajonéw Fe.

Materiaty i metody: Do badan wykorzystano szczepy E. coli wyizolowane z bioptatéw Sciany jelita
grubego pacjentéw z ostra faza UC. Obecnos$é gendw (iroN, iutA, iha, ireA, chuA, hlyA) sprawdzono
metoda PCR. IloSciowe pomiary stezenia jonéw Fe podczas wzrostu szczepow E. coli w zdefi-
niowanych podtozach hodowlanych, wykonano z wykorzystaniem metody ICP-OES.

Wyniki: Wykazano réznice w zdolnosciach chelatacyjnych wsréd szczepdw E.coli. Najsilniejszymi
chelatorami okazaty sie szczepy posiadajgce wszystkie badane geny warunkujgce biosynteze
biatek niezbednych do pozyskiwania jonéw Fe. Wtasciwosci te zostaty potwierdzone przez pomiar
ubytku jonéw Fe podczas wzrostu w zdefiniowanych podtozach hodowlanych.

Whioski: Prawdopodobnie wzrost liczebnosci populacji E. coli w miejscu objetym procesem
zapalnym w jelicie grubym, jest zwigzany ze zwiekszong dostepnoscig jondw Fe. Wykazanie
pozytywnej roli E. coli jako skutecznego chelatora jonéw zelaza w miejscu toczacego sie procesu
zapalnego, moze znaczaco wptynac na rozwoj wiedzy o mechanizmach przechodzenia UC w stan
remisji.

-12

WPLYW PROBIOTYKU ZAWIERAJACEGO LACTOBACILLUS
SALIVARIUS NA BIOFILM MIESZANY STREPTOCOCCUS
MUTANS | CANDIDA ALBICANS

Bielen J.", BieganskaB.', Dziadosz J.", Krzy$ciak W.?

' Koto Naukowe przy Zaktadzie Diagnostyki Medycznej, Uniwersytet Jagiellonski
Collegium Medicum, Polska

?Zaktad Diagnostyki Medycznej, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, mykologia, probiotyki

Coraz czesSciej obserwowana préchnica u dzieci z tzw. okna infekcyjnego (ponizej 6 roku zycia)
wskazuje na potrzebe nie tylko leczenia, ale tez profilaktyki tego schorzenia. Powszechnie
prowadzona profilaktyka przeciwpréochnicowa w najmtodszych grupach wiekowych wydaje sie
ograniczona. Trudnosci te zmuszajg do poszukiwania alternatywnych metod zapobiegania
préchnicy. Celem naszej pracy byto sprawdzenie wptywu probiotyku zawierajacego Lactobacillus
salivarius na zdolnos¢ tworzenia biofilmu dwugatunkowego Streptococcus mutans i Candida
albicans w warunkach in vitro. Wykazano inhibicyjny wptyw L. salivarius na tworzenie biofilmu
dwugatunkowego S. mutans i C. albicans. W obliczu pojawiajacych sie kontrowersji dotyczacych
wptywu probiotykéw na zdrowie jamy ustnej konieczne sg dalsze badania nad ich wykorzystaniem
w profilaktyce prochnicy u dzieci.
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IDENTYFIKACJA SUBSTRATOW TIOLOWEJ
OKSYDOREDUKTAZY HELICOBACTER PYLORI - BIALKA
Hp0231

Stralova H.,Bocian-OstrzyckaK.,Banas A., Jagusztyn-KrynickaE.
' Zaktad Genetyki Bakterii, Instytut Mikrobiologii, Wydziat Biologii,
Uniwersytet Warszawski, Polska

Stowa kluczowe: genetyka, choroby zakazne, zwiazki przeciwdrobnoustrojowe

Biatka Dsb (disulfide bond) odpowiadajg za wprowadzanie mostkow disiarczkowych do nowo zsyn-
tetyzowanych biatek. Wiele biatek, substratéw systemu Dsb, jest czynnikami wirulencji bakterii.
Ich poznanie moze poméc wyjasni¢ mechanizmy patogennosci mikroorganizméw, w tym
Helicobacter pylori. HP0231 to gtéwna tiolowa oksydoreduktaza H. pylori wptywajaca na wiele
aspektéw wirulencji. Substraty HP0231 do tej pory nie zostaty zidentyfikowane. Kompleksy
tworzone pomiedzy biatkami Dsb a ich substratami s3 przejSciowe i trudne do wykrycia.
Zastosowanie mutacji punktowych w centrum aktywnym biatek opdzniajacych rozwigzanie
komplekséw umozliwiaizolacje komplekséw biatek Dsb zich substratami.

Celem pracy bytaidentyfikacja substratéw HP0231.

Do identyfikacji komplekséw HP0231 z potencjalnymi substratami zastosowano metode tzw. od-
wrotnego oczyszczania. Etapy pracy obejmowaty: oczyszczenie rekombinowanego HP0231 ze
zmienionym motywem aktywnym zawierajacego znacznik histydynowy, unieruchomienie
HP0231/CXXS na kolumnie i poddanie reakgcji z biatkami lizatu komoérkowego szczepu dzikiego,
izolacje kompleksow biatkowych i ich analize metodg SDS-PAGE, z lub bez czynnika redukujacego
DTT. Powstajace kompleksy analizowano takze in vivo.

Otrzymane dane potwierdzity powstanie nierozerwalnych potgczen pomiedzy biatkiem HP0231
a jego potencjalnymi substratami. Sktadniki otrzymanych komplekséw beda identyfikowane
metoda spektrometrii mas.

I-14
WPLYW PRZESACZU BAKTERYJNEGO NA ZYWOTNOSC
LUDZKICH KOMOREK MEZOTELIUM OTRZEWNOWEGO

Dtugaszewska J., Ratajczak M., Stupska I., Kamifiska D., Gajecka M.
Uniwersytet Medyczny im. Karola Marcinkowskiego w Poznaniu, Polska

Stowa kluczowe: zakazenia szpitalne, choroby zakazne

Bakteryjne dializacyjne zapalenie otrzewnej (DZO) jest jednym z najczestszych i najpowazniejszych
powiktan ciagtej ambulatoryjnej dializy otrzewnowej (CAPD). Zakazenie to powodowane jest
gtéownie przez S. epidermidis, S. aureus, Enterococcus spp., E. coli oraz P. aeruginosa. Komorki
mezotelium, oprocz wyscielania otrzewnej i tworzenia bariery, odgrywaja istotna role w ho-
meostazie i ochronie przeciwbakteryjnej. Epizody bakteryjnego DZO powodujg utrate komérek
mezotelium, co promuje wtéknienie i niewydolnosc otrzewnejjako btony dializacyjnej.

W pracy oceniono toksyczny wptyw produktéw metabolizmu wybranych bakterii na komarki
ludzkiego mezotelium otrzewnowego (HPMCQ).

W badaniach uzyto komérki mezotelialne linii LP9, pochodzace z ptynu puchlinowego to-
warzyszgcego rakowi jajnika. Badanie aktywnosci cytotoksycznej prowadzono przy uzyciu
przesaczéw hodowli w buforze Tyrodesa S. aureus ATCC 6538 oraz klinicznych szczepéw S. aureus,
E. faecalis i E. faecium. Zywotnos¢ i liczbe komérek mezotelium inkubowanych w obecnosci
przesaczu bakteryjnego oznaczono poprzez pomiar aktywnosci oksydoredukcyjnej mitochon-
driéw przy uzyciu barwnika MTT.

Najwieksze obnizenie liczby komérek HPMC w stosunku do kontroli zanotowano po zastosowaniu
przesaczéw E. faecium, a nastepnie E. faecalis. Supernatanty S. aureus, zaréwno szczepu wzor-
cowego, jaki klinicznego, w znacznie mniejszym stopniu hamowaty proliferacje HPMC niz entero-
koki.
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GRONKOWIEC ZtOCISTY JAKO ETIOLOGICZNY CZYNNIK
ZAKAZEN SKORY

NatkaniecJ.',Kurczab A, GosiewskiT.",Bulanda M.’
' Katedra Mikrobiologii, Wydziat Lekarski, Uniwersytet Jagielloriski Collegium Medicum, Polska
*Wydziat Promocji Zdrowia, Krakowska Wyzsza Szkota Promocji Zdrowia, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, epidemiologia zakazenizarazen

Skéra petni funkcje zewnetrznej bariery izolacyjnej. Przerwanie jej ciggtosci sprzyja zakazeniu.
Najczestszg przyczyng zakazen skory jest Staphylococcus aureus, co mozna ttumaczy¢ jego
powszechnym wystepowaniem na btonach $luzowych nosaitatwoscia przenoszenia przezrece.

Celem pracy byta retrospektywna analiza wynikéw badan bakteriologicznych pacjentéw
z potwierdzonym zakazeniem skoéry o etiologii S. aureus stuzaca okresleniu ich najczestszej
lokalizacjiz uwzglednieniem wieku i ptci.

Sposréd badan wykonanych w Pracowni Diagnostyki Mikrobiologicznej UJ CM, w latach 2010-2013
wybrano 177 oséb (96 kobieti 81 mezczyzn).

Najczesciej zakazenie dotyczyto ok. gtowy/twarzy (64). Zakazenia nég (36) byty dwukrotnie
czestsze u kobiet (25vs11). Zakazenia tutowia (35) i rak (33) miaty podobng liczebnos¢. Zmiany
w obrebie ledZwi/krocza wystepowaty wytacznie w grupie 31-50lat. Zakazenia obejmujace
rownoczesnie 2 rézne lokalizacje dominowaty u oséb >50r.z,w pozostatych grupach wiekowych
byty na tym samym poziomie. W 125 przypadkach S.aureus bytjedynym czynnikiem etiologicznym.
Najwiecej szczepdw o Fenotypie MRSA byto w grupie>50r.z (46%), dalej 0 -18(27%), 19-30 (18%),
31-50lat (9%).

MRSA stwierdzono wytacznie u kobiet, przewaznie >50 r.z. Zakazenia konczyn dolnych
stwierdzono dwukrotnie czesciej u kobiet niz mezczyzn, niezaleznie od grupy wiekowej. Osoby
>50r.z. byty szczegélnie narazone na zakazenie w kilku miejscach jednocze$nie. Zmiany na tutowiu
przewazaty u mtodych zgrupy 0-30 lat.

-16

POROWNANIE WYBRANYCH PARAMETROW
IMMUNOLOGICZNYCH U MYSZY C57BL/6 | C3H,
IMMUNIZOWANYCH BCG | REKOMBINOWANYM SZCZEPEM
RBCGMIL-18, IMMUNOKOMPETENTNYCH | PODDANYCH
IMMUNOSUPRESJI

Ograczyk E., Druszczyfiska M., Kowalewicz-Kulbat M., Wtodarczyk M., Fol M.
+6dz, Wydziat Biologiii Ochrony Srodowiska Uniwersytetu £6dzkiego, Polska

Stowa kluczowe: choroby zakazne, diagnostyka zakazen

Zaktada sie, iz 1/3 zdrowej populacji jest zakazona latentnie Mycobacterium tuberculosis. Do re-
aktywacji zakazenia latentnego moze dochodzi¢ w wyniku zastosowania leczenia immuno-
supresyjnego, stad tez potrzeba opracowania innowacyjnego sposobu zapobiegania reaktywacji
gruzlicy u oséb poddanychimmunosupresji poprzez wprowadzenie szczepienia rekombinowanymi
pratkamiBCG.

Grupe badanga stanowity myszy szczepu C57BL/6 oraz myszy szczepu C3H. Zwierzeta poddawano
immunizacji pratkami M.bovis BCG lub rekombinowanym szczepem z ekspresjg IL-18, srodskérnie
w grzbiet. Po 6 tygodniach od immunizacji rozpoczeto codzienne podawanie cyklofosamidu
(50pg/gm.c.) lub NaCl przez 7 dni. Nastepnie oceniono aktywno$¢ proliferacyjng komérek weztéw
chtonnych przy uzyciu metody radioizotopowej oraz produkcje IL-10 oraz IFN-y w supernatantach
zhodowliweztéw chtonnych przy uzyciu testu ELISA.

Najwieksza aktywnoscia proliferacyjng charakteryzowaty sie komérki otrzymane od zwierzat
immunokompetentnych, zaréwno szczepu C57BL/6, jak i C3H, niezaleznie od uzytego do im-
munizacji szczepu. Niezaleznie od jakiej grupy badawczej pochodzity komarki weztéw chtonnych,
odpowiadaty produkcjg IL-10 na tym samym poziomie. W przypadku IFN-y zaobserwowano
intensywniejsza produkcje tej cytokiny u myszy szczepu C57BL/6 niz u myszy szczepu C3H.
Najefektywniejsze okazaty sie komérki pochodzace od myszy immunokompetentnych,
immunizowanych BCG.
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ROZPRZESTRZENIANIE SIE LEKOOPORNOSCI POPRZEZ
TRANSFER HORYZONTALNY GENOW NA PRZYKLADZIE
PLAZMIDOW POCHODZACYCH Z ODZWIERZECYCH
SZCZEPOW STAPHYLOCCOCUS AUREUS

Bukowski M., Piwowarczyk R., Zagérski-Przybyto R., Hydzik M., Wtadyka B.
Uniwersytet Jagiellonski, Wydziat Biochemii, Biofizykii Biotechnologii, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka

Plazmidy stanowia cze$¢ szerokiego wachlarza ruchomych elementéw genetycznych wystepu-
jacych u Staphylococcus aureus. Horyzontalny transfer genéw poprzez plazmidy umozliwia miedzy
innymi rozprzestrzenianie sie determinant opornosci na antybiotyki nie tylko miedzy réznymi
szczepami tego samego gatunku ale takze miedzy niespokrewnionymi gatunkami bakterii.
Zjawisko to z klinicznego i weterynaryjnego punktu widzenia stanowi mechanizm stojacy za
rosnacy lekoopornoscia stanowigcg powazny problemem w placéwkach stuzby zdrowia i ho-
dowlach zwierzat.

W badaniu poddano sekwencjonowaniu metoda NGS (ang. next generation sequencing, sekwen-
cjonowanie nowej generacji) plazmidowe DNA z 17 szczepow S. aureus izolowanych od drobiu.
Otrzymane odczyty ztozono w dtuzsze ciggi sekwencji, tak zwane kontigi. Tradycyjng metoda
Sangera zsekwencjonowano brakujace fragmenty taczac kontigi w kompletne sekwencje pla-
zmidow.

Najczesciej wystepujacymi okazaty sie plazmidy pAvX i pAvY, ktére szeroko wystepujg w szczepach
S. aureus pochodzenia drobiowego. Zaobserwowano réwniez wystepowanie 5 innych wczesniej
opisanych plazmidéw. Niemniej odkryto réwniez 6 wczesniej nieznanych. Na szczegdélng uwage
zastuguja te, ktére powstaty w wyniku fuzji kilku odrebnych plazmidéw wnoszacych geny
warunkujgce opornos¢ na rézne antybiotyki, w tym erytromycyne i tetracykline. Obrazuja one
proces rozprzestrzeniania determinant opornosci miedzy réznymi ruchomymi elementami
genetycznymioraz procesich akumulagji.

118

ZMIANY W ILOSCIOWYM | JAKOSCIQWYM SKLADZIE
MIKROBIOTY JELITOWEJ U SZCZUROW OTYtYCH

PO PRZEZCZASZKOWEJ STYMULACJI PRADEM STALYM

Ziomber A.", Sroka-Oleksiak A%, Talaga-Cwiertnia K.?, Kaszuba-Zwoifska J.", Bulanda M.?
' Katedra Patofizjologii Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska
’Katedra Mikrobiologii Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, mikrobiom

Modyfikacje sktadu mikrobioty jelit mogg odgrywacé wazna role w rozwoju choréb metabolicznych.
Przezczaszkowa stymulacja (tDCS) jest nieinwazyjng technika modulacji aktywnosci mézgowej
i homeostazy energetycznej. Szczury Wistar podzielono na 4 podgrupy w zaleznosci od
zastosowanej diety (szczupte vs otyte) i rodzaju tDCS (stymulacja aktywna vs pozorowana) w celu
oceny réznic w sktadzie mikrobioty jelit. Pobrano prébkijelita cienkiegoigrubego w celuilosciowej
amplifikacji DNA w czasie rzeczywistym w celu oszacowania catkowitej liczby wszystkich komérek
bakteryjnych, liczby Firmicutes/Selenomonas noxia i Bacteroidetes/Prevotella. Dieta wysoko-
energetyczna zwiekszyta liczbe wszystkich komoérek bakteryjnych w jelitach pomimo spadku
Selenomonas noxia wjelicie grubym w poréwnaniu z dietg standardowa. Aktywna tDCS zwiekszyta
stosunek Bacteroidetes/Prevotella proliferacji w jelicie cienkim w poréwnaniu ze szczurami bez
stymulacji. Zaréwno stymulacja aktywna, jak i pozorowana zwiekszyta ilo$¢ Selenomonas noxia
w jelicie grubym w stosunku do kontroli bez stymulacji. Zmianom mikrobioty jelitowej w grupie
z aktywnga tDCS towarzyszyty zmniejszony apetyt i zahamowanie przyrostu masy ciata. Uzyskane
wyniki wskazujg, ze otytos$¢ zwigzana jest ze zmieniong iloscig i jakoscig mikrobioty jelit, a tDCS,
wptywajgc na metabolizm energetyczny, moze modulowac zawartos¢ bakterii jelitowych
uszczuréw na diecie wysokoenergetyczne;j.
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OPRACOWANIE | OPTYMALIZACJA REFERENCYJNEJ BAZY
DANYCH DLA NOWEJ METODY MOLEKULARNEJ DO
IDENTYFIKACJI BAKTERII Z RODZAJU STAPHYLOCOCCUS

Kosecka-Strojek M., Bukowski M., Miedzobrodzki J.
Krakéw, Uniwersytet Jagiellonski, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka, diagnostyka zakazen

Bakterie z rodzaju Staphylococcus nalezg do oportunistycznych patogenéw o duzym znaczeniu
klinicznym. Rozwéj medycyny oraz diagnostyki mikrobiologicznej zwieksza potrzebe precyzyjnej
identyfikacji bakterii w celu zastosowania celowanej i szybkiej terapii. Celem pracy byto
opracowanie i optymalizacja referencyjnej bazy danych dla nowej metody genetycznej opartej
o analize polimorfizmu dtugosci fragmentéw restrykcyjnych (RFLP) genu saoC dla 50 opisanych
gatunkow z rodzaju Staphylococcus. Metoda ta oparta jest o reakcje PCR nastawiong na gen saoC
obecny we wszystkich gatunkach gronkowcéw z pézniejsza restrykcjg z uzyciem czterech enzymow
restrykcyjnych, pozwalajagc na uzyskanie specyficznych gatunkowo restrykcyjnych wzoréw
prazkowych. W pracy zidentyfikowano na poziomie gatunku wszystkie szczepy z uzyciem
sekwencjonowania Sangera gendw 16S rRNA oraz sodA. Uzyskano referencyjne wzory prazkowe
genu saoC dla 21 szczepéw gronkowcdw, w tym 19 gatunkéw i 2 podgatunkdw. Potwierdzono
takze skutecznos¢ metody RFLP saoC na 11 dodatkowych gatunkach, opisanych we wczesniejszych
pracach oryginalnych, co ostatecznie pozwolito na utworzenie referencyjnej bazy wzoréw
prazkowych genu saoC dla 46 gatunkéw gronkowcéw. Metoda oparta o analize RFLP genu saoC
stanowi tansza alternatywe dla identyfikacji genetycznej gronkowcow w prébce, jednak moze by¢
zastosowana jedynie do identyfikacji bakterii z rodzaju Staphylococcus w czystych hodowlach
bakteryjnych.

11-20
PODZIALIROZNORODNOSC SYSTEMU CRISPR/CAS

LiczbinskiP.
Students Scientific Association of Microbiologists, Institute of Microbiology, Biotechnology
and Immunology, Faculty of Biology and Environmental Protection, Uniwersytet +6dzki, Polska

Stowa kluczowe: genetyka

Obszar CRISPRi sekwencje mu towarzyszgace opisano dos$¢ wczesdnie, jednak hipoteza, ze mogg one
petni¢ okreslong funkcje w komérce bakteryjnej pojawito sie o wiele pdzniej. Dalsze badania
pozwolity na sklasyfikowanie poszczegdlnychtypéw systemu CRISPR/Cas. Klasyfikacje
skonstruowano na podstawie réznic w sekwencjach kodujacych biatka Cas, a takze sekwengji
powtdérzonych. Podziat oparty jest na 3 gtéwnych typach systemu CRISPR/Cas.System CRISPR/Cas
posiada zdolnos¢ do rozpoznawania nowych, obcych elementéw genetycznych dla komérki.
Mechanizm dziatania systemu odpornosciowego bakterii i archeonéw mozna podzieli¢ na 3 fazy.
Po wniknieciu obcego materiatu genetycznego do komoérki zachodzi 1 faza dziatania systemu
CRISPR/Cas okres$lana jako adaptacja. Polega ona na wbudowaniu nowych sekwengji
rozdzielajgcych do locus CRISPR. Kolejnym etapem nastepujgcym po adaptacji jest synteza crRNA,
w ktérym to obszar CRISPR ulega transkrypgji, czyli przepisaniu fragmentu DNA na jednoniciowy
RNA(crRNA). Ostatnig faza odpowiedzi jest namierzanie przez crRNA wraz z biatkami Cas
homologicznejsekwencjiobcego kwasu nukleinowego.
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MLST ORAZ SPA TYPOWANIE METYCYLINOOPORNYCH
SZCZEPOW STAPHYLOCOCCUS AUREUS, GOSPODARZY
BAKTERIOFAGOW

Ochonska D., Brzychczy-Wtoch M., Bulanda M.
Krakéw, Wydziat Lekarski, Katedra Mikrobiologii UJ CM, Polska

Stowa kluczowe: genetyka, zwiazki przeciwdrobnoustrojowe, epidemiologia zakazenizarazen

Coraz wieksza uwage poswieca sie bakteriofagoterapii. Prowadzi sie liczne badania naukowe nad
wykorzystaniem preparatéw bakteriofagowych dedykowanych terapii zakazen bakteryjnych.
Celem pracy byta analiza zréznicowania metycylinoopornych szczepéw S. aureus, gospodarzy
bakteriofagéw z wykorzystaniem nowoczesnych metod genotypowania.

Badaniem objeto 11 izolatéw MRSA. MLST (ang. Multi Locus Sequence Typing) przeprowadzono
w oparciu o analize siedmiu loci genéw metabolizmu postawowego (ang. housekeeping genes).
Typy spa okreslono bazujac na sekwencjonowaniu krétkich sekwencji repetytywnych (SSR)
z polimorficznego regionu X genu kodujacego biatko A (spa), nastepnie identyfikowano je przy
uzyciu miedzynarodowej bazy danych Ridom Spa Server.

W metodzie MLST dla badanych szczepow okreslono 5 genotypdéw ST (ang.Sequence Type), w tym:
ST338(36,4%), ST225(27,3%), ST36(18,2%), ST228(9,1%), ST241(9,1%). Wsréd badanych MRSA
stwierdzono 7 typéw spa. Jednego typu (t*) niezidentyfikowano przy uzyciu dostepnej bazy
danych. Po 2 szczepy (18,2%) zaliczono do typow: t003, t437,t3592. W badanej grupie gronkowcow
pozostate trzy typy spa (t2029, t4056, t5224) oznaczono u pojedynczych izolatéw (9,1%).
Wykazano przynaleznos$¢ dwoch szczepéw MRSA do miedzynarodowego kompleksu klonalnego
CC5 (ang.Clonal Complex).

Powyzsze badania potwierdzity duzg uzyteczno$¢ zastosowanych metod typowania
molekularnego. Analizowana grupe szczepéw MRSA lepiej réznicowata metoda spa typowania
nizmetoda MLST.

11-22

WPLYW LEKOW IMMUNOSUPRESYJNYCH NA EKSPRESJE
GENU FIMA DLA SZCZEPOW KLEBSIELLA PNEUMONIAE
IZOLOWANYCH Z DROG MOCZOWYCH PACJENTOW

PO PRZESZCZEPIE NERKI

Krawczyk B.", WysockaM.",Olech H.", Gotebiewska J.?
' KatedraBiotechnologii MolekularnejiMikrobiologii,
Politechnika Gdanska Wydziat Chemiczny, Polska
?KatedraiKlinika Nefrologiii Chorob Wewnetrznych, Gdanski Uniwersytet Medyczny, Polska

Stowa kluczowe: genetyka, diagnostyka zakazen

Klebsiella pneumoniae jest odpowiedzialna za zakazenia drég moczowych. Jednym z czynnikéw
wirulengji Klebsiella pneumoniae sa fimbrie typu 1. Ekspresja genu gtéwnej podjednostki fimbrii
typu 1 jestregulowana przez odwracalny element DNA tzw. przetacznik fazy.

Celem pracy byto zbadanie ekspresji genu kodujacego gtéwna podjednostke fimbrii typu 1 w obe-
cnosci leku immunosupresyjnego. Przebadano 20 szczepéw K. pneumoniae wyizolowanych od
chorych po transplantacji nerki z Gdanskiego Osrodka Transplantacyjnego ze stwierdzonym
zakazeniem drég moczowych. W tescie orientacji fimbrii wykorzystano technike PCR-RFLP.

Dla wszystkich badanych szczepéw stwierdzono obecnos¢ fimbrii typu 1. Ekspresja genu fimbrii
typu 1 okazata sie zmienna w fazie z lekiem immunosupresyjnym (tacrolimus lub cyklosporyng).
Dla niektérych szczepdw gen fimA zmieniat orientacje z off na on w pozywce z lekiem immuno-
supresyjnym.

Pojawienie sie leku immunosupresyjnego w srodowisku bakterii jest silnie dla niej stresogenne
i moze dochodzi¢ do indukcji zmiennej fazy genu fimA. Podawanie leku immunosupresyjnego
pacjentom z przeszczepiona nerkg moze stanowi¢ dodatkowe ryzyko ekspresji genéw wirulencji
K.pneumoniae.
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ANALIZA HIPOTETYCZNEGO PROTEOMU
NIETOKSYNOTWORCZYCH SZCZEPOW CORYNEBACTERIUM
DIPHTHERIAE

Wotkowicz T., Marciniak B.?, Strapagiel D.}, Zasada A.’
! Zaktad Bakteriologii, Narodowy Instytut Zdrowia Publicznego - Pafistwowy Zaktad Higieny,
Polska
? Katedra Biofizyki Molekularnej, Uniwersytet tédzki, Polska
* Zaktad Badania Surowic i Szczepionek, Narodowy Instytut Zdrowia Publicznego
- Panstwowy Zaktad Higieny, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka, choroby zakazne

Btonica jest choroba wywotywang przez szczepy Corynebacterium diphtheriae. Przez wpro-
wadzenie szczepien zostata ona w krajach rozwinietych prawie wyeliminowana. Notowane s3
jednak zakazenia wywotane przez szczepy nietoksynotwércze C. diphtheriae co sugeruje
mozliwo$¢ nabycia nowych mechanizméw wirulencji. Analizy petnogenomowe moga poméc
wykry¢ geny warunkujgce podwyzszongwirulencje szczepdw C. diphtheriae.

Materiat do badan stanowito 9 nietoksynotwérczych C. diphtheriae oraz jeden szczep toksyno-
wtoérczy. Uzyskane sekwencje sktadano z zastosowaniem assemblera Spades i Medusa, a na-
stepnie analizowano z zastosowaniem programu DIFFIND opracowanego przez Biobank tédz
(Github.com/BiobankLab/DIFFIND) analizujgcego podobienstwo szczepéw na poziomie przewi-
dywanej sekwencjiaminokwasowejwykrytych regionéw kodujgcych.

Analiza podobienstwa przewidywanych sekwencji aminokwasowych biatek potencjalnych
sekwencji kodujacych wykazata duze zrdéznicowanie analizowanych szczepéw na poziomie
hipotetycznego proteomu (10697 réznych sekwencji aminokwasowych). Wyodrebniono 217 po-
tencjalnych sekwencji biatkowych mogacych stanowic hipotetyczny proteom rdzeniowy.
Oznaczone sekwencje kodujace wykryte u wszystkich badanych szczepéw moga zawieraé geny
odpowiedzialne za zwiekszong wirulencje tych szczepéw oraz mogg one stac sie elementem nowej
szczepionki.

Badanie finansowane przez Narodowe Centrum Nauki, decyzjanrUM0O-2015/17/N/NZ6/03517

I1-24

WSTEPNA ANALIZA POKREWIENSTWA GENETYCZNEGO
SZCZEPOW P. AERUGINOSA IZOLOWANYCH OD CHORYCH
NA MUKOWISCYDOZE LECZONYCH W IGICHP

IwanskaA.',Petroniec V., Nowak J.", Brodzik K., Lutyfiska A.’>, Augustynowicz-Kope¢E.'
' Zaktad Mikrobiologii, Instytut Gruzlicy i Choréb Ptuc, Polska

?Zaktad Badania SurowiciSzczepionek, Panstwowy Zaktad Higieny, Polska

* Zaktad Biologii Medycznej, Instytut Kardiologii, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka

Za infekcje oskrzelowo-ptucne u dorostych chorych na CF odpowiada najczesciej P. aeruginosa.
Przejéciowa lub trwata kolonizacje wiecej nizjednym szczepem stwierdza sie u ponad 20% chorych.
Badania zapoczatkowane w Zakt. Mikrob. IGiIChP majg da¢ odpowiedz: Czy u chorych w trakcie
trwania choroby dochodzi do zmiany fenotypu czy nowego zakazenia P.aeruginosa.

Cel pracy: okreslenie pokrewienstwa genetycznego P.aeruginosa u chorych przewlekle skolo-
nizowanych.

Materiat i metody Analizowano 26 szczepéw izolowanych od 4 chorych leczonych w latach 2012-
2015. Wyizolowane DNA wykorzystano w metodzie MLVA. Wybrano 8 loci, przeprowadzono ich
amplifikacjeirozdzielano elektroforetycznie.

Wyniki Analiza 26 szczepdw P.aeruginosa izolowanych od 4 chorych wykazata, ze szczepy naleza do
6 genotypdéw. Cztery szczepy izolowane od chorego | nalezaty do genotypu MLVA1. Dziewiec
szczepéw izolowanych od chorego Il nalezato do genotypéw MLVA2, MLVA3, MLVA4. Na uwage
zastuguje fakt, ze do genotypu MLVAS zostaty zgrupowane szczepy od chorego Il i IV. Pozostate
szczepyizolowane od chorych 11V nalezaty do genotypu MLVAG.
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Whioski

Przedstawione badania majg charakter wstepny, tylko u jednego chorego nr | wszystkie
wyizolowane szczepy nalezaty do jednego genotypu.

Ze wzgledu na analizowang mata pule chorych nie mozna sformutowa¢ konkretnych wnioskéow
dotyczacych kolonizacji chorych na CF wiecej nizjednym szczepem P. aeruginosa.

I-25
ZAKONSERWOWANIE EWOLUCYJNIE GENOW WIRULENCJI
BAKTERII PSEUDOMONAS AERUGINOSA

Brzozowski M., Kosik-Bogacka D.?, Jursa-Kulesza J.'
' Zaktad Mikrobiologii Lekarskiej, Pomorski Uniwersytet Medyczny, Polska
’KatedraiZaktad Biologiii Parazytologii Medycznej, Pomorski Uniwersytet Medyczny, Polska

Stowa kluczowe: genetyka

Pseudomonas aeruginosa jest drobnoustrojem zasiedlajgcym wiele réznych Srodowisk,
wywotujacym zakazenia gléwnie szpitalne, m.in. u pacjentéw z niedoborami odpornosci.
P. aeruginosa posiada szereg czynnikéw wirulencji, w tym egzotoksyne toxA, egzoenzymy,
alkaliczng proteaze, fosfolipaze, elastaze, piocyjanine, fimbrie oraz lipopolisacharydy. Genom
P. aeruginosa ztozony jest z gendéw rdzeniowych, ktérych obecnos¢ jest zakonserwowana
ewolucyjnie oraz genéw pomocniczych specyficznych dla réznych szczepédw. Rozmiar oraz
zawarto$¢é rdzeniowej czes$cigenomu jest obecnie przedmiotem licznych badan.

Celem pracy byto okreslenie przynaleznosci genéw wirulencji do rdzeniowej lub pomocniczej
czescigenomu bakteryjnego.

Przeprowadzono analize wystepowania i przynaleznosci 40 réznych genéw wirulencji oraz
sekwencji przypuszczalnie odpowiedzialnych za wirulencje w 100 genomach referencyjnych
dostepnych w bazach danych Pseudomonas Genome Database oraz International Nucleotide
Sequence Database Collaboration. Sekwencje w genomach wyszukiwano za pomocg programu
Nucleotide Blast.

Wyniki badan wtasnych pozwolity na wykazanie, ze wiekszos$¢ znanych gendéw wirulengji
bakterii P. aeruginosa umiejscowiona jest w sekwencjach rdzeniowych. Uzyskane rezultaty réznity
sie od wczesdniejotrzymanych wynikéw innych badaczy, dostepnych w pismiennictwie.

1-26

OCENA PROFILU TOKSYN SZCZEPOW CLOSTRIDIUM
PERFRINGENS IZOLOWANYCH Z KAtU PACJENTOW Z ASD
(AUTISTIC SPECTRUM DISORDERS)

GoéraB., Grosiak M., Gofron Z., Aptekorz M., Radosz-Komoniewska H., Martirosian G.
KatedraiZzZaktad Mikrobiologii Lekarskiej, Slaski Uniwersytet Medyczny /Wydziat Lekarski
w Katowicach, Polska

Stowa kluczowe: bakterie beztlenoweikapnofilne

Wstep: Etiologia ASD jest jeszcze nieznana. Pod uwage bierze sie wptyw czynnikdw infekcyjnych.
U pacjentéw z ASD czeste sa liczne zaburzenia ze strony przewodu pokarmowego. Celem pracy
byto poréwnanie profilu toksyn wytwarzanych przez szczepy C. perfringens wyizolowane z katu
pacjentéw z ASD, oséb zdrowych oraz oséb nieprawidtowo odzywiajacych sie - otytych.

Materiat i Metody: Badaniem objeto 111 szczepéw C. perfringens. Do wykrywania genéw toksyn
alfa, beta, beta2, epsilon, jotaienterotoksyny zastosowano metode Meera & Songera.

Wyniki: Gen toksyny alfa wykryto w 100% badanych szczepéw. Gen toksyny beta2 wykrytow 45/49
szczepach wyizolowanych od dzieci z ASD, w 17/30 szczepach od oséb zdrowych i w 12/32
szczepach od 0séb otytych. Szczepy C. perfringens z genem toksyny beta2, wyizolowano od 27/29
pacjentéw z ASD, od 10/17 os6b zdrowych i 11/24 0séb otytych. Gen toksyny beta2 wystepowat w
szczepach C. perfringens wyizolowanych od dzieci z ASD znamiennie czesciej, niz od oséb
zdrowych (p<0,001) i oséb otytych (p<0,001). W badanych szczepach nie stwierdzono gendéw
kodujacych toksyny beta, epsilon, jotaienterotoksyne.

Whioski: Wyjasnienie patomechanizmu dziatania toksyny beta2, a takze proba wyttumaczenia,
dlaczego u ponad 90% pacjentéw z ASD z katu wyizolowano szczepy C. perfringens, posiadajace
gen toksyny beta2, wymaga dalszych badan na wiekszejliczbie pacjentow.

*StudenciSTN przy KMIWLK SUM.
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WYKRYWANIE GENOW KODUJACYCH KARBAPENEMAZY TYPU OXA U SZCZEPOW
KLINICZNYCH ACINETOBACTER BAUMANNII

StoczynskaA.,Laudy A., Tyski S.
Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska

Stowa kluczowe: genetyka, zakazenia szpitalne

Najczesciej wystepujacymi u Acinetobacter baumannii karbapenemazami sg enzymy typu OXA
do ktérych zalicza sie nastepujgce rodziny:0XA-51-like, OXA-23-like, OXA-24-like, OXA-58-like.
Geny kodujace enzymy typu OXA moga by¢ poprzedzone sekwencjami insercyjnymi, ktére petnia
role silnych promotoréw. Celem prowadzonych badan byto poszukiwanie szczepéw A. baumannii
posiadajacych geny kodujgce karbapenemazy typu OXA. Badaniom poddano pule 62 niewra-
zliwych naimipenem szczepéw A. baumannii. Identyfikacje gatunkowa szczepéw przeprowadzono
z uzyciem systemu automatycznego VITEK 2 oraz reakcji PCR z uzyciem gatunkowo specyficznych
starteréw. Geny kodujace nabyte karbapenemazy typu OXA (blag,, s;ier Plackassicer Plaoxasaiver PlAoxase.
e WYkrywano przy uzyciu reakcji multiplex PCR, poszukujac takze obecnosci sekwencji
insercyjnych poprzedzajacych dany gen. Wszystkie 62 szczepy z badanej puli posiadaty gen bla,,, ...
U 60/62 (96,8%) wykryto réwnoczesnie jeden z nabytych genéw kodujacych enzymy OXA. Gen
blagy,.,, Wykryto u 40/62 izolatéw (64,5%), gen bla,,,,; U 14/62 izolatéw (22,6%), gen bla,,,..; U 6/62
izolatéw (9,7%).Wykazano obecnos¢ sekwencji insercyjnych w kazdym przypadku wykrycia genu
blagy,,; i blag,..s Wykazanie obecnosci karbapenemaz typu OXA u znacznego odsetka badanych
izolatéw Swiadczy o wysokim rozpowszechnieniu tych enzyméw wsréd szczepéw A. baumannii
izolowanych od chorych z mazowieckich szpitali.

11-28

ANALIZA AKTYWNOSCI PROMOTOROW BIALEK SZOKU
CIEPLNEGO LACTOBACILLUS W WARUNKACH STRESOWYCH
Z WYKORZYSTANIEM GENU REPORTEROWEGO NUC

Erdenebat P., Kobierecka P., Wyszynska A., Jagusztyn-Krynicka E.
Zaktad Genetyki Bakterii, Instytut Mikrobiologii, Wydziat Biologii, Uniwersytet Warszawski, Polska

Stowa kluczowe: mikrobiom, probiotyki

Bakterie kwasu mlekowego to grupa obejmujaca wiele réznych gatunkéw mikroorganizméw
(np. Lactococcus, Lactobacillus). Niektére wywierajg korzystny wptyw na zdrowie gospodarza.
W trakcie pasazu przez przewdd pokarmowy gospodarza napotykajg na warunkistresowe.

Celem pracy byta analiza aktywnosci czterech promotoréw kontrolujacych ekspresje gendéw
kodujacych biatka szoku cieplnego (Pe.as Puear Prvar Precs) Zidentyfikowanych w genomie szczepu
L.salivarius1BB3154.

Stosujac klasyczne metody inzynierii genetycznej skonstruowano rekombinacyjne plazmidy,
w ktérych gen reporterowy kodujacy nukleaze zostat umieszczony pod kontrolg badanego
promotora. Powstate plazmidy transformowano metoda elektroporacji do szczep6w Lactobacillus
wyizolowanych od kurczat. Aktywnos¢ genu reporterowego badano w warunkach stresowych
(42°C; pH 3 lub 0,3% sole z6tciowe) metoda szalkowa. Halo wokét bakterii $wiadczyto o aktywnosci
nukleazy.

Poziom aktywnosci nukleazy zalezy od badanego szczepu i jest wyzszy w temperaturze 42°C.
Nie zaobserwowano wptywu soli zétciowych na aktywnosé promotoréw.

Pomimo, ze opisana wyzej metoda szalkowa jest stosowana powszechnie, ma wiele wad tj. nie
uwzglednia réznic w liczbie komérek bakteryjnych. Ponadto zaréwno pH jak i temperatura
wptywajg na aktywnos¢ nukleazy. llosciowa analiza aktywnosci promotoréw wymaga uzycia
innego genureporterowego np. genu kodujacego glukuronidaze.
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11-29
ROLA REGULATOROW OMPR ORAZ SRNA OMRA W REGULACJI
EKSPRESJIHEMRY.ENTEROCOLITICA 2/0:9

Jaworska K., Nieckarz M., Ludwiczak M., Brzostek K., Raczkowska A.
WydziatBiologii, Uniwersytet Warszawski, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka

Ponad 70% biodostepnego zelaza wystepujacego w organizmach ssakéw to zwigzki hemu, dlatego
tez bakterie patogenne wyksztatcity specyficzne transportery btonowe pozwalajace na efektywny
wychwyt i pobieranie tego zwigzku do wnetrza komérki. U enteropatogenu Y. enterocolitica
w procesie tym uczestniczy receptor btony zewnetrznej, biatko HemR. Nasze wstepne badania,
wskazuja na udziat OmpR, regulatora systemu transdukcji sygnatu EnvZ/OmpR, w kontroli
ekspresji hemR u Y. enterocolitica 2/0:9. Celem pracy byto pogtebienie wiedzy na temat
mechanizméw tej regulacji z uwzglednieniem dziatania regulatorowego sRNA OmrA.
Przeprowadzone analizy poziomu ekspresji fuzji translacyjnej hemPR::gfp w zaleznosci od
aktywnos$ci OmrA oraz OmpR udowodnity udziat tych regulatoréw w negatywnej kontroli ekspresji
hemR. Badaniain vitro polegajace na ocenie tempa migracji komplekséw biatko/DNA w natywnych
zelach poliakryloamidowych wykazaty, iz OmpR wigze sie specyficznie do jednego miejsca
wigzania w obrebie promotora hemPR. W analizach Western blot nie wykazano udziatu OmrA
w hamowaniu syntezy HemR, natomiast zaobserwowano negatywny efekt w stosunku do poziomu
syntezy OmpR, co moze réwniez posrednio przektada¢ sie na poziom syntezy HemR.
Podsumowujac, regulacja ekspresji hemR Y. enterocolitica odbywa sie zaréwno na poziomie
transkrypcjijakitranslacji,aw procesie tym uczestniczy regulator OmpR oraz sRNA OmrA.

11-30

NISKI POZIOM PRODUKCJI BIALEK SYSTEMU
RESTRYKCYJNO-MODYFIKACYJNEGO ECORI JEST
NAJEFEKTYWNIEJSZY W RESTRYKCJI INWAZYJNEGO DNA

Wilkowska K., Sektas M.
Katedra Mikrobiologii, Uniwersytet Gdanski, Polska

Stowa kluczowe: genetyka

Systemy restrykcyjno-modyfikacyjne (R-M) sa jednym z bakteryjnych mechanizméw obronnych
przed inwazja pozakomoérkowego DNA, takim jak wirusowe. Sktadaja sie one z dwéch enzyméw
rozpoznajacych te sama sekwencje DNA - endonukleazy restrykcyjnej, ktéra przecina DNA
w obrebie tej sekwencji oraz metylotransferazy DNA, ktéra poprzez modyfikacje czyni DNA
niepodatny na ciecie endonukleaza. Poziom produkgcji obu biatek determinuje wrazliwos¢ bakterii
na zakazenie wirusem. W badaniach jako model zostat uzyty system R-M EcoRI, pochodzacy
z Escherichia coli. Efektywnos¢ restrykcji zostata zbadana w warunkach niskiego, jak i wysokiego
poziomu produkgji biatek R-M. W przypadku wysokiego poziomu produkcji endonukleazy
i metylotransferazy efektywnos¢ restrykgcji byta obnizona, przeciwnie do uktadu, gdzie biatka byty
produkowane na niskim poziomie, a efektywnos$¢ ta byta wyzsza. Poziom produkcji obu enzyméw
nie jest obojetny dla funkcjonowania samej komarki. Duze ilosci biatek R-M s3 toksyczne dla
gospodarza, co mozna zaobserwowac jako filamentacje bakterii wskutek uruchomienia
odpowiedzi komérkowej SOS. Wyniki naszych badan wskazuja, ze rwnowaga pomiedzy restrykcja
a modyfikacja jest wrazliwa na jakiekolwiek zmiany w stezeniu enzyméw w komoérce bakteryjne;j.
Badania te maja na celu pogtebienie wiedzy na temat funkgji systeméw R-M i ich utrzymywania sie
w bakteriach orazrelacji pomiedzy bakteryjnym gospodarzem a wirusem.
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11-31

ANALIZA PORéWI:lAWCZA EFEKTYWNOSCI EDYCJI MRNA
ZALEZNEJ OD POSLIZGU TRANSKRYPCJI BAKTERYJNEJ

| BAKTERIOFAGOWEJ POLIMERAZY RNA

Koscielniak D., Wons E., Szadkowska M., Sektas M.
Katedra Mikrobiologii, Uniwersytet Gdanski, Polska

Stowa kluczowe: genetyka

W naszej pracy analizowalismy zjawisko poslizgu transkrypcji, ktore jest charakterystyczne dla
polimeraz RNA i odcinkéw matrycy DNA ztozonych z powtarzajacych sie nukleotydéw jednego
rodzaju, homopolimeréw, zwykle poli(A) i poli(T). Podczas transkrypcji w tych rejonach moze
wystepowac zjawisko delecji lub insercji jednego lub wiekszej liczby nukleotydéw powodujgc tym
samym powstanie puli heterogennego mRNA zawierajacego delecje i insercje nukleotydoéw, ktére
w wiekszosci przypadkéw powodujg zmiane pierwotnej ramkiodczytu (ang. InDel frameshift).

W Swietle naszych badan wynika, ze bakterie zawierajace pojedyncze lub podwdéjne mutacje
genowe typu InDel produkuja biatko dzikiego typu. Dzieje sie to gtdéwnie z powodu edycji mMRNA
dokonywanej przez polimeraze RNA, ktéra podczas poslizgu transkrypcji na sekwencjach
homopolimerycznych typu Ai T moze tworzy¢ rézne warianty mMRNA w konsekwencji prowadzac do
utworzenia mieszaniny réznych wariantéw biatek w pojedynczej komérce, w tym biatka dzikiego
typu. Prezentujemy rézng efektywnos¢ edycji mRNA typu poslizg transkrypcji w modelowym genie
mbollIM2 i jego pochodnych z mutacjami InDel, w zaleznosci od rodzaju polimerazy RNA
(bakteriofagowa/bakteryjna) oraz struktury rejonu homopolimerycznego.

Do analizekspresji uzywalismy genu reporterowego biatka zielonej fluorescencji gfp.

I-32
WPLYW CZYNNIKOW ODPOWIEDZI SCISLEJ NA REGULACJE
TRANSKRYPCJI PROMOTOROW TRNA

MilewskaK.',tyzen R.?
' Katedra Genetyki MolekularnejBakterii, Uniwersytet Gdanski /Wydziat Biologii, Polska
?Katedra Biologii Molekularnej, Uniwersytet Gdanski/Wydziat Biologii, Polska

Stowa kluczowe: genetyka

Jednym z czynnikdéw wptywajacych na wydajnos¢ ekspresji genéw jest dostepnos¢ odpowiednich
tRNA, rozpoznajacych poszczegélne kodony w sekwencji mRNA. Jak wykazaty dotychczasowe
badania ich ilo$¢ drastycznie spada w momencie wystapienia réznego rodzaju streséw, podczas
ktoérych zostaje uruchomiony jeden z mechanizméw kontrolujacych zmiany metabolizmy komorki,
jakim jest odpowiedz Scista. Wywiera ona miedzy innymi negatywny wptyw na aktywnosé
promotoréw tRNA. Jednak rola czterofosforanu guanozyny (ppGpp) i biatka DksA w tym procesie
nadal pozostaje niejasna. Efekt wywierany na dany promotor przez oba te czynniki moze réwniez
zalezec od dyskryminatora zlokalizowanego pomiedzy sekwencjg -10 i +1, ktéry jest charaktery-
styczny dlakazdego z promotoréw.

Celem pracy byta analiza wydajnosci transkrypcji promotoréw tRNA w obecnosci czynnikow
odpowiedziscistej.

Wyniki analiz qPCR pokazuja, ze ppGpp uczestniczy w regulacji transkrypcji wszystkich pro-
motoréw tRNA. Ponadto, bardzo wazna role w tym procesie petni takze biatko DksA. W zaleznosci
od sktadu nukleotydowego sekwencji dyskryminatora, brak ppGpp lub DksA moze hamowacd
lub aktywowac¢ trankrypcje z tych promotoréw. Natomiast, wzrost ppGpp w obecnosci DksA
w komorce w wiekszosci przypadkéw wywotuje efekty negatywne. Wyniki te potwierdzajg dane
pochodzace z badan in vitro, ktére dodatkowo wskazujag na minimum trzy odmienne sposoby
regulacji transkrypcji promotoréw tRNA przez czynniki odpowiedzi $cistej.
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11-33

POROWNANIE SYSTEMOW EKSPRESYJNYCH BAKTERYJNEGO
| DROZDZOWEGO NA PRZYKLADZIE PRODUKCJI

1 OCZYSZCZANIA ROSLINNEGO REKOMBINOWANEGO
BIALKA CDKF-1*

Bodaszewska-Lubas M.", Kowalska E.?, Strzatka W.?

' Zaktad Immunologii, Wydziat Biochemii, Biofizyki i Biotechnologii,
Uniwersytet Jagiellonski, Polska

? Zaktad Biotechnologii Roélin, Wydziat Biochemii, Biofizyki i Biotechnologii,
Uniwersytet Jagiellonski, Polska

Stowa kluczowe: genetyka

Produkcja biatek rekombinowanych z zastosowaniem ekspresyjnych systemoéw bakteryjnych oraz
drozdzowych jest rozpowszechniona zaréwno do celéw badawczych jak i terapeutycznych. Wybor
odpowiedniego systemu zalezny jest m. in. od poziomu ekspresji genu, produkowanego biatka, czy
szczepu mikroorganizmu, w ktérym zachodzi¢ ma synteza. Celem badania byto poréwnanie
produkcji biatka rekombinowanego CDKF-1 z A. thaliana w dwoch systemach ekspresyjnych
bakteryjnymidrozdzowym oraz préba oczyszczenia uzyskanej proteiny.

Wektory ekspresyjne pDEST 17 oraz pPIC9 z genem biatka CDKF-1 zostaty wprowadzone
odpowiednio do komérek szczepu E.coli BL21pRIL oraz szczepu P.pastoris GS115. Przeprowa-
dzono testy optymalizujgce warunki syntezy biatka w obu indukowalnych systemach
ekspresyjnych. Do oczyszczenia rekombinowanego biatka CDKF-1 zastosowano chromatografie
powinowactwa z unieruchomionym jonem metalu (uktad Ni-NTA). Czystos¢ preparatu zostata
okreslonaza pomocaanalizy SDS-PAGE. Stezenie biatka oceniono metoda Bradford.

Produkcje biatka rekombinowanego CDKF-1 w komérkach E.coli prowadzono w pozywce LB
w temperaturze 23°C przez 4 godz. i indukowano 0,3 mM IPTG. Synteza biatka CDKF-1 w P.pastoris
mimo udanej transformacji i proby doboru warunkéw ekspresji, nie powiodta sie. Z 1L hodowli
bakteryjnejotrzymano 1 mg biatka CDKF-1 o czystosci 60%.

Z dwodch zastosowanych systemoéw ekspresyjnych jedynie bakteryjny umozliwit uzyskanie biatka
CDKF-1 w ilosci i o jakosci pozwalajacej na wykorzystanie go w dalszych eksperymentach.
W przypadku systemu drozdzowego konieczna jest dalsza optymalizacja produkgji biatka CDKF-1.
Badania finansowane przez NCN-Sonata-Bis3/UM0-2013/10/E/NZ1/00749

I1-34
ZMIANY W PROTEOMIE PSEUDOMONAS PUTIDA KT2440
PODCZAS SYNTEZY POLIHYDROKSYKWASOW

Mozejko-Ciesielska J.',Mostek A.’, SzacherskaK.’

' Oddziat Terenowy w Olsztynie, Uniwersytet Warminsko-Mazurskiw Olsztynie, Polska
?Instytut Rozrodu Zwierzat i Badan Zywnosci Polskiej Akademii Nauk, Polska
*Uniwersytet Warminsko-Mazurskiw Olsztynie, Polska

Stowa kluczowe: mikrobiologia $rodowiska, mikrobiologia przemystowa

Polihydroksykwasy (PHA) sa to nierozpuszczalne w wodzie poliestry syntezowane przez mi-
kroorganizmy jako wewnatrzkomérkowe zrédto wegla i energii. Szczegélnym zainteresowaniem
ciesza sie polihydroksykwasy sredniotancuchowe (mcl-PHA), ktére ze wzgledu na wtasciwosci
fizykochemiczne moga znalezé zastosowanie w wielu gateziach przemystu, w tym w branzy
biomedycznej na przyktad do produkgji nici chirurgicznych, ostonek lekarstw czy tez implantow.
Do tejpory produkcja mcl-PHA nie wyszta poza skale laboratoryjng. Jest to zwigzane miedzy innymi
z niska efektywnoscia ich syntezy przez bakterie. Aby zwiekszy¢ wydajnos¢ procesu niezbedne jest
poznanie molekularnych mechanizmoéw biosyntezy polimeréw.

Celem pracy byto okreslenie wptywu limitacji azotu na synteze mcl-PHA poprzez identyfikacje
biatek zaangazowanych w ten proces. Badania biosyntezy prowadzono z udziatem Pseudomonas
putida KT2440. Podczas procesu hodowlanego monitorowano stezenie sktadnikéw odzywczych,
rodzaj monomerow 3-hydroksykwasow oraz zmiany w proteomie.

Przeprowadzone badania umozliwity poznanie zmian profilu biatek w zaleznosci od zastosowanych
warunkéw stymulujacych kumulacje biopolimeréw. Wykazano, ze badany szczep charakteryzuje
sie odmiennym profilem biatkowym oraz poziomem syntezy mcl-PHA w odpowiedzi na stres
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pokarmowy. Zastosowanie elektroforezy dwukierunkowej z tandemowym spektrometrem mas
pozwolito na identyfikacje biatek potencjalnie zaangazowanych w wytwarzanie polihydro-
ksykwasow $redniotancuchowych.

I-35

ROLA OPERONU SAOABC GRONKOWCA ZtOCISTEGO
(STAPHYLOCOCCUS AUREUS) W ODPOWIEDZI NA WARUNKI
STRESOWE, PRZEZYWALNOSCI WEWNATRZKOMORKOWEJ
ORAZ POWSTAWANIU KOMOREK TYPU PERSISTER

Madry A.', Kosecka-Strojek M.?, Buda A., Gawron K., Bonar E.', tazarz-Bartyzel K.,
Chomyszyn-Gajewska M.}, Wladyka B.", Potempa J.?, Miedzobrodzki J.?, Bukowski M.’

'Krakéw, Zaktad Biochemii Analitycznej Wydziat Biochemii, Biofizyki i Biotechnologii,

Uniwersytet Jagiellonski, Polska

?Krakéw, Zaktad Mikrobiologii, Wydziat Biochemii, Biofizyki i Biotechnologii,

Uniwersytet Jagiellonski, Polska

*Krakoéw, Katedra PeriodontologiiiKlinicznej Patologii Jamy Ustnej, Instytut Stomatologii,
Wydziat Lekarski, Uniwersytet Jagiellonski, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka

Systemy regulujgce odpowiedZ na czynniki stresowe zapewniajg komérce bakteryjnej plasty-
cznos$¢ konieczng do przezycia w dynamicznie zmieniajacych sie warunkach $rodowiska, ktére
obejmuja réwniez biologicznie istotne interakcje gospodarz-patogen. Poza charakterystyka
samych systeméw regulatorowych, analizy wymagaja takze ich powigzania z przezywalnoscia
zinternalizowanych komérek bakteryjnych jak i wyksztatcaniem przez nie fenotypu persister.

W toku realizacji prezentowanego badania zaobserwowano zmiany ekspresji genéw operonu
saoABC w odpowiedzi na czynniki stresowe zwigzane z internalizacja komérek bakteryjnych do
komérek gospodarza. Obnizone tempo wzrostu w warunkach ograniczonej dostepnosci sktad-
nikéw odzywczych oraz podwyzszony poziom formowania persister cells wykazano dla mutanta
AsaoB. Ponadto, w przypadku mutanta AsaoC, zaobserwowano obnizong przezywalno$¢ komoérek
bakteryjnych w komérkach fibroblastow.

Przedstawione wyniki wskazuja na istnienie wyrazniej relacji miedzy funkcjami operonu saoABC
aregulacjg odpowiedzi na czynniki stresowe. Zmiany ekspresji jego genéw oraz cechy fenotypowe
mutantéw AsaoC i AsaoB sugerujg powigzanie operonu saoABC z przezywalnoscig zinterna-
lizowanych komérek gronkowca ztocistego oraz wyksztatcaniu przez nie fenotypu persister.
Projekt czes$ciowo finansowany ze $rodkéw nr 2011/01/N/NZ1/0116 i 2016/21/D/NZ1/00273
przyznanych MB (m.bukowski@uj.edu.pl) przez Narodowe Centrum Nauki oraz Srodkéw na dziatal-
no$c¢statutowa WBBiB UJ nrK/DSC/003695

1I-36
EKSPRESJA MRNA KATELICYDYNY LL-37 W KOMORKACH
NABLONKA OSKRZELI ZAKAZONYCH MYCOPLASMA PNEUMONIAE

Kiryszewska A., Brauncajs M., Szybka M., Grzegorczyk J.
Zaktad MikrobiologiiiLaboratoryjnejImmunologii Medycznej,
Uniwersytet Medyczny wtodzi, Polska

Stowa kluczowe: genetyka, drobnoustroje atypowe, zwiazki przeciwdrobnoustrojowe

Katelicydyna LL-37 posiada wtasciwosci przeciwdrobnoustrojowe i odgrywa istotng role w re-
gulacji funkcji komoérek —w tym nabtonka. Jednak w zakazeniach M. pneumoniae rola LL-37 nie jest
doktadnie zbadana.

Cel:

Ocena ekspresji mRNA katelicydyny LL-37 w komdrkach nabtonka oskrzeli zakazonych Myco-
plasma pneumoniae—badaniainvitro

201 7r.
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Materiaty i metody:

Prowadzono hodowle linii komérek nabtonka oskrzeli Beas2B ATCC CRL-9609 zakazona
Mycoplasma pneumoniae ATCC 15531 i niezakazong (hodowla spontaniczna). Oznaczono ekspresje
mRNAdla LL-37 metodg multipleks Real Time-PCR z sondami TagMan przy uzyciu RT-PCR Bio-Rad w
czasiew 24,48 oraz72h.

Wyniki:

Ekspresje mRNA LL-37 wykazano we wszystkich punktach czasowych (24, 48, 72h) w hodowli
spontanicznej. Po zakazeniu komérek nabtonka —istotnie nizszg w poréwnaniu do spontanicznej -
ekspresje mMRNA LL-37 wykazano tylkow 48h.

Whnioski:

W zaleznosci od czasu hodowli zaobserwowano zréznicowany wptyw M. pneumoniae na ekspresje
LL-37 w poréwnaniu do komoérek niezakazonych.

Badania finansowane z projektu "Mtodzi Naukowcy" nr 502-03/1-137-02/502-14-251 i dotagji
podmiotowej na utrzymanie potencjatu badawczego nr503/1-137-02/503-11-002

11-37
WYKORZYSTANIE METOD MOLEKULARNYCH W CHARAKTERYSTYCE
IOCENIEPODOBIENSTWA GENETYCZNEGO DROBNOUSTROJOW

Bogiel T.', Mikucka A.?, Wozniak M.}, Prazyfiska M.?, Juszczuk K.?, Kozuszko S .7,

Gospodarek-KomkowskaE.’

'KatedraiZzaktad Mikrobiologii Collegium Medicumim. L. Rydygieraw Bydgoszczy,
Uniwersytet Mikotaja Kopernika w Toruniu, Laboratorium Analiz Lekarskich,,ALAB”
10 Wojskowy Szpital Kliniczny z Poliklinika SP ZOZ w Bydgoszczy, Polska

?KatedraiZzaktad Mikrobiologii Collegium Medicumim. L. Rydygieraw Bydgoszczy,
Uniwersytet Mikotaja Kopernika w Toruniu, Polska

*Katedra Medycyny Sagdowej Collegium Medicumim. L. Rydygieraw Bydgoszczy,
Uniwersytet Mikotaja Kopernika w Toruniu, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka, diagnostyka zakazen

Zwiekszajaca sie w ostatnich dekadach czestosc izolacji ,super bakterii” z klinicznych przypadkéw
zakazen wymusza poszukiwanie bardzo czutych i swoistych, a jednoczesnie szybkich metod
diagnostycznych. Intensywny rozwdj metod biologii molekularnej w XXI wieku umozliwit
zaadoptowanie czesci z nich na potrzeby diagnostyki czy badan epidemiologicznych choréb za-
kaznych.

W badaniach uwzgledniono patogeny szpitalne, takie jak Clostridium difficile i Enterococcus
faecium (Glycopeptide Resistant Enterococcus, GRE), pozaszpitalne - Streptococcus pyogenes
orazoportunistyczne—Saccharomyces cerevisiae.

Do oceny podobienstwa szczepéw wykorzystano techniki RAPD (Random Amplified Polymorhic
DNA) i/lub MALDI-TOF MS (Matrix-Assisted Laser Desorption/lonization Time-of-Flight Mass
Spectrometry).

Metode PCR zastosowano w ocenie wystepowania gendw toksyn A, B i toksyny binarnej u szcze-
poéw C. difficile, biatka M dla szczepéw S. pyogenes oraz gendw van u GRE E. faecium w potgczeniu
z analiza ich profili lekoopornosci oznaczonych przy pomocy Etestéw. Drozdze S. cerevisiae
oceniano pod wzgledem podobienstwa do szczepu bioterapeutycznego S. boulardii.

Metody biologii molekularnej wydaja sie tez niezastagpione w poszukiwaniu zrédta zakazenia oraz
ocenie wtasciwosci drobnoustrojéw, takich jak czynniki chorobotwérczosci czy mechanizmy
opornoscinaantybiotyki.

Badania sfinansowano ze $rodkéw przyznanych na utrzymanie potencjatu badawczego Katedry
iZaktadu Mikrobiologii CM UMK.
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II-38
IDENTYFIKACJA BAKTERII NA POZIOMIE SZCZEPU

METODAMI POWIERZCHNIOWO WZMOCNIONEJ
SPEKTROSKOPII RAMANOWSKIEJ (SERS)

Janeczek A.', Kaminska A.}, Witkowska E.', Kowalska A.’
' Instytut Chemii Fizycznej PAN, Polska
? Warszawa, Instytut Chemii Fizycznej PAN, Polska

Stowa kluczowe: mikrobiologia zywnosci, diagnostyka zakazen

Wzrost lekoopornosci wsréd bakterii i szybkos¢ ich namnazania sprawia, ze dla skutecznego
leczenia potrzeba szybkiej i precyzyjnej diagnozy. Niezbedne staje sie opracowanie metody
btyskawicznej identyfikacji Zzrédta zakazenia. Zastosowanie SERS pozwala na skrécenie czasu catej
procedurydojednejdoby.

W niniejszej pracy wykorzystano metode SERS, aby przez analize poréwnawczg obszaru fingerprint
(500-1600 cm-1) dokona¢ rozréznienia pomiedzy szczepami gatunku Listeria monocytogenes.
Izolaty zywych bakterii

z hodowli szalkowych zmierzono laserem o A=785 nm na przygotowanych bimetalicznych (Ag-Au)
podtozach SERS. Przeprowadzono analize danych metoda PCA - Principle Component Analysis,
ktdra okreslita poziom specyficznosciwidm dla konkretnego szczepu.

Sivanesan A., Witkowska E., Adamkiewicz W., Dziewit t., Kaminska A., Waluk J., Nanostructured
silver-gold bimetallic SERS substrates for selective identification of bacteria in human blood,
Analyst,2014,1037-1043.

11-39
INNOWACYJNA METODA BADANIA MOCZU OCENIAJACA

RYZYKO ROZWOJU ZAKAZENIA- ZALOZENIA BADAN
PILOTAZOWYCH

Jarzebowski T., PiechowiczL.,BrylE.,Daca E., quska-ﬁlizieﬁ A., Gotebiewska J.,
Rutkowski B., Witkowski J., Wisniewska K., Zurowska A.
Katedra Mikrobiologii Zaktad Mikrobiologii Lekarskiej, Gdanski Uniwersytet Medyczny, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, choroby zakazne, diagnostyka zakazen

Zakazenia uktadu moczowego naleza do najczestszych choréb infekcyjnych wystepujacych u ludzi.
Osobami szczegélnie narazonymi na infekcje bakteryjne s3 osoby w immunosupresji, zaréwno
fizjologicznej (ciaza), immunosupresji bedacej efektem procesu terapeutycznego (transplantacja
narzadu), czy infekcji (AIDS). Grupa szczegdlnie narazong na zakazenia uktadu moczowego s3
pacjenci z przewlektg choroba nerek (PChN). W przypadku skapo objawowego przebiegu zakazen
wynik ilosciowego, ogélnego badania mikrobiologicznego moczu okazuje sie niewystarczajacy do
podjecia decyzji terapeutycznej.

Powyzsze trudnosci sktonity autoréw do poszukiwania nowych rozwigzan, ktorych efektem jest
opracowanie metody stuzacej do jakosSciowej oceny wtasciwosci izolatdw bakterii z moczu.
Dotychczasowe badania autoréw pozwolity na stwierdzenie korelacji pomiedzy zdolnoscia do
aktywacji wzorcowej linii monocytéw przez bakterie danego gatunku, a inwazyjnoscia izolowanych
bakterii. Poniewaz to odkrycie moze mie¢ znaczenie kliniczne, przyjeto je za podstawe zgtoszenia
patentowego nowej metody diagnostycznej w zakazeniach uktadu moczowego. Celem
planowanych badan pilotazowych jest walidacja opracowanej metody oceny potencjatu
infekcyjnego bakterii w diagnostyce zakazen uktadu moczowego poprzez symulowane warunki
eksploatacji i badania pilotazowe, oraz zwiekszenie potencjatu diagnostycznego tej metody
o ocene reakcji wtasnych komérek uktadu odpornosciowego pacjenta na bakterie wystepujace
w uktadzie moczowym.

201 7r.
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111-40

DIAGNOSTYKA ZAKAZEN ACTINOMYCES W STOMATOLOGII Z
WYKORZYSTANIEM TECHNIKI SPEKTROMETRII MAS TYPU
MALDI-TOF

Laskowska M.', KatarzynaR.', Gtowacka-Twardokes M.?, Kasprowicz A.'
' Centrum Badan Mikrobiologicznych i Autoszczepionek im. Jana Bobra w Krakowie, Polska
? Jagiellonskie Centrum Innowacji w Krakowie, Polska

Stowa kluczowe: diagnostyka zakazen

WSTEP

Identyfikacja Actinomyces z materiatu klinicznego jest trudna ze wzgledu na duze wymagania
wzrostowe oraz obecnos$¢ innych szybko rosnacych mikroorganizmoéw, utrudniajacych wzrost
wolniejrosnacych promieniowcéw.

Technikg umozliwiajaca precyzyjna identyfikacje Actinomyces jest spektrometria mas typu MALDI-
TOF.

CEL

Celem pracy byto sprawdzenie przydatnosci techniki spektrometrii mas typu MALDI-TOF w do-
ktadnejidentyfikacji rodzaju Actinomyces z trudnych przypadkéw stomatologicznych.
MATERIALIMETODY

Procedura badawcza obejmowata: wywiad, pobranie materiatu przez chirurgéw stomatologéw
(ropnie podsluzéwkowe, torbiele okotoszczekowe, miejsca po ekstrakcji zebdw, itp.), posiew,
hodowle w odpowiednich warunkach, obserwacje charakterystycznych koloni, wykonywanie
preparatu barwionego metodg Gramai identyfikacje technika spektrometrii mas.

WYNIKI

1.Wsrdd 92 badanych materiatéw uzyskano 32 hodowle Actinomyces (34,7%).

2. Wérdd zidentyfikowanych gatunkéw znalazty sie; A. oris, A. naeslundii, A. odontolyticus,
A.israelii, A. neuii, A. graevenitzii.

3. 38 % izolowanych Actinomyces stanowit gatunek A. oris, 30% A. naeslundii, 40% pozostate
gatunki

4.80% wszystkichidentyfikowanych szczepéw pochodzito zropni podsluzéwkowych.

WNIOSKI

Wykorzystanie spektrometrii mas MALDI TOF pozwala na szybka i doktadng identyfikacje rodzaju
Actinomyces do gatunku.

111-41
IDENTYFIKACJA LACTOBACILLUS SPP. KOLONIZUJACYCH

DROGI RODNE ZDROWYCH KOBIET Z WYKORZYSTANIEM
TECHNIKI SPEKTROMETRII MAS

KasprowiczA.', Laskowska M., Gtowacka-Twardokes M.%, Biatecka A.'
' Centrum Badan Mikrobiologicznych i Autoszczepionek im. Jana Bobraw Krakowie, Polska
? Jagiellonskie Centrum Innowacji w Krakowie, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, diagnostyka zakazen

WSTEP

Biocenoza pochwy u zdrowej dojrzatej ptciowo kobiety to obficie skolonizowane przez
drobnoustroje nisza ekologiczna, w ktérej dominuje jeden lub kilka gatunkéw z rodzaju
Lactobacillus.

CEL

Celem pracy byta identyfikacja gatunkowa pateczek z rodzaju Lactobacillus, izolowanych z drég
rodnych zwykorzystaniem technikispektrometrii mas.

MATERIALIMETODY

Materiat do badan stanowity wymazy z pochwy pobrane od 30 pacjentek kierowanych w celu
wykonania biocenozy pochwy, u ktérych analiza mikroskopowa preparatu wskazywata na stan
fizjologiczny w obrebie narzagdu rodnego.

Procedura obejmowata: wywiad, pobranie wymazu tresci pochwowej, pomiar pH, wykonanie pre-
paratu barwionego metoda Grama, posiew, identyfikacje szczepéw Lactobacillus z wykorzy-
staniem MALDITOF.



DIAGNOSTYKA ZAKAZEN

DIAGNOSTYKA ZAKAZEN

90 KONFERENCJANAUKOWA | PTM wczoraj - dzis - jutro g7

lat  Polskiego Towarzystwa Mikrobiologow Krakow22-23.09.2017r.

WYNIKI

1. Wsréd 30 analizowanych materiatéw wyosobniono 7 gatunkéw Lactobacillus: L.crispatus (63%),
L.gasseri(26%), L.jensenii (20%), L.iners(3%), L.rhamnosus (3%), L.vaginalis(3%), L.pentosus (3%).
2.Najczesciejidentyfikowano L. crispatus

3.U80% kobiet zidentyfikowano jeden gatunek Lactobacillus, natomiast u 20% dwa lub wiecej.
WNIOSKI

1. Technika spektrometrii masowej daje mozliwo$¢ uzyskania szybkich, wiarygodnych wynikéw
analiz gatunkowych dla pateczek kwasu mlekowego.

2.W badanej grupie kobiet najczesciejidentyfikowanym gatunkiemjest L.crispatus.

I-42

WYKORZYSTANIE METODY SPEKTOMETRII MASOWEJ

DO TYPOWANIA SZCZEPOW NA PODSTAWIE OPRACOWANIA
OGNISKA EPIDEMICZNEGO VRE

SeligaD.',Demkow U.’, Podsiadty E.}

'SPDSK Warszawa, Polska

?Warszawski Uniwesytet Medyczny, Polska
*WydziatMedyczny Uniwersytetu Rzeszowskiego, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, zakazeniaszpitalne, epidemiologia zakazenizarazen

Metoda jonizacji prébki MALDI potaczona z pomiarem jej masy w spektometrze masowym staje sie
coraz powszechniej stosowanym narzedziem do identyfikacji mikroorganizmow.

Celem pracy byto okreslenie przydatnosci techniki spektometrii masowej do typowania szczepow
VRE.

Zbadano 22 szczepy Enterococcus faecium VRE, wyhodowane od pacjentéw hospitalizowanych
w SPDSK. Dla kazdego izolatu przeprowadzono analize MALDI-ToF-MS na aparacie MALDI
Biotyper (Bruker, Niemcy). Widma spektrometryczne analizowano przy pomocy programu Flex
Analisis (Bruker)

W wyniku analizy otrzymanych widm do przeprowadzenia typowania zaklasyfikowano nastepujace
piki: 2254, 2550, 2728, 2880, 3298, 3311, 3355, 3495, 5093, 5195, 5247, 5700, 5765, 6600, 6600,
6630, 6828, 7545, 8845, 10075, 10395, 10495m/z. Zaproponowano kryteria do poréwnywania
szczepdw.

Analiza wykazata istnienie 6 typow wzoréw widm. Typ | byt reprezentowany przez 15 izolatéw.
Pozostate typy II-VI byty obecne w pojedynczych szczepach.

Wyniki typowania byty zbiezne z danymi epidemiologicznymi. Najliczniej reprezentowany klon,
stwierdzono u 11 chorych hospitalizowanych na tym samym oddziale. W dochodzeniu
epidemiologicznym ustalono, ze Zzrédtem tego klonu byt pacjent przyjety do szpitala z innego
osrodka.

Uzyskane wyniki potwierdzaja mozliwos¢ zastosowania techniki spektometrii mas do typowania
szczepdw VRE. Istotnym ograniczeniem metody jest subiektywny odczyt dotyczacy ocenyiwyboru
pikéw do wykonania analizy poréwnawcze;.

I11-43
OCENA PRZYDATNOSCI TESTU EAZYPLEX SUPERBUG CRE

W WYKRYWANIU MECHANIZMOW OPORNOSCI U PALECZEK
GRAM-UJEMNYCH

Sekowska A., Gospodarek-Komkowska E.
KatedraiZaktad Mikrobiologii, Uniwersytet Mikotaja Kopernika w Toruniu Collegium
Medicum w Bydgoszczy, Polska

Stowa kluczowe: zakazenia szpitalne, diagnostyka zakazen

Wielolekoopornos¢ szczepdw pateczek Gram-ujemnych, w tym opornos$¢ na karbapenemy,
stanowi jeden z najwazniejszych probleméw wspoétczesnej medycyny. Z uwagi na ciagta ewolucje
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mechanizmoéw opornosci, tatwos¢ nabywania gendéw opornosci przez bakterie i mozliwosci
transferu, coraz czesciej izolowane s3 szczepy wielolekooporne z kilkoma mechanizmami
opornosci, nawet wobec jednej grupy antybiotykéw. Czesto, z uwagi na naktadanie sie zakresow
dziatania enzymoéw hydrolizujacych antybiotyki, mozliwo$ci wykrycia opornosci sg ograniczone lub
niemozliwe metodami fenotypowymi, standardowo stosowanymi w laboratoriach mikrobio-
logicznych.

Stad celem pracy byta ocena przydatnosci testu eazyplex SuperBug CRE (Ample Diagnostics
GmbH, Argenta) do wykrywania genéw kodujacych karbapenemazy: KPC, NDM-1, VIM, OXA-48,
OXA-181 oraz beta-laktamazy o szerokim zakresie dziatania typu ESBL z grup: CTX-M1 i CTX-M9.
Testten opartyjest o metode LAMP (loop mediatedisothermalamplification).

Badaniem objeto 78 szczepdéw pateczek Gram-ujemnych izolowanych z prébek materiatu
klinicznego. Wszystkie objete badaniem szczepy okreslono jako wielolekooporne. U 52 (63,4%)
badanych szczepéw wykryto enzymy VIM, u 43 (55,1%) CTX-M1, u 8 (10,3%) NDM-1iu 2 (2,4%) -
CTX-M9.

Test SuperBug CRE charakteryzuje tatwos¢ wykonania, szybkos¢ (czas wykonania badania z uzys-
kaniem wyniku wynosi 20 minut) i mozliwos¢ jednoczesnego wykrycia kilku mechanizmoéw
opornoscinalekiubadanego szczepu.

III-44
NESTED PCR REAL TIME- ALTERNATYWNE NARZEDZIE

W DETEKCJI BORRELIA BURGDORFERI

Sroka-Oleksiak A.,Salamon D.,Bulanda M., Gosiewski T.
Krakéw, Katedra Mikrobiologii UJ CM, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka, diagnostyka zakazen

Trudnosci w diagnostyce boreliozy spowodowane s3 gtéwnie heterogennoscia genogatunkow,
strategiami zyciowymi Borrelia spp oraz deficytami diagnostyki serologicznej. Mimo, iz reakcje
PCR s3 coraz czesciej stosowane w laboratoriach, to jednak w dalszym ciggu problemem jest
rozbieznos¢ wynikow, otrzymywanych metodami molekularnymiiserologicznymi.

Celem badan byto zwiekszenie czutosci detekcji B. burgdorferi poprzez opracowanie metody
nested gPCR oraz poréwnanie uzyskanych wynikéw z klasycznym gqPCR i diagnostyka serologiczna.
METODYKA Materiatem poddanym badaniom byty prébki krwi pochodzace od 94 pacjentéw
z podejrzeniem boreliozy. Z kazdej prébki 1,5 ml krwi uzyto do izolacji bakteryjnego DNA, a na-
stepnie amplifikacji metoda qPCR oraz jej odpowiednikiem w wersji nested. Pozostatg ilos¢
wykorzystano do badan serologicznych.

WYNIKI Metoda nested gPCR umozliwita detekcje B. burgdorferi u 45 pacjentéw, a przy uzyciu
pojedynczej reakcji qPCR uzyskano zaledwie 2 wyniki pozytywne. Zastosowanie metod
serologicznych pozwolito na otrzymanie 41 pozytywnych wynikéw, z czego w odniesieniu do
nested PCR-18 byto zgodnych, a 27 niezgodnych zmetoda zagniezdzonego PCR.

WNIOSKI

1. Opracowanie i standaryzacja metody nested gPCR wptynety na znaczne zwiekszenie czutosci
wwykrywaniu B.burgdorferiwe krwi pacjentéw w stosunku do pojedynczej amplifikacji.

2. Metoda ta moze mie¢ zastosowanie w diagnostyce B. burgdorferi, we wczesnej fazie zakazenia,
jako uzupetnienie testéw serologicznych.

111-45
NOWOSC W MOLEKULARNEJ DIAGNOSTYCE PRATKOW

ATYPOWYCH - TEST GENOTYPE NTM-DR

Zabost A., Augustynowicz-Kopec¢E.
Zaktad Mikrobiolgii, Instytut Gruzlicy i Chordb Ptuc, Polska

Stowa kluczowe: diagnostyka zakazen

Na skutek rosnacej roli mykobakterii w patologii cztowieka w tym gatunkéw nalezacych do
kompleksu M.avium-intracellulare (MAIC) i M.chelonae/M.abscessus, precyzyjna i szybka identy-
fikacja czynnika etiologicznego choroby konieczna dla prawidtowej diagnozy stata sie priory-
tetowym zadaniem wspotczesnych laboratoridw pratka.
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Celem pracy byto identyfikacja gatunkowa pratkéw atypowych z kompleksu M.avium-intra-
cellulareiM.chelonae/M.abscessus.

Analizie poddano szczepy pratkéw atypowych z kompleksu MAIC i M.chelonae/M.abscesssus
wyizolowane od chorych w latach 2011-2016. Identyfikacja molekularna zostata wykonana
zgodnie z procedurg testu GenoType NTM-DR (Hain).

WSsrdd 41 analizowanych szczepéw wstepnie zidentyfikowanych jako M.intracellulare dla 23 uzys-
kano wynik identyfikacji testem NTM-DR M.intracellulare natomiast 18 szczepoéw zostato
zidentyfikowanych jako M.chimaera. Dla 3 szczepéw wstepnie zidentyfikowanych jako M.avium
uzyskano 100% zgodnos$¢ wyniku. Drugg analizowang grupa byty szczepy zaliczone do kompleksu
M.chelonae/M.abscessus. 4 szczepy zaliczono do M.chelonae, 5 —M.abscessus subsp. abscessus,
1—-M.abscessus subsp. bolletiii 1—M.abscessus subsp. massiliense.

Analiza molekularna MAIC wykazata, ze wsréd szczepdw zaliczonych wstepnie do M.intracellulare
40% stanowito gatunek M. chimaera. Wsréd szczepdw M.abscessus zidentyfikowano 3 podgatunki
M.abscessus subsp. abscessus, subsp. bolletiii subsp. massiliense.

IIl-46
DIAGNOSTYKA MYKOBAKTERIOZ,

A TESTY WYDZIELANIA INTERFERONU GAMMA

BorkowskaD.', Kozinska M.”,Klatt M., Zabost A.", Kempisty A.’, Skorupa W., KorzybskiD.},
PuscinskaE.’, Szturmowicz M.’, Augustynowicz-Kope¢E.'

! Zaktad Mikrobiologii, Instytut Gruzlicy i Choréb Ptuc, Polska
? Zaktad Mikrobiolgii, Instytut Gruzlicy i Choréb Ptuc, Polska
*IKlinika, Instytut Gruzlicy i Choréb Ptuc, Polska

“IKlinika, Instytut Gruzlicy i Choréb Ptuc, Polska

*lIKlinika, Instytut Gruzlicy i Choréb Ptuc, Polska

Stowa kluczowe: diagnostyka zakazen

WSTEP

U wiekszosci chorych na mykobakteriozy spodziewane s3 ujemne wyniki testéw IGRA. U zaka-
zonych M. kansasii, M. marinum, M. szulgai istnieje mozliwos$¢ uzyskania pozytywnego wyniku
IGRA, przy braku zakazenia pratkiem gruzlicy. Ze wzgledu na obecno$¢ w genomie w/w pratkéw
regionu RD1 kodujacego antygeny ESAT-6 i CFP10, moze nastapi¢ krzyzowa reakcja z antygenami
wykorzystanymiw tescie IGRA.

CEL

Czy testy IGRA mogg pomdcw diagnostyce mykobakterioz?

MATERIALY | METODY

Badang grupe stanowili chorzy diagnozowani z powodu zmian radiologicznych w ptucach.
Wyhodowane szczepy MOTT zidentyfikowano do gatunku. Wykonano testy IGRA i u nielicznych
TST. W celu okreslenia podtypu szczepéw M. kansasii wykonano analize restrykcyjng fragmentu
genu hsp65.

WYNIKI

Wyhodowano 40 szczep6w pratkéw atypowych. Uzyskano 1 (+) i 6 (-) wynikow IGRA. TST wykonano
u 2 chorych. U zakazonego M. xenopii TST iIGRA byty (-). Wsrdd 2 chorych zakazonych M. kansasii;
1 chory miat (+) wynik TST i IGRA, a 2 chory test IGRA miat (-). Okreslono, ze szczepy M. kansasii
nalezato | podtypu molekularnego.

WNIOSKI

- U chorych na mykobakteriozy wywotane pratkami nie posiadajagcymi w genomie regionu RD1
testy IGRA daja (-) wynik.

- U chorych na mykobakteriozy wywotane M. kansasii, wynik IGRA moze by¢ za réwno (+) jak i (-).
Zréznicowanie molekularne w obrebie gatunku nie mawptywu nawynik IGRA.

201 7r.
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I1-47
ANALIZA MOLEKULARNA MATERIALOW KLINICZNYCH

UTRWALONYCH W PARAFINIE JAKO UZUPELNIENIE
DIAGNOSTYKI MIKROBIOLOGICZNEJ GRUZLICY

BrzezihskaS.', Kozinska M., Augustynowicz-Kope¢E.’
' Zaktad Mikrobiolgii, Instytut Gruzlicy i Choréb Ptuc, Polska
?Zaktad Mikrobiologii, Instytut Gruzlicy i Choréb Ptuc, Polska

Stowa kluczowe: diagnostyka zakazen

Metody genetyczne umozliwiaja potwierdzenie obecnosci DNA M. tuberculosis complex w bez-
posrednich materiatach klinicznych i materiatach utrwalonych w parafinie. Ma to szczegélne
znaczenie dla chorych diagnozowanych wytacznie w oparciu o materiat tkankowy, w ktérym
zaobserwowano ziarnine zapalna.

Celem pracy byta ocena przydatnosci metod genetycznych do wykrywania pratkéw gruzlicy w ma-
teriatach histopatologicznych.

Materiaty i metody. Materiat do badan stanowity preparaty histopatologiczne oraz materiaty
kliniczne uzyskane od 42 chorych z podejrzeniem gruzlicy. Preparaty histopatologiczne poddano
badaniu genetycznemu w systemie ProbeTec (Becton Dickinson), a materiaty kliniczne analizie
mikrobiologicznej metodami konwencjonalnymi tj. bakterioskopii, hodowli oraz identyfikacji
gatunkowej.

Wyniki. Dodatni wynik badania genetycznego uzyskano dla 21 preparatéw histopatologicznych,
57% z nich potwierdzono w hodowli wykonanej z materiatu klinicznego. Dla 71% preparatéw histo-
patologicznych o ujemnym wyniku genetycznym wykazano korelacje z badaniem mikrobiolo-
gicznym. W 43% przypadkéw dodatni wynik genetyczny preparatu histopatologicznego nie zostat
potwierdzony badaniem mikrobiologicznym.

Whnioski. Badanie molekularne preparatéw histopatologicznych pozwala w dowolnym momencie
na uzupetnienie diagnostyki mikrobiologicznejchorego z podejrzeniem gruzlicy.

IIl-48

WYKRYWANIE LABORATORYJNYCH KONTAMINACJI
KRZYZOWYCH W OPARCIU O METODY GENOTYPOWANIA
PRATKOW GRUZLICY

Kozifska M., Wasiak K., Borek A., Augustynowicz-Kope¢E.
Zaktad Mikrobiologii, Instytut Gruzlicy i Chordb Ptuc, Polska

Stowa kluczowe: diagnostyka zakazen

Wstep. Stwierdzenie obecnosci pratkéw Mycobacterium tuberculosis complex w materiale
klinicznym od chorego jest podstawa mikrobiologicznego potwierdzenia gruzlicy. Wedtug
doniesien okoto 0.1 - 4% uzyskanych hodowli moze by¢ wynikiem krzyzowej kontaminacji.
Dochodzi do niej najczesciej podczas opracowania i posiewu materiatéow od chorych, rzadziej
w wyniku zakazenia w czasie zabiegéw medycznych. Cel. Ocena czestosci wystepowania zakazen
krzyzowych podczas rutynowej diagnostyki gruzlicy w KRLP. Materiaty i metody. W latach 2011 -
2015 KRLP otrzymato 25033 materiatéw klinicznych od chorych z podejrzeniem gruzlicy. Materiat
do analizy stanowito 813 szczepéw Mycobacterium tuberculosis complex wyhodowanych od 564
chorych. Do badan epidemiologicznych i molekularnych wyselekcjonowano 44 szczepy (5.4%),
ktére spetniaty kryteria podejrzenia zakazen krzyzowych. Wyniki. Zbadano 20 potencjalnych
ognisk zakazen wewnatrzlaboratoryjnych. Kontaminacje potwierdzono w 4 przypadkach.
Konsekwencja byto uzyskanie 5 (0.6%) fatszywych hodowli. Wnioski. Wykrywanie kontaminagji
wewnatrzlaboratoryjnych ma znaczenie epidemiologiczne, kliniczne i terapeutyczne. Wtasciwy
system nadzoru i identyfikacji zakazen krzyzowych wymaga prawidtowego prowadzenia
dokumentacji medycznej, wnikliwej analizy wynikéw badan przez mikrobiologéw oraz zasto-
sowania odpowiednich narzedzibiologii molekularnej.
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I11-49

INTERLEUKINA 18 (IL-18) ORAZ WIAZACE JA BIALKO (IL-18BP)
W ODPOWIEDZI ODPORNOSCIOWEJ NA PRATKI
MYCOBACTERIUM TUBERCULOSIS

WawrockiS., Wtodarczyk M., Rudnicka W., quszczyﬁska M.
Uniwersytet+6dzki, Wydziat Biologiii Ochrony Srodowiska,
KatedralmmunologiiiBiologii Infekcyjnej, Polska

Stowa kluczowe: choroby zakazne, diagnostyka zakazen, epidemiologia zakazenizarazen

Wstep

Ponad 1/3 $wiatowej populagji jest zakazona Mycobacterium tuberculosis (M.tb). U 90% os6b
zakazenie pozostaje bezobjawowe (LTBI), u pozostatych 10% ulega aktywacji prowadzac do
gruzlicy (TB). Winicjowanej przez M.tb odpowiedzi odpornosciowej wazna role przypisuje sie IL-18,
ktdra nasila produkcje IFN-y zwiekszajac site pratkobdjczg makrofagow.

Cel

Celem badan byto zweryfikowanie hipotezy, ze IL-18 wraz z IL-18BP to wazne ogniwa odpowiedzi
odpornosciowej mogace korelowa¢ ze statusem aktywnego lub latentnego zakazenia M.tb.
Cel realizowano oceniajac stezenie tych biatek w stymulowanych antygenami M.tb hodowlach
petnej krwiosdb z TB, zlatentnym zakazeniem M.tb (LTBI) oraz nie zakazonych M.tb.

Materiaty i metody

U 192 osbb objetych badaniem wykonano test interferonowy petnej krwi, w ktérego hodowli
stymulowanej antygenami M.tb oceniono poziom IL-18, IL-18BP oraz IFN-y. Aktywna TB
potwierdzono metodamibakterioskopiilub hodowli pratkéw na podtozach bakteriologicznych.
Wyniki

Osoby nie zakazone M.tb cechowaty sie znamiennie podwyzszonym poziomem IL-18 oraz IL-18BP
przy jednoczesnie stabej produkgji IFN-y. Przeciwnie, w hodowlach oséb z LTBI oraz TB ob-
serwowano podwyzszone stezenie IFN-yiniskg zawartos¢IL-18 oraz IL-18BP.

Whniosek

t3czna analiza poziomu IL-18, IL-18BP oraz IFN-y w hodowlach krwi stymulowanych antygenami
pratkéw pozwala zaproponowac te biatka jako pomocnicze wskazniki w diagnozowaniu zakazenia
M.tb. Grant MNiSW 2015/19/N/NZ6/01385

111-50
OCENA PRZYDATNOSCI METODY REAL-TIME PCR OPARTEJ

NA WYKORZYSTANIU NUKLEOLITYCZNYCH SOND TYPU
TAQMAN DO IDENTYFIKACJI BACILLUS ANTHRACIS
W MATERIALE BIOLOGICZNYM

BudniakS., Kedrak-Jabtonska A.,Krupa M., Szczawifnska A., Reksa M., Szulowski K.
Zaktad Mikrobiologii, Panstwowy Instytut Weterynaryjny-Panstwowy Instytut Badawczy,
Putawy, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia

Bacillus anthracis wywotuje zakazng chorobe zwang waglikiem. Celem badan byto zastosowanie
Real-time PCR z wykorzystaniem sond nukleolitycznych typu TagMan do wykrywania B. anthracis
w probkach biologicznych, takich jak krew i watroba. Do badan uzyto 4 szczepionkowe i 2 terenowe
szczepy laseczki waglika oraz izolaty innych gatunkéw rodzaju Bacillus. Przy ocenie swoistosci
wykorzystano réwniez szczepy 6 gatunkéw drobnoustrojéow. Matrycowe DNA izolowano przy
uzyciu zestawu Genomic Blood Mini lub Genomic Mini, A&A Biotechnology. Do badan zastosowano
zestaw QuantiTect Probe PCR Kit, Qiagen. Do wykrywania B. anthracis w kontaminowanych
probkach biologicznych w Real-time PCR uzyto geny zlokalizowane w DNA plazmidéw pXO1 (gen
pag) i pX02 (gen cap-C) oraz specyficzna sekwencje chromosomalng rpoB. Reakcje Real-time PCR
na podstawie obserwacji krzywych amplifikacji pozwolity na wykrywanie badanych genéw w
prébkach krwi i watroby kontaminowanych doswiadczalnie 6 szczepami B. anthracis. Okreslono
czuto$¢ przeprowadzonych testéw. Uzyskano produkty amplifikacji specyficzne dla B. anthracis,
natomiast izolaty innych gatunkéw drobnoustrojéw nie wykazaty obecnosci produktow reakg;ji.
Zastosowane testy Real-time PCR z wykorzystaniem sond typu TagMan, w kontaminowanych B.
anthracis prébkach biologicznych, charakteryzowaty sie znaczng czutoscig i wysoka swoistoscia.
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11-51

UZYCIE METODY REAL-TIME PCR OPARTEJ
NA FLUORESCENCJI BARWNIKA SYBR GREEN
| DO IDENTYFIKACJI BACILLUS ANTHRACIS
W MATERIALE BIOLOGICZNYM

Kedrak-Jabtonska A., Budniak S.,Krupa M., Szczawifska A., Reksa M., Szulowski K.
Zaktad Mikrobiologii, Paristwowy Instytut Weterynaryjny - Panstwowy Instytut Badawczy,
Putawy, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia

Waglik jest chorobg zakazng wywotywanga przez Bacillus anthracis. Celem badan byto zastosowanie
metody Real-time PCR z barwnikiem interkalujgcym SYBR Green | do wykrywania B. anthracis
w probkach biologicznych, takich jak krew i watroba. Do badan uzyto 4 szczepionkowe i 2 terenowe
szczepy laseczki waglika oraz izolaty innych gatunkéw rodzaju Bacillus. Przy ocenie swoistosci
testéw wykorzystano takze szczepy 6 gatunkéw drobnoustrojéow. Matrycowe DNA izolowano przy
uzyciu zestawu Genomic Blood Mini oraz Genomic Mini, A&A Biotechnology. Do badan zasto-
sowano zestaw QuantiTect Probe PCR Kit, Qiagen. Do wykrywania B. anthracis w kontamino-
wanych prébkach biologicznych w Real-time PCR jako markery uzyto 2 geny odpowiedzialne za
wirulencje, pag oraz cap-C, zlokalizowane w DNA plazmidéw pXO1 i pXO2. Przeprowadzono
réwniez test na obecnos¢ sekwencji chromosomalnej rpoB. Na podstawie obserwacji krzywych
amplifikacji w Real-time PCR w prébkach krwi i watroby kontaminowanych doswiadczalnie
6 szczepami B. anthracis wykryto badane geny. Swoisto$¢ amplifikacji potwierdzono okreslajac
temperature topnienia produktu PCR. Testy charakteryzowaty sie znaczng czutoscig i wysoka
swoistoscia. Zastosowane reakcje Real-time PCR z wykorzystaniem SYBR Green | pozwolity na
wykrycie markerdéw wirulencjii specyficznej sekwencji chromosomalnej w préobkach biologicznych
kontaminowanych B. anthracis.

I1I-52
POZIOM LAKTOFERYNY W KALE PACJENTOW

Z BIEGUNKA POANTYBIOTYKOWA

Aptekorz M.', Wiechuta B.?, Pomorska-Wesotowska M.}, Harmanus C.*, Kuijper E.,

Martirosian G.”

'Slaski Uniwersytet Medyczny w Katowicach, Polska

?KatedraiZaktad Mikrobiologii Lekarskiej, Slaski Uniwersytet Medyczny /Wydziat Lekarski
w Katowicach, Polska

*Korlab Laboratoria Medyczne Sp.Z.0.0, Polska

‘Department of Microbiology, Leiden University Medical Center, Netherlands

Stowa kluczowe: bakterie beztlenoweikapnofilne

Wstep: Zakazenia szczepem C. difficile 027 charakteryzuja sie ciezkoscia i czestymi nawrotami.
Cel pracy: uzyskanie odpowiedzi na pytanie czy rézni sie poziom laktoferyny w kale pacjentow
zbiegunka poantybiotykowa wywotang szczepamio réznych rybotypach?

Materiat/Metody: przebadano 148 probek katu od pacjentéw z biegunka poantybiotykowa ze
szpitali Slaska stosujac klasyczng metodyke. Laktoferyne oznaczono testem LACTOFERRIN
SCAN™ (TechLab, USA). Poziom >7,25 ug/mL(g) interpretowano jako podwyzszony.

Whyniki: ze 108 szczepdéw C. difficile 82,4% nalezato do rybotypu 027, 2,8% do 176, 2,8% do 014,
1,9% do 010 0,9% do rybotypéw 001, 018, 020 i 046. 6,5% szczepdw nie udato sie rybotypowac.
Wszystkie szczepy 027 posiadaty geny toksyn tcdA&tcdB i binarnej cdtA&cdtB. Stwierdzono
znamienng réznice w poziomie laktoferyny (p=0,004) w prébkach katu toksynopozytywnych
(n=123; zakres 0,2-290,2 pg/ mL) i toksynonegatywnych (n=25; zakres 0,3-287,0 pg/mL).
W prébkach katu z C. difficile 027 (n=89) zaobserwowano znamiennie wyzszy poziom laktoferyny
(p=0,03) (zakres 0,2-290,2 pg/mL; mediana 173,0 yg/mL) niz w probkach z C. difficile o innych
rybotypach, lub nietypowalnych (zakres 0,3-287,0 pg/mL; mediana 189,4 pg/mL).

Whioski: Uzyskane wyniki sugeruja o przydatnosci laktoferyny jako nieinwazyjnego markera
wocenie stanuzapalnegojelit.
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DIAGNOSTYKA ZAKAZENIA HELICOBACTER PYLORI

METODA PCR

Klesiewicz K.', Karczewska E.', Sito E.>, Matek M.!, Wéjcik M.}, Marchewka M.}, todygowska A.},
BudakA.'

' Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum,

Polska

?Centrum Medyczne Falck, Polska

*Studenckie Koto Naukowe przy Zaktadzie Mikrobiologii Farmaceutycznej,

Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Krakéw, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka, diagnostyka zakazen

Wstep: Mata dostepno$¢ nieinwazyjnego ureazowego testu oddechowego (“C UBT) sprawia,
ze aktualne zakazenie H. pylori najczesciej diagnozowane jest z wycinka btony $luzowej zotadka
pobranego podczas gastroskopii przy uzyciu szybkiego testu ureazowego. Obecnie, do diagno-
styki zakazenia H. pylori i wykrywania opornosci na klarytromycyne wprowadzane s metody
genetyczne, ktére skracajg czas oczekiwania na wynik w poréwnaniu do klasycznego badania
mikrobiologicznego.

Cel: Zastosowanie w diagnostyce zakazenia H. pylori metody genetycznej potwierdzajacej obec-
nos$¢bakterii bezposrednio w tkance pobranej podczas gastroskopii.

Materiat i metody: Do badania mikrobiologicznego i genetycznego pobrano od 117 pacjentéow
wycinki btony $luzowej podczas gastroskopii. Wykonano identyfikacje fenotypowa wyizolowanych
szczepdw, antybiogram oraz izolacje bezposrednio z wycinkéw genomowego DNA. W badaniu
genetycznym zakazenie H. pyloriidentyfikowano na podstawie obecnoscigenu 16SrRNA.

Wyniki: Szczepy H. pylori wyizolowano od 27 pacjentéw (23,1%). Wykazano oporno$¢ na metro-
nidazolu 29,6% (9) szczep6w, na klarytromycyne u 18,5% (5) i na lewofloksacyne u 14,8% (4). Bada-
nia genetyczne potwierdzity zakazenie H. pyloriu 37 pacjentéw (31,6%).

Whnioski: Udokumentowano wiekszg wykrywalnosc zakazen H. pylori w badaniach genetycznych
(PCR) w poréwnaniu do klasycznego badania mikrobiologicznego (31,6%vs. 23,1%).

I1I-54
OCENA CZESTOSCI WYSTEPOWANIA PRZECIWCIAL DLA

WEROTOKSYCZNYCH PALECZEK ESCHERICHIA COLI U 0SOB
Z WYBRANYCH GRUP POPULACJI POLSKIEJ*

RastawickiW., Gielarowiec K., Chrést A.
Zaktad Bakteriologii, Narodowy Instytut Zdrowia Publicznego - Panstwowy Zaktad Higieny, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, diagnostyka zakazen, epidemiologia zakazenizarazen

Werotoksyczne pateczki E. coli (VTEC) stanowia zagrozenie dla zdrowia publicznego bedac
przyczyng wystepowania zatru¢ pokarmowych oraz réznych powiktan. Celem badan byta ocena
czestosciwystepowania przeciwciat dla VTECu 0séb zwybranych grup populacji polskiej.

Badania prowadzono odczynem ELISA poszukujac przeciwciat dla LPS pateczek E. coliz grupy O157
oraz non-0O157 w surowicy dzieci do 18 roku zycia (n=60), krwiodawcéw (n=62), kobiet w ciazy
(n=43) i 0s6b zamieszkatych na terenach wiejskich (n=43). Drugg grupe badanych oséb stanowity
dzieci z biegunka (n=392) oraz osoby doroste z objawami reaktywnego zapalenia stawéw (n=100).
W badaniach wykorzystano takze surowice od 0séb z jersinioza, salmoneloza i kampylobakterioza
(n=73).

Przeciwciata dla LPS pateczek E. coli z grupy serologicznej O157 oraz non-O157 stwierdzono
odpowiednio w 18,3% oraz 26,4% prébek surowicy oséb klinicznie zdrowych. Nie stwierdzono
statystycznie istotnych réznic w czestosci wykrywania przeciwciat w zaleznosci od badanej grupy
0s6b zdrowych. U dzieci z objawami biegunki oraz oséb dorostych z objawami zapalenia stawoéw
przeciwciatadla E. coliO157 wykrytow 14,5% oraz 14,0% prébek, natomiast dla E. colinon-O157
w 17,6% oraz 15,0% probek surowicy. Znamiennie czesSciej przeciwciata dla LPS pateczek E. coli
grupy 0157 i non-O157 wykrywano u 0séb z grupy kontrolnej (odpowiednio w 39,7% oraz 63,0%
oséb).

* Pracawykonanaw ramach tematu naukowego 5/EM.1 NIZP-PZH narok 2017

201 7r.
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11I-55
ZGODNOSC OCENY DIAGNOZOWANIA WAGINOZY

BAKTERYJNEJ WEDLUG KRYTERIOW HAY-ISON'A,
SPIEGEL'A | NUGENTA MIEDZY DIAGNOSTA
LABORATORYJNYM A STUDENTAMI

Romanik M.", Madeja P.’, Mosler A/, Smolarek 0.7, Martirosian G.'
! I§atedra i Zaktad Mikrobiologii Lekarskiej, Slaski Uniwersytet Medyczny, Polska
?Slaski Uniwersytet Medyczny, Polska

Stowa kluczowe: diagnostyka zakazen, bakterie beztlenowe i kapnofilne

Waginoza bakteryjna (BV) klinicznie manifestuje sie wystepowaniem uptawow i jest definiowana
jako zaburzenie mikrobiomu pochwy. Celem pracy byta odpowiedz na pytanie czy studenci bez
doswiadczenia diagnostycznego moga po jednogodzinnym szkoleniu prawidtowo zdiagnozowad
BV. Wymazy z pochwy zostaty pobrane od 100 kobiet w wieku rozrodczym, bez wspétistniejacego
zapalenia szyjki macicy oraz niestosujacych antybiotykoterapii. Zebrany materiat oceniono przy
uzyciu kryteriéw Hay'a, Spiegel'a i Nugenta. Czuto$¢ oceny diagnozowania BV przy uzyciu skali
Nugenta wahata sie miedzy 50% a 93%, a swoistos¢ miedzy 98% a 99%. Stosujac kryteria Hay'a
i Spiegel'a czutos¢ oceny BV oscylowata miedzy 71% a 93%, natomiast swoisto$¢ miedzy 87% a
99%. Wyniki otrzymane przez studentéw przy uzyciu skali Nugenta zostaty poréwnane do
otrzymanych przez diagnoste laboratoryjnego i wykazaty zgodnos¢ w 86%, 83% i 99%
odpowiednio dla rozpoznania BV, stanu posredniego i prawidtowej mikroflory pochwy.
Rozpoznawalno$¢ przez studentdw przy uzyciu skali Nugenta wyniosta 43% dla BV, 39% dla stanu
posredniego i 62% dla prawidtowej flory bakteryjnej pochwy. Przeprowadzone badanie wykazato,
ze skala Nugenta, szczegélnie w przypadku stwierdzenia stanu posredniego, jest trudniejsza do
oceny niz pozostate. Prawidtowe definiowanie rozpoznania stanu posredniego wymaga
uwzglednienia kryteriow klinicznych.

IV-56
KOROUN-20 LAT DZIALALNOSCI

Skoczynska A.,Kuch A.,Wasko I., Gotebiewska A., Ronkiewicz P., Kiedrowska M.,
Wrébell., HryniewiczW.
Warszawa, Narodowy Instytut Lekéw, Polska

Stowa kluczowe: epidemiologia zakazenizarazen

Krajowy Osrodek Referencyjny ds. Diagnostyki Bakteryjnych Zakazen Osrodkowego Uktadu
Nerwowego (KOROUN) zostat powotany decyzjg Ministra Zdrowia w 1997r., do monitorowania
pozaszpitalnych zakazen inwazyjnych w Polsce wywotywanych, przede wszystkim przez Neisseria
meningitidis, Streptococcus pneumoniae i Haemophilus influenzae. W KOROUN, poza
potwierdzeniem zakazenia na podstawie wyhodowanych izolatéw, wykonuje sie diagnostyke
niehodowlang oraz typowanie, pozwalajace ocenié¢ pokrewienstwo izolatow.

Badania prowadzone w KOROUN przyczynity sie do zmiany systemu rejestracji w Polsce; od 2005r.
obowiazuje monitorowanie wszystkich zakazen inwazyjnych, a nie tylko przypadkéw zapalen opon
modzgowo-rdzeniowych. Dziatalnos¢ KOROUN, wzmocniona utworzeniem sieci BINet dostarcza
danych do terapii empirycznej i immunoprofilaktyki zakazen inwazyjnych; byty one m.in.
wykorzystywane przy wprowadzaniu masowych szczepien przeciw H. influenzae i S. pneumoniae
oraz szczepieniach w ogniskach zakazen meningokokowych. Ponadto, aktywno$¢ KOROUN
wptyneta na zintensyfikowanie wspétpracy pomiedzy lekarzamii mikrobiologami, co zaowocowato
wzrostem liczby badan bakteriologicznych w zakazeniach inwazyjnych i znaczng poprawa
wykrywania tych zakazen w Polsce. Pomimo niewatpliwych osiggnie¢, konieczne jest dalsze
wzmocnienie monitorowania zakazen inwazyjnych w naszym kraju, poniewaz ich liczba, w szcze-
g6lnoscizakazen pneumokokowych, jest wciaz niedoszacowana.
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IV-57

20 LAT DO$WIADCZEN OGOLNOPOLSKIEGO SPRAWDZIANU
WIARYGODNOSCI W DIAGNOSTYCE MIKROBIOLOGICZNEJ -
PROGRAMU POLMICRO

Stefaniuk E., Hryniewicz W.
Centralny O$rodek Badan Jakosci w Diagnostyce Mikrobiologicznej, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, zakazenia szpitalne, diagnostyka zakazen

Program POLMICRO, Ogdlnopolski Sprawdzianu Wiarygodnosci w Diagnostyce Mikrobiologicznej,
ma charakter badan biegtosci poprzez poréwnania miedzylaboratoryjne. Celem Programu jest
ocena kompetencji medycznych laboratoriéw mikrobiologicznych do identyfikacji drobno-
ustrojow, oceny ich lekowrazliwo$ci, a takze oceny preparatéw mikroskopowych. Na przestrzeni 20
lat nastapity zmiany w liczbie i profilu uczestnikdéw Programu, w formule sprawdzianéw i sposobie
oceny wynikéw. Liczba uczestnikédw sprawdzianu wzrosta blisko pieciokrotnie, zwiekszyta sie liczba
laboratoriow komercyjnych. Sprawdziany organizowane sg w wersji praktycznej laboratoryjnej
i wersji elektronicznej; rocznie jest od 2 do 6 rund sprawdzianu. W kolejnych edycjach rocznych
laboratoria otrzymuja probki zawierajace wazne klinicznie i epidemiologicznie drobnoustroje,
np. gronkowce MRSA i MSSA, enterokoki oporne na glikopeptydy i aminoglikozydy, pneumokoki
oporne na penicyline, pateczki Gram-ujemne wytwarzajace enzymy hydrolizujgce antybiotyki
B-laktamowe. W ciggu 20 lat odnotowano postep laboratoriow w identyfikacji i oznaczaniu
lekowrazliwosci drobnoustrojéw. W latach 2005-2015 zorganizowano takze sprawdzian dla
laboratoriéw inspekcji sanitarnej z zakresu zakazen przewodu pokarmowego. Szczegétowa analiza
wynikéw POLMICRO pozwala podnosi¢ jakos¢ i wiarygodnos$¢ diagnostyki mikrobiologicznej.
Co roku $rednio 80% laboratoriéw mikrobiologicznych uzyskuje w POLMICRO oceny pozytywne
iotrzymuje certyfikaty wiarygodnosci.

IV-58
INWAZYJNA CHOROBA PNEUMOKOKOWA U 0sOB POWYZEJ
65 R.Z. W POLSCE W ROKU 2016

wraébell., Kuch A.,Wasko I., Gotebiewska A., Ronkiewicz P., Kiedrowska M.,
Hryniewicz W., Skoczynska A.
Narodowy Instytut Lekéw, Polska

Stowa kluczowe: epidemiologia zakazenizarazen

Streptococcus pneumoniae jest gtéwnym czynnikiem wywotujagcym pozaszpitalne bakteryjne
zakazenia inwazyjne, zwtaszcza w skrajnych grupach wiekowych: u dzieci ponizej 2 r.z.i u dorostych
powyzej 65 r.z. Celem badania byta charakterystyka inwazyjnej choroby pneumokokowej (IChP)
uoséb powyzej65r.z.w Polsce.

Materiat i metody: Badaniem objeto przypadki IChP z 2016r. potwierdzone w KOROUN metoda
hodowlang lub z wykorzystaniem PCR. Izolaty reidentyfikowano, serotypowano i okreslono ich
najmniejsze stezenia hamujace (MIC) zalecanymi metodami.

Wyniki: Wéréd 699 przypadkéw potwierdzonych w 2016r., 289 (41,4%) wystapito u oséb powyzej
65 r.z. Zapadalno$¢ na IChP w tej grupie wiekowej wyniosta 4,76/100tys., a wskaznik $miertelnosci
49,3% wsréd przypadkéw o znanym zejsciu zakazenia. Najwieksza liczbe zakazern wywotaty
pneumokoki o serotypach: 3 (28,5%), 14 (11,1%) i 19A (7,6%). Pokrycie szczepionkowe dla
szczepionek PCV10, PCV13 i PCV23 wyniosto odpowiednio 29,2%, 67,0% i 81,9%. Izolaty
niewrazliwe na penicyline stanowity 21,6%, a szczepy wielolekooporne (MDR) 20,1% wszystkich
izolatow.

Whioski: U oséb powyzej 65 r.z. pneumokoki sg czesta przyczyna zakazen obarczonych wysokim
wskaznikiem $miertelnosci. Wprowadzenie szczepien populacyjnych przeciw pneumokokom
u polskich dzieci urodzonych po 1 stycznia 2017r. powinno w znaczacy sposéb wptynaé na
zmniejszenie liczby przypadkéw IChP nie tylko u dzieci, ale réwniez u dorostych, co wykazaty
doswiadczeniainnych krajow.
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IV-59

CZESTOSC WYSTEPOWANIA ZAKAZEN CLOSTRIDIUM DIFFICILE
U PACJENTOW HOSPITALIZOWANYCH W LATACH 2013-2015

W ODDZIALE INTERNISTYCZNYM SZPITALA POWIATOWEGO

W ZAWIERCIU

Gniadek A.",JaworskaK.?,Gabry$ T.?

' Zaktad Zarzadzania Pielegniarstwemi Pielegniarstwa Epidemiologicznego
Wydziatu Nauk o Zdrowiu, Uniwersytet Jagiellonski—Collegium, Polska
?zZaktad Zarzadzania Pielegniarstwem i Pielegniarstwa Epidemiologicznego
Wydziatu Nauk o Zdrowiu, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska
*Zaktad Pielegniarstwa Internistycznego i Srodowiskowego

Wydziatu Nauk o Zdrowiu, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

Stowa kluczowe: zakazenia szpitalne, bakterie beztlenowe i kapnofilne, epidemiologia zakazen
izarazen

Wprowadzenie: W ostatnich latach obserwuje sie znaczacy wzrost liczby zakazen Clostridium
difficile odpowiedzialnych za wystepowanie biegunek poantybiotykowych o réznym stopniu
nasilenia.

Cel pracy: Celem pracy byta ocena czestosci wystepowania zakazen C.difficile u pacjentow
hospitalizowanych w oddziale internistycznym.

Materiat i metody: Badania przeprowadzono w 2016 roku w oparciu o retrospektywna analize
dokumentacji medycznej 88 pacjentéw zakazonych C.difficile hospitalizowanych w latach 2013-
2015 w oddziale internistycznym Szpitala Powiatowego w Zawierciu. Do analizy wtaczono takze
wyniki badan 153 probek katu w ktérych stwierdzono obecnos¢ C.difficile. a ktére pochodzity od
tychze 88 chorych.

Whyniki: Pacjentéw zakazonych C.difficile powyzej 65 roku zycia byto istotnie wiecej (76,1%),
niz ponizej 65 roku zycia. Nie byto istotnej réznicy statystycznej w liczbie zakazonych kobiet
i mezczyzn. U chorych poddanych antybiotykoterapii znacznie cze$ciej dochodzito do zakazen
C.difficile, niz u tych nie leczonych antybiotykami oraz istotniej wiecej zakazen wystepowato
u chorych otrzymujacych antybiotyki o szerokim spektrum dziatania. Nawrét zakazen C.difficile
powodowat ciezszy przebieg choroby, doprowadzajac czesciej do zgonu. 81,8% zakazen C.difficile
zaliczono do zakazen szpitalnych.

Whioski: Wraz z wiekiem pacjentéw dochodzito do zwiekszenia czestosci zakazen C.difficile.
Stosowanie antybiotykdw istotnie zwiekszyto czestoséiliczbe zakazen.

IV-60
TYPOWANIE GENETYCZNE SZCZEPOW MYCOBACTERIUM
KANSASII POCHODZACYCH Z ROZNYCH KRAJOW SWIATA

BakutaZz.',Safianowska A.’, vanIngen J.’,Ulmann V.,Unzaga Baranano M.},
Won-Jung K.}, JagielskiT.'

'Warszawa, Zaktad Mikrobiologii Stosowanej, Instytut Mikrobiologii,

Wydziat Biologii, Uniwersytet Warszawski, Polska

*Warszawa, KatedraiKlinika Choréb Wewnetrznych, Pneumonologiii Alergologii,
Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska

’Department of Medical Microbiology, Radboud University Medical Center,, Netherlands
“Ostrava, Institute of Public Health, Czech Republic

*Clinical Microbiology and Infection Control, Basurto Hospital, Spain

°Seoul, Division of Pulmonary and Critical Care Medicine, Department of Medicine,
Samsung Medical Center, Sungkyunkwan University School of Medicine, Korea,
Democratic People\'s Republicof Korea

Stowa kluczowe: epidemiologia zakazenizarazen

WSTEP: Mycobacterium kansasii jest jednym z najczesciej izolowanych pratkéw niegruzliczych
zprobekklinicznych na swiecie.

W pracy zbadano frekwencje typéw genetycznych w miedzynarodowej kolekcji szczepéw
klinicznych M. kansasii. Otrzymane wyniki, analizowane w kontekscie danych medycznych, miaty
wyswietli¢ potencjatchorobotwérczy poszczegédlnych genotypéw M. kansasii.

METODY: Badanie objeto 325 szczepdw klinicznych M. kansasii izolowanych w latach 2000-2015
w 11 krajach. Szczepy klasyfikowano jako pochodzace z przypadkéw mykobakteriozy wywotanej
zakazeniem M. kansasii, wedtug kryteriéw American Thoracic Society.
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Szczepy hodowano na pozywce Lowenstein'a-Jensen'a. DNA pratkéw izolowano przy uzyciu ze-
stawu GenoLyse (Hain). Typowanie genetyczne prowadzono metodg PCR-RFLP dla genu tuf.
WYNIKI: 305 (93.8%) szczepdw reprezentowato | typ genetyczny, zas 15 (4.7%) — |l typ genetyczny.
Dwa (0.6%) szczepy nalezaty do typu lllipojednym (0.3%)—do typu IV, ViVI.

Analiza dokumentacji medycznej wykazata, ze 196 (64.3%) szczepdw typu |, 6 (40%) typu Il oraz
1(50%) typu lll pochodzito z przypadkéw potwierdzonej mykobakteriozy.

WNIOSKI: Potwierdzono dominacje | i Il typu genetycznego wérdd szczepdw klinicznych M. kan-
sasii. Identyfikacja obu typow, cho¢ wzmaga podejrzenie kliniczne mykobakteriozy, nie pozwala na
jej rozpoznanie. Obecnie stosowany format typowania genetycznego M. kansasii uniemozliwia
réznicowanie szczepdw wykazujgcych potencjatchorobotwérczyiklinicznie obojetnych.

IV-61
OGOLNODOSTEPNE ZABAWKI DLA DZIECI JAKO CZYNNIK
TRANSMISJI DROBNOUSTROJOW CHOROBOTWORCZYCH

Flaga J.", Swiatowska A.", Tomasik A.", Skowronek K.',Zawadowicz A.", Bieniasz M., Mertas A.”
'Studenckie Koto Naukowe STN przy Katedrze i Zaktadzie Mikrobiologiii Immunologii
w Zabrzu, Slaski Uniwersytet Medyczny w Katowicach, Polska
2$laski Uniwersytet Medyczny w Katowicach, Katedra i Zaktad Mikrobiologiii Immunologii
wZabrzuul. Jordana 19, Polska

Stowa kluczowe: mikrobiom, epidemiologia zakazenizarazen

Dzieci bardzo chetnie korzystaja z ogélnodostepnych zabawek, jednak moze to prowadzi¢ do
transmisji drobnoustrojéw chorobotwérczych za posrednictwem abiogennej powierzchni
zabawek. Celem przeprowadzonych badan byta mikrobiologiczna ocena powierzchni zabawek dla
dzieci dostepnych w centrach handlowych, przedszkolu oraz na oddziatach szpitali pediatrycznych.
Materiat do badan stanowity 32 wymazy pobrane z ogélnodostepnych zabawek w dwéch centrach
handlowych, przedszkolu oraz na dwéch oddziatach szpitali pediatrycznych.

Z pobranych wymazéw wyizolowano ogélem 61 szczepéw bakterii, wéréd ktérych zidenty-
fikowano patogenne szczepy Staphylococcus epidermidis MRCNS, Staphylococcus haemolyticus
MRCNS oraz Burkholderia cepacia. Wyniki badan wykazaty, ze istnieje realne ryzyko transmisji
chorobotwérczych drobnoustrojéw za posrednictwem wspélnie uzytkowanych przez dzieci
ogolnodostepnych zabawek. Przeprowadzona analiza wykazata, ze najwieksze ryzyko transmisji
patogennych drobnoustrojéw stanowity zabawki ogélnodostepne w centrach handlowych.

IV-62

CZYNNIKI WPLYWAJACE NA DECYZJE DOTYCZACA
SZCZEPIEN PRZECIW GRYPIE WSROD STUDENTOW
WOJSKOWEJ AKADEMII TECHNICZNEJ W WARSZAWIE

Wozniak-Kosek A.', Kosek J.?

' Zaktad Diagnostyki Laboratoryjnej, Wojskowy Instytut Medyczny, Polska

?Klinika Otolaryngologiii Onkologii Laryngologicznejz Klinicznym Oddziatem
Chirurgii Czaszkowo-Szczekowo-Twarzowej, Wojskowy Instytut Medyczny, Polska

Stowa kluczowe: wirusologia, wakcynologia, epidemiologia zakazenizarazen

Badania ankietowe przeprowadzono w sezonie epidemicznym 2016/2017. Zastosowano sondaz
diagnostyczny z uzyciem kwestionariusza opracowanego przez autoréw pracy. Ankieta zawierata
informacje o zaktesie i celu badania, metryczke, a takze 15 pytan badawczych podzielonych na trzy
bloki tematyczne. W wiekszosci odpowiedzi udzielali mezczyzni 87,9%. Uzyskano wysoki odsetek
prawidtowych odpowiedzi wg ktérych najlepszym czasem na szczepienie przeciw grypie jest
poczatek jesieni 75,7%. Osob, ktére odpowiedziaty twierdzaco, ze styszaty o powiktaniach byto
90,9%. Respondenci wykazali sie takze wysoka znajomoscia danych dotyczacych corocznej
Smiertelnosci z zwigzanje z zagrozeniem grypa. Prawidtowa odpowiedz, ze na Swiecie corocznie

201 7r.
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umiera od pét do miliona oséb, podato 81,8% respondentéw. Z przeprowadzonych analiz wynika,
ze w grupie 33 0séb nikt nie zaszczepit sie przeciwko grypie w sezonie 2016/2017, 78,8% nigdy nie
szczepito sie przeciwko grypie, 15,2% populacji studentéw uczestniczacych w badaniu odpo-
wiedziato, ze szczepisie nieregularnie lub sporadycznie. Powody niepodjecia szczepienia dotyczyty
przede wszystkim braku wiary w skutecznos¢ szczepionki, przekonanie, ze szczepienia nie chronia
przed zachorowoaniem oraz obawa przed dzialaniaminiepozadanymi.

Pomimo apeli i rekomendacji wielu organizacji eksperckich, stan zaszczepienia wéréd studentow
przeciwko grypie pozostaje bardzo niski. W Polsce szacuje sie, ze odsetek zaszczepionych w catej
populacjiwynosiokoto 3,4%.

V-63

ODTWARZANIE NAJBARDZIEJ PRAWDOPODOBNYCH
SCIEZEK ZAKAZEN W POLSKICH SZPITALACH NA PODSTAWIE
GENOTYPU | FENOTYPU PATOGENOW ORAZ DANYCH
EPIDEMIOLOGICZNYCH

Jarynowski A.", Belik V.
'Instytut Badan Interdyscyplinarnych, Polska
?Instytut Epidemiologii i Biometrii, Wolny Uniwersytet Berlina, Germany

Stowa kluczowe: genetyka, zakazenia szpitalne, epidemiologia zakazenizarazen

Transmisje patogendéw stanowig jeden z podstawowych elementéw dynamiki choréb zakaznych,
a w szczego6lnosci zakazen szpitalnych. Wykorzystujac analize ognisk oraz wywiad epi-
demiologiczny badacze odtwarzaja z réznym skutkiem domniemane zdarzenia transmisyjne.
Szczegdtowe wyniki pochodzace z laboratoriéw mikrobiologicznych pozwalaja na umiejscowienie
patogendéw na ewolucyjnym drzewie filogenetycznym, czy identyfikacje fenotypowag, a co za tym
idzie na systematyczne poréwnanie populacji patogenéw pobranych od réznych chorych w réz-
nych punktach czasowych. Optymalnym rozwigzaniem jest wiec potaczenie wiedzy mikro-
biologicznej z epidemiologicznga, w celu opracowania rozprzestrzeniania sie zakazen szpitalnych,
zwtaszcza ze matematyczne podstawy juzistnieja.

Odtwarzanie $ciezek matematycznie polega na symulowanej nawigacji (zgodnie z informacjami
z wywiadu epidemiologicznego) po macierzy odlegtosci miedzy poszczegdlnymi populacjami
patogenu.

Najczesciej stosowana w literaturze przedmiotu metoda ustalania odlegtosci (wymagajaca jednak
wczesniejszego sekwencjonowania petnych funkcjonalnych fragmentéw genomu) jest zliczanie
polimorfizméw pojedynczego nukleotydu (zegar ewolucyjny). My dodatkowo definiujemy
odlegtos$¢ poréwnujac wektory cech fenomenologicznych (wyniki projektu System Informatyczny
Zakazen Szpitalnych www.sirsz.pl).

Efektem naszych analiz jest identyfikacja zrédet wtasnych zakazen oraz wskazanie potencjalnych
brakujgcych ogniw Sciezek zakazen.

V-64
ANALIZA MIKROBIOLOGICZNA ZAKAZEN BAKTERYJNYCH
ODDZIALOW SZPITALNYCH W IGICHP W LATACH 2010-2014

Petroniec V., Iwaniska A., Nowak J., Dziedzicka B., Augustynowicz-Kope¢ E.
Zaktad Mikrobiolgii, Instytut Gruzlicy i Choréb Ptuc, Polska

Stowa kluczowe: zakazenia szpitalne, epidemiologia zakazen i zarazen

Lekooporno$¢ bakterii jest problemem globalnym. Powszechne stosowanie lekéw przeciwbakte-
ryjnych doprowadzito do pojawienia sie szczepéw wielolekoopornych. Monitorowanie czynnikéw
wywotujgcych zakazenia oraz analiza lekoopornosci pozwala na wprowadzenie wtasciwej terapii
antybiotykowe;j.

CEL

Celem pracy byta analiza drobnoustrojéw wyhodowanych z réznych materiatéw od chorych
hospitalizowanych wIGiChP w latach 2010-2014 i analiza lekoopornosci.

MATERIAL I METODY

Analizie poddano 18393 materiaty z oddziatéw zachowawczych i 13322 materiaty z oddziatéow
zabiegowych pochodzace gtéwnie zdrég oddechowych.
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WYNIKI

W oddziatach zabiegowych i zachowawczych dominujaca florg patogenna byty pateczki
Enterobacteriaceae (3186 szczepow-37%) oraz pateczki niefermentujace P.aeruginosa,
Acinetobacter spp. (3128 szczepéw-34%) najczesciej izolowane od chorych w oddziatach
zabiegowych. Wéréd ziarniakéw Gram dodatnich dominujacym patogenem byt S. aureus (2317
szczepdw-23%), natomiast pozostate patogeny izolowane byty znacznie rzadziej W analizowanym
okresie w oddziatach zachowawczych opornos¢ na wszystkie grupy antybiotykéw utrzymuje sie na
statym niskim poziomie.

WNIOSKI

1. Monitorowane czestosci wystepowania patogendéw bakteryjnych ma znaczenie
epidemiologiczneikliniczne.

2. Mapa epidemiologiczna pozwala na $ledzenie narastania lekoopornosci wsréd patogenéw
wywotujgcych zakazenia na terenie catego szpitala.

V-65

OPIS OGNISKA EPIDEMICZNEGO WYWOLANEGO

PRZEZ KLEBSIELLA PNEUMONIAE ESBL(+)

NA ODDZIALE NEONATOLOGICZNYM W SPSK 1 W SZCZECINIE

Pruss A.",Masiuk H.", Bilskal.?, Jarosz K.}, Kwiatkowski P.", Giedrys-Kalemba S.’

' Katedra Mikrobiologii, Immunologiii Medycyny Laboratoryjnej, Pomorski Uniwersytet
Medyczny w Szczecinie, Polska

?Laboratorium Mikrobiologiczne, Samodzielny Publiczny Szpital Kliniczny nr 1 w Szczecinie, Polska

*Samodzielny Publiczny Szpital Kliniczny nr 1 w Szczecinie, Polska

* ALAB Laboratoria, Warszawa, Polska

Stowa kluczowe: genetyka, zakazenia szpitalne, epidemiologia zakazen i zarazen

Wstep

Ogniska epidemiczne wywotane szczepami Klebsiella pneumoniae obecne s3 na catym Swiecie.
Celem badania byta analiza makrorestrykcyjna szczepéw K. pneumoniae ESBL(+) wyizolowanych
od noworodkéw w trakcie ogniska epidemicznego.

Materiati metody

Badania prowadzono na oddziale neonatologicznym w SPSK nr 1 w Szczecinie w okresie 10.10-
6.12.16 . Od 18 noworodkéw (wiek 4 dni-4 tyg.) pobrano: krew, PMR, mocz, wymaz ze spojowek,
wymaz z odbytu. Lekowrazliwos¢ okreslono metoda dyfuzyjno-kragzkowa. Do analizy
pokrewienstwa genetycznego wykorzystano elektroforeze pulsacyjna (PFGE).

Wyniki

U wszystkich noworodkéw z wymazéw z odbytu wyizolowano K. pneumoniae ESBL(+). U 6 zain-
fekowanych dzieci potwierdzono obecnos$¢ K. pneumoniae we krwi (3), moczu (3), PMR (1),
spojowkach (1). U pozostatych pacjentéw stwierdzono jedynie kolonizacje odbytu. Wszystkie
szczepy prezentowaty ten sam wzorzec opornosci na antybiotyki i nalezaty do jednego typu
genetycznego. Kolonizacja odbytu K. pneumoniae ESBL(+) i zakazenia dotyczyty noworodkéw
z niskg masa urodzeniowa, niskim wiekiem cigzowym, mechaniczng wentylacjg, obecnoscia
cewnika moczowego lub komplikacjamiw okresie cigzy.

Whioski

Kolonizacja K. pneumoniae ESBL(+) jest waznym czynnikiem ryzyka zakazen na oddziatach
neonatologicznych. Wyniki wskazujg na konieczno$¢ przeprowadzenia skriningu w poszukiwaniu
wielolekoopornych pateczek zwiekszajacych ryzyko infekcji u noworodkoéw.
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V-66

ZAKAZENIE WIELOLEKOOPORNYM SZCZEPEM
ACINETOBACTER BAUMANNII PRZENIESIONYM OD DAWCY
DO BIORCOW NARZADOW UNACZYNIONYCH W OKRESIE
POTRANSPLANTACYJNYM

Goérskit.', KaweckiD.’, BieniaszM.", Kuthan R.’, KarpetaE.', Kosieradzki M.’

'KatedraiKlinika Chirurgii Ogélneji Transplantacyjnej, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska
?Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska

*KatedraiZaktad Mikrobiologii Lekarskiej, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska

Stowa kluczowe: zakazenia szpitalne

WSTEP: Acinetobacter baumannii to Gram ujemna pateczka zwykle wywotujaca zakazenia opor-
tunistyczne. Opornos$¢ naturalna na wiekszo$¢ stosowanych antybiotykéw oraz status im-
munologiczny pacjentéow po przeszczepieniu narzadéw predysponuje do ciezkich zakazen i stano-
wiistotny problem terapeutyczny.

CEL: Opis przeniesienia zakazenia A.baumannii od dawcy narzagdéw do trzech biorcéw przeszcze-
puwatrobyinerek.

MATERIAL | METODY: Pobranie narzadéw od biorcy zgodne z zasadami dystrybucji narzadéw.
Profilaktyka okotooperacyjna i schemat leczenia immunosupresyjnego u biorcow narzadéw
unaczynionych wedtug schematu/zalecen Kliniki Chirurgii Ogélnej i Transplantacyjnej Szpitala
Klinicznego Dziecigtka Jezus w Warszawie. Badania mikrobiologiczne prébek materiatow
klinicznych przeprowadzone w Katedrze i Zaktadzie Mikrobiologii Lekarskiej WUM wg. zalecen
KORLD/EUCAST.

WYNIKI: Charakterystyka wyizolowanych szczepéw A.baumannii wykazata zgodno$¢ fenotypowa
materiatu pobranego od dawcy z identyfikacja zakazenia u biorcéw narzadéw unaczynionych.
Stwierdzono klinicznie istotne zakazenia miejsca operowanego (ZMO) u biorcéw nerek i watroby
wymagajace poza leczeniem farmakologicznym - kolistynai.v., postepowania chirurgicznego.
OMOWIENIE: Rosnaca liczba izolowanych szczepéw opornych na karbapenemy ogranicza
dostepne opcje terapeutyczne. Niezbedna jest $cista wspotpraca zespotu transplantacyjnego
zlaboratorium mikrobiologicznym.

V-67

WRAZLIWOSC SZCZEPOW PALECZEK GRAM-UJEMNYCH

Z RODZINY ENTEROBACTERIACEAE NA KARBAPENEMY

-~ IZOLOWANYCH Z PROBEK MATERIALOW KLINICZNYCH
POBRANYCH OD PACJENTOW HOSPITALIZOWANYCH W

KaweckiD.', Kuthan R.", Szymanek-Majchrzak K.", Lisik W.?, Sawicka-Grzelak A.', Lagiewska B.,
CzerwinskiJ.?, Pliszczynski J.?, J6zwik A.?, Mtynarczyk G.', Kosieradzki M.

'Katedraizaktad Mikrobiologii Lekarskiej, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska
?KatedraiKlinika Chirurgii OgélnejiTransplantacyjnej, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska

Stowa kluczowe: zakazenia szpitalne

Wstep: Szczepy wielolekoopornych bakterii (MDR) szczegélnie szczepy oporne na karbapenemy
stanowia coraz wiekszy problem w diagnostyce mikrobiologicznej i postepowaniu terapeu-
tycznym w leczeniu zakazen. Szybki rozwdj mechanizmoéw opornosci na antybiotyki wsréd
drobnoustrojow sprawia, ze mozliwosci terapeutyczne antybiotykoterapii "celowanej" sg czesto
ograniczone lub koncza sie niepowodzeniem.

Cel: Ocena wystepowania pateczek Gram-ujemnym z rodziny Enterobacteriaceae na karbapenemy
—CRE (Carbapenem Resistant Entrobacteriaceae) izolowanych z prébek materiatéw klinicznych.
Materiat i Metody: Wystepowanie szczepéw - pateczek Gram-ujemnym z rodziny Entero-
bacteriaceae opornych na karbapenemy. Pacjenciz 45 té6zkowego oddziat chirurgicznego . W latach
2010-2015r. hospitalizowano 14813 pacjentéw. Badania szczepéw izolowanych z prébek zgodnie
zrekomendacjami EUCAST/KORLD, zwykorzystaniem VITEK2.

Wyniki : Z probek materiatéw klinicznych izolowano - 574 dodatnie posiewy , tacznie izolowano
z nich 974 szczepy pateczek Gram-ujemnym z rodziny Enterobacteriaceae: Wsréd nich odsetek
szczepéw opornych CRE-wyniéstdla Ertapenemu-3,2%, Imipenemu-3.4%, Meropenemu-2,4%.
Whnioski: W leczeniu zakazen u chorych transplantacyjnych konieczne jest monitorowanie
szczepdw bakteryjnych. Celowe jest badanie nosicielstwa u pacjentéw ,immunosupresyjnych”
iizolowanie chorych ze szczepami wielolekoopornymi MDR (ang. Multi Drug Resistant).
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V-68

MOLEKULARNA ANALIZA PALECZEK Z RODZINY
ENTEROBACTERIACEAE WYTWARZAJACYCH
KARBAPENEMAZY NDM W POLSCE: SYTUACJA
EPIDEMIOLOGICZNA W LATACH 2015-2016.

Machulska M.!, Baraniak A.", 1zdebskiR.', Fiett J.", Zabicka D.?, Bojarska K.’, Literacka E.%,
Kozinska A.’, Herda M.?, Hryniewicz W.?, Gniadkowski M.’

! Zaktad Mikrobiologii Molekularnej, Narodowy Instytut Lekéw, Polska

?Zaktad Epidemiologiii Mikrobiologii Klinicznej, Narodowy Instytut Lekéw, Polska

Stowa kluczowe: genetyka, zakazenia szpitalne, epidemiologia zakazenizarazen

Rozprzestrzenianie sie wieloopornych pateczek Gram-ujemnych jest obecnie wielkim wyzwaniem
dla zdrowia publicznego. Dotyczy to szczegdlnie szczepdw wszechobecnych pateczek Entero-
bacteriaceae wytwarzajacych karbapenemazy, enzymy zdolne do hydrolizy karbapeneméw,
Jlekdw ostatniej szansy” w leczeniu ciezkich zakazenh wywotywanych przez te drobnoustroje.
Od konca 2012r. Polska odnotowuje szybki wzrost liczby izolatéw Klebsiella pneumoniae
wytwarzajacych NDM, ktéry w latach 2012-2014 przypisano epidemii klonu K. pneumoniae ST11
NDM-1. Natomiast w marcu 2015r. u polskich ofiar zamachu terrorystycznego w Tunezji
zidentyfikowano szczepy K. pneumoniae ST147 NDM-1. W pracy zbadano szczepy Entero-
bacteriaceae NDM z okresu 03.2015-12.2016. Analizowano 2138 izolaty potwierdzone jako NDM
w Krajowym Osrodku Referencyjnym ds. Lekowrazliwo$ci Drobnoustrojéw. Stwierdzono znaczacy
polimorfizm struktury transpozonu Tn125 (10 wariantéw). Wariant charakterystyczny dla
epidemicznego klonu K. pneumoniae ST11 NDM-1 zaobserwowano az u 2094 izolatéw (98%).
Wariant typowy dla K. pneumoniae ST147 NDM-1 wykryto u 17 izolatéw (0,8%). Typowanie PFGE
i MLST obu grup szczepéw wykazato ich przynalezno$¢ odpowiednio do klonéw ST11 i ST147.
Wyniki te wskazujg na dalszy postep epidemii K. pneumoniae ST11 NDM oraz poczatkiszerzeniasie
K.pneumoniae ST147 NDM w kraju.

V-69

ANALIZA WYSTEPOWANIA GENU POMPY EFFLUKSOWEJ MSRA
WSROD WIELOLEKOPORNYCH SZCZEPOW Z GATUNKU
STAPHYLOCOCCUS EPIDERMIDIS

skiba-Kurek ., Nowak P.', Karczewska E.", Sowa-Sierant 1.7, Zak 1.2, Budak A."
' Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska
?Zaktad Mikrobiologii Klinicznej, Uniwersytecki Szpital Dzieciecy, Polska

Stowa kluczowe: genetyka, zakazenia szpitalne, epidemiologia zakazenizarazen

Staphylococcus epidermidis jest istotnym czynnikiem etiologicznym szpitalnych posocznic u no-
worodkow. Szpitalne szczepy S. epidermidis charakteryzuja sie wysoka opornoscia na wiele lekow.
Zjawisko to moze by¢ uwarunkowane m.in. przez aktywne wypompowywanie lekéw z wnetrza
komérki przy udziale pomp nalezacych do rodziny transporteréw btonowych ABC, ATP-zaleznych.
Celem badan byto potwierdzenie obecnosci genu pompy effluksowej msrA, w grupie 101
metycylinoopornych szczepow S. epidermidis.

Badaniem objeto 101 izolatéw S. epidermidis, pochodzacych z krwi od noworodkéw hospi-
talizowanych w Oddziatach Intensywnej Terapii Uniwersyteckiego Szpitala Dzieciecego w Krako-
wie w latach 2012-2015. Wyselekcjonowane szczepy charakteryzowaty sie wielolekoopornoscia
wykazang w badaniach fenotypowych i genetycznych. Wykrywanie genéw pompy effluksowej
msrA przeprowadzono w reakgcji multiplex PCR z zastosowaniem odpowiednich starteréw, wobec
szczepu S. aureus ATCC BAA-976 (msr+). U 9 (8,9%) szczepdw S. epidermidis (MRSE), wykazano
obecnos$¢ genu msrA warunkujgcego wystepowanie badanej pompy effluksowej, o pot-
wierdzonym w badaniach fenotypie MS,. Poznanie i zbadanie bakteryjnego systemu wyrzutu leku
ma istotne znaczenie kliniczne i sugeruje koniecznos¢ podjecia badan majacych na celu znalezienie
inhibitoréw pompy effluksowej msrA.

201 7r.

71



72

ZAKAZENIA SZPITALNE

ZAKAZENIA SZPITALNE

V-70

WYSTEPOWANIE SYSTEMOW POMP AKTYWNIE .
USUWAJACYCH ANTYBIOTYKI U KLINICZNYCH IZOLATOW
STENOTROPHOMONAS MALTOPHILIA.

Zajac 0., Laudy A., TyskiS.
Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska

Stowa kluczowe: genetyka, zakazenia szpitalne

Stenotrophomonas maltophilia jest jedng z najczesciej izolowanych pateczek Gram-ujemnych
niefermentujacych odpowiedzialnych z zakazenia szpitalne. Jednym z gtéwnych mechanizméw
opornosci tych szczepdw na zwigzki przeciwbakteryjne jest obecno$s¢ pomp MDR (multidrug-
resistance), ktére usuwaja antybiotyki i chemioterapeutyki na zewnatrz komérek bakterii.
Celem prac byto poszukiwanie obecnosci pomp btonowych, odpowiedzialnych za opornosé
wielolekowg, nalezacych do rodziny RND (t.,j. systeméw SmeVWX, SmeGH, SmeOP, SmeMN)
uklinicznych szczepow Stenotrophomonas maltophilia.

Badania prowadzono na kolekcji 94 szczepow klinicznych S. maltophilia wyizolowanych od chorych
hospitalizowanych w warszawskich szpitalach. Obecnos¢ pomp btonowych wykrywano przy uzyciu
reakcji PCR z zastosowaniem pojedynczej pary starteréw. Uzyskiwano produkty reakcji PCR
o wielkos$ciod 314pzdo 843pz, ktére rozdzielano elektroforetycznie w 1,5% zelach agarozowych.
Obecnos¢ systemdéw pomp wykazano u kazdego z badanych szczepéw. System SmeVWX wykryto
u 93 izolatéw (98,9%), SmeOP u 90 izolatéw (95,7%), natomiast systemy SmeGH i SmeMN byty
obecne uwszystkich badanychizolatéw z kolekgji

Wykazana u znacznego odsetka badanych szczepéw S. maltophilia obecnosc¢ réznych systemoéw
pomp wskazuje na ich szerokie rozpowszechnienie, co moze mie¢ znaczenie w tak czestej i duzej
lekoopornosciizolatéw tego gatunku.

V-71
PIERWSZA IDENTYFIKACJA PSEUDOMONAS AERUGINOSA
NDM W POLSCE.

Urbanowicz P.!, Baraniak A.", Machulska M.', 1zdebskiR.', Zabicka D.?,
Zidtkowski G.’, Hryniewicz W.?, Gniadkowski M.’

' Zaktad Mikrobiologii Molekularnej, Narodowy Instytut Lekéw, Polska

?Zaktad Epidemiologiii Mikrobiologii Klinicznej, Narodowy Instytut Lekéw, Polska
* Zaktad Mikrobiologii, Wojewoddzki Szpital Specjalistyczny nr 6, Sosnowiec., Polska

Stowa kluczowe: genetyka, zakazenia szpitalne, epidemiologia zakazenizarazen

Pateczki Gram-ujemne wytwarzajace karbapenemazy (np. KPC, MBL, OXA) s3 jednym z naj-
wiekszych zagrozen wspétczesnej medycyny zakazen. Posiadana przez te enzymy szeroka
specyficznos¢ wobec B-laktamow, plus obecnos¢ innych mechanizméw lekoopornosci powoduja,
ze wytwarzajace je patogeny s3 wielooporne, stanowigc powazny problemem kliniczny.
W ostatnim czasie szczegdlng uwage poswieca sie pateczkom jelitowym produkujagcym MBL typu
NDM. Obecnie w Polsce obserwuje sie gwattowny wzrost przypadkéw zakazen oraz kolonizacji
Klebsiella pneumoniae NDM. W niniejszej pracy opisany jest pierwszy izolat Pseudomonas
aeruginosawytwarzajacy NDM w kraju, wyizolowany w 2014r. od pacjenta oddziatu okulistycznego
szpitala w Sosnowcu. Typowanie metodami PFGE-RFLP i MLST wykazato, ze szczep ten posiada
unikalny pulsotyp, inny od szczepdéw P. aeruginosa MBL izolowanych w latach 2005-2015 w Polsce.
Ponadto, jako jedyny nalezat do rzadko identyfikowanego w kraju klonu ST234. Analiza struktury
transpozonu Tn125 w ktérym zlokalizowany jest gen bla,,,, wykazata jego unikatowy wariant,
nieobserwowany u Enterobacteriaceae w Polsce. Poza obszarami endemicznymi, P. aeruginosa
NDM wystepuje rzadko, a historia pacjenta nie zawierata informacji o zwigzkach z tymi regionami.
Pojawienie sie szczepu byto niezalezne od zachodzacej w kraju epidemii K. pneumoniae NDM,
natomiast moze zapoczatkowac rozprzestrzenianie sie kolejnego niebezpiecznego drobnoustroju.
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VI-72

WRAZLIWOSC NA LEKI GEOWNYCH PATOGENOW
ODPOWIEDZIALNYCH ZA POZASZPITALNE ZAKAZENIA
DROG ODDECHOWYCH W POLSCE

GotebiewskaA.', Kuch A.", Wasko I.", Ronkiewicz P.", Wrébell.", Kiedrowska M.',
Zieniuk B2, HryniewiczW.', Skoczyfiska A.'

'Narodowy Instytut Lekéw, Polska

*SGGW, Polska

Stowa kluczowe: epidemiologia zakazenizarazen

Pozaszpitalne zakazenia drég oddechowych (ZDO) naleza do najczestszych infekgji u cztowieka.
Ich leczenie, na og6t empiryczne, wymaga wiedzy na temat wrazliwosci bakterii na leki przeciw-
drobnoustrojowe.

Cel pracy. Celem pracy byto poznanie wrazliwosci na antybiotyki gtéwnych czynnikéw etio-
logicznych pozaszpitalnych ZDO (S. pneumoniae, H. influenzae i S. pyogenes) wyizolowanych
w2016r.

Materiat i metody. Badaniu poddano 479 izolatéw (S. pneumoniae n=238, H. influenzae n=98,
S. pyogenes n=143), pochodzacych z polskich osrodkéw; przeprowadzono ich reidentyfikacje i oz-
naczono najmniejsze stezenia hamujace (MIC) metoda mikrorozcieniczen w bulionie.

Wyniki. W badanej puli pneumokokéw wrazliwo$¢ na penicyline charakteryzowata 81,1-95,0%
izolatéw, w zaleznosci od mozliwosci zwiekszenia dawki leku. Wrazliwo$¢ na makrolidy wykazato
68,9% pneumokokdéw; wsrdd izolatéw opornych mechanizm konstytutywny wykryto u 83,8%,
indukcyjny u 1,4%, a 14,9% wykazato opornos¢ typu M. Wielolekoopornos¢ (MDR) charaktery-
zowata 28,1% izolatéw. Wsréd izolatéw H. influenzae 85% byto wrazliwych na ampicyline.
Wytwarzanie B-laktamaz zaobserwowano u 12,2%, natomiast mechanizm BLNAR wykryto
u 14,3%. Odsetek izolatéw S. pyogenes wrazliwych na erytromycyne i tetracykline wynidst
odpowiednio 83,9%i83,2%.

VI-73

LEKOWRAZLIWOSC | POZIOM TWORZENIA BIOFILMU
PRZEZ KLINICZNE SZCZEPY STAPHYLOCOCCUS IZOLOWANE
OD OSOB Z CHOROBAMI HEMETOLOGICZNYMI

Stefanska J.", Stepien K.?, Wojcik A.>, TyskiS.*

' Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska
?Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej, Warszawaski Uniwersytet Medyczny, Polska
*Studenckie Koto Naukowe przy ZMF, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska
“Zaktad Mikrobiologiii Antybiotykéw, Narodowy Instytut Lekéw, Polska

Stowa kluczowe: zakazenia szpitalne, diagnostyka zakazen

Celem pracy byta ocena lekowrazliwosci klinicznych szczepéw gronkowcéw izolowanych w okresie
ok. p6t roku od oséb z chorobami hematologicznymi oraz badanie zaleznosci miedzy zdolnoscia
szczepéw do produkgji $luzu na podtozu Congo Red Agar i poziomem tworzonego biofilmu.
Lekowrazliwos¢ 65 izolatéw (32 S. aureus, oraz 33 z gatunkéw koagulazo-ujemnych) oznaczono
metodg krazkowo-dyfuzyjng (wg. CLSI i EUCAST). Poziom tworzenia biofilmu oznaczano
spektrofotometrycznie (MTT). Kontrole stanowity szczepy wzorcowe S. epidermidis: ATCC 12228
i ATCC 35984 oraz S. aureus ATCC 29213. Zdolno$¢ do produkgji $luzu badano na podtozu CRA,
a wyglad kolonii oceniano po 48 h inkubacji (24 h, 37°C+ 24 h, temp. pokojowa w ciemnosci). W
grupie badanej byto 7 szczepéw MRSA oraz 28 MRCNS. U 10 szczepow wykryto indukcyjny
mechanizm opornoéci na makrolidy, linkozamidy i streptograminy B (MLS,). Zaden szczep nie byt
oporny na linezolid i tygecykline. Okoto 50% szczepdw produkowato $luz na poziomie Srednim,
ok. 30% - nie produkowato $luzu. Ponad 40% izolatéw tworzyto biofilm na poziomie Srednim,
a tylko ok. 20 % - na poziomie niskim. Szczepy metycylinooporne zdecydowanie przewazaty w
grupie gronkowcéw koagulazo-ujemnych. Zaobserwowano zalezno$¢ miedzy zdolnoscia do
tworzenia przez badane szczepy $luzu i poziomem produkgji biofilmu. Moze to $wiadczy¢ o
zdolno$ciszczepu do kolonizacji wyrobéw medycznychijego wiekszej patogennosci.
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LEKOWRAZLIWOSC SZCZEPOW KLINICZNYCH NEISSERIA
GONORRHOEAE NA AZYTROMYCYNE IZOLOWANYCH

W LATACH 2013-2014

Walter de WalthoffenS.', Mtynarczyk A.?

'Katedraizaktad Mikrobiologii Lekarskiej, | Wydziat Lekarski Warszawskiego
Uniwersytetu Medycznego, Polska

?Zaktad Mikrobiologii Stomatologicznej, Wydziat Lekarsko-Dentystyczny
Warszawskiego Uniwersytetu Medycznego, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, choroby zakazne, bakterie beztlenowe i kapnofilne

WSTEP

Pojawienie sie szczepéw wielolekoopornych Neisseria gonorrhoeae stato sie w ostatnich latach
jednym ze $wiatowych zagrozen epidemiologicznych. Najbardziej istotna jest opornos¢ na ceftria-
kson i azytromycyne. Przyczyna opornosci szczepdw Neisseria gonorrhoeae na azytromycyne s
mutacje genu kodujacego domene V 23S rRNA. Mutacje mogg wystepowaé we wszystkich
4 allelach genulubw mniejszejliczbie alleli.

MATERIAL | METODY

Badaniom poddano155 szczepéw N. gonorrhoeae pozyskanych z Zaktadu Diagnostyki Choréb
Przenoszonych Droga Ptciowa Szpitala Dziecigtka Jezus w Warszawie w latach 2013-2014. Ocena
wrazliwosci szczepédw N. gonorrhoeae na antybiotyki przeprowadzona zostata z wykorzystaniem
metody dyfuzyjno-krazkowej oraz metoda rozcienczen antybiotyku w podtozu statym. Szczepy
oporne badano dodatkowo metodg E-testéw. Badanie przeprowadzono i wyniki interpretowano
zgodnie zzaleceniami CLSI oraz EUCAST.

WYNIKI

Wsrdéd 155 szczepdw N. gonorrhoeae 153 szczepy w metodzie dyfuzyjno krazkowej zinterpre-
towano jako oporny, a metodga rozliczeniowg w podtozu statym 6 szczepéw wykazywato opornosc
na azytromycyne. Wszystkie oporne szczepy w metodzie rozcieczeniowej miaty MIC powyzej
1mg/l, a3 szczepy powyzej4 mg/Ll.

WNIOSKI

1. Metoda dyfuzyjno krazkowa jest obarczona duzym btedem i nalezato by zaktualizowac inter-
pretacje tejmetody.

2. Opornos¢ na azytromycyne wystepowata wsréd badanych szczepéw N. gonorrhoeae z cze-
stoscia 3,87%.

VI-75
AKTUALNY OBRAZ LEKOWRAZLIWOSC SZCZEPOW NEISSERIA
GONORRHOEAE IZOLOWANYCH Z ZAKAZEN U MEZCZYZN

Biatecka J.", Laskowska M.", Bucata-$ladowska K.", Kasprowicz A.'
' Centrum Badan Mikrobiologicznych i Autoszczepionek im. Jana Bobraw Krakowie, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, zwiazki przeciwdrobnoustrojowe

WSTEP

Neisseria gonorrhoeaea (GNC) jest czynnikiem etiologicznym rzezaczki. Zgodnie z rekomenda-
cjamiantybiotykamiz wyboru w leczeniu zakazenia sg penicyliny lub fluorochinolony. Wyniki analiz
mikrobiologicznych wskazuja na narastanie lekoopornosciikonieczno$¢ wykonania antybiogramu.
CEL

Celem pracy bytaanaliza aktualnego obrazu lekowrazliwosciszczepow N. gonorrhoeaea.
MATERIAL I METODY

Przeanalizowano 31 przypadkéw (mezczyzni z objawami uretritis). U wszystkich pacjentéw wyko-
nano preparat bezposredni barwiony metoda Grama i posiewy z uwzglednieniem selektywnego
podtoza do hodowli GNC. Materiatyinkubowanow atmosferze CO2 wtemp.35°Cprzez48h.

Po inkubacji wykonywano preparat barwiony metoda Grama, test na oksydaze oraz przepro-
wadzano identyfikacje z uzyciem systemu MALDI TOF lub systemu VITEK 2. Oznaczono wrazliwos¢
na antybiotyki zgodnie z zaleceniami EUCAST z uzyciem E-testéw stosujac metodyke badan
zgodnie z zaleceniami producenta.

WYNIKI

Przebadano 31 szczepdw N. gonorrhoeaea. Byty one w 75% wrazliwe na penicyline, w 100% na cefo-
taksymiceftriakson, w 70% na azytromycyne, w 35% na ciprofloksacyne iw 55% na tetracykline.
WNIOSKI

Wyniki wskazuja na konieczno$¢ wykonywania oznaczen lekowrazliwosci szczepéw N. gonor-
rhoeaea.
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VI-76

OPORNOSC KLINICZNYCH 1ZOLATOW PALECZEK
CAMPYLOBACTER JEJUNI IZOLOWANYCH

W LATACH 2007 - 2015

Wotkowicz T.', Wieczorek K.?, Duda U.}, Osek J.?

'Narodowy Instytut Zdrowia Publicznego - Paristwowy Zaktad Higieny, Polska

? Zaktad Higieny Zywnoéci Pochodzenia Zwierzecego, Pafistwowy Instytut
Weterynaryjny - Panstwowy Instytut Badawczy, Polska

*Oddziat Laboratoryjny, Powiatowa Stacja Saniarno - Epidemiologiczna, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, choroby zakazne, zwiazki przeciwdrobnoustrojowe

Wstep

Pateczki Campylobacter jejuni s3 w Europie najczestsza czynnikiem etiologicznym bakteryjnych
biegunek. Wedtug danych opublikowanych w raporcie EFSA/ECDC w roku 2015 odnotowano 229
213 przypadkoéw zakazen. Leczenie kampylobakteriozy, zazwyczaj nie wymaga antybiotykoterapii.
W leczeniu stosuje sie takie antybiotykijak makrolidy, tetracyklina czy fluorochinolony.

Materiati Metody

W ponizszym badaniu zestawiono dane Zaktadu Bakteriologii NIZP-PZH dotyczace lekowrazliwosci
pateczek C. jejuni izolowanymi na terenie Polski w latach 2007-09 z nowszymi danymi z lat
2011-15. tacznie przebadano 616 izolatéw C. jejuni. Dla wszystkich szczepdéw oznaczono wartosci
MIC etytromycyny, tetracykliny oraz ciprofloksacyny. Wyniki interpretowano zgodnie z wytycz-
nymi EUCAST.

Wyniki

Uzyskane wyniki wskazuja na bardzo wysoki odsetek opornych na fluorochinolony pateczek
C.jejuni (wzrost z 68% w roku 2007 do az 91% w roku 2013. Odnotowano takze gwattowny wzrost
odsetka szczepéw opornych na tetracykline (z22% w roku 2007 do az 79% w roku 2012). Opornos¢
na makrolidy wciaz jest znikoma. Odnotowano jedynie 3 szczepy oporne w roku 2008 oraz 2 w roku
20009.

Whioski

Przeprowadzone badania wskazuja na bardzo wysoki wzrost odsetka opornych szczepéw C. jejunina
fluorochinolony i tetracykline, co moze sie przektada¢ na bardzo duze prawdopodobienstwo nie-
powodzeniaterapeutycznego. Réwnoczesnie w dalszym ciggu opornos¢ na makrolidy jest znikoma.

VI-77

BADANIE ANTYBIOTYKOOPORNOSCI BIOFILMU SZCZEPOW
STAPHYLOCOCCUS EPIDERMIDIS | STAPHYLOCOCCUS .
HAEMOLYTICUS, IZOLOWANYCH Z ZAKAZEN NOWORODKOW
Z BARDZO MALA MASA URODZENIOWA (VLBW).

Grzebyk M., Brzychczy-Wtoch M., Heczko P.
Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Katedra Mikrobiologii, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, zakazenia szpitalne, zwiazki przeciwdrobnoustrojowe

W ostatnich latach znaczenie zakazen zwigzanych z biofilmem wzrasta, a za jedna z gtéwnych
przyczyn trudnosci terapeutycznych uznaje sie jego niewrazliwo$¢ na antybiotyki. W pracy oce-
niono antybiotykoopornos¢ biofilmu 10 szczepéw S. epidermidis i 10 szczepdw S. haemolyticus,
izolowanych z zakazen noworodkéw z bardzo mata masg urodzeniowa. Biofilm hodowano
24 godz. w ptytce 96-dotkowej w podtozu ptynnym MHIIB. Nastepnie dodawano medium
zawierajace antybiotyki i inkubowano 20 godz. Zastosowano antybiotyki: amikacyna, klinda-
mycyna, linezolid, ofloksacyna, teikoplanina i wankomycyna w stezeniach od 64 do 4096ug/ml.
Nastepnie dodawano 5ul resazuryny, inkubowano 1 godz i mierzono absorbancje przy A= 570nm
oraz A= 600nm. Granatowa reasuzuryna w obecnosci zywych komérek ulega redukgji, zmieniajac
barwe na rézowag.Wartos¢ MIC stanowito stezenie antybiotyku, skutkujgce obnizeniem redukgji
resazuryny ponizej 50%.

Dla S. epidermidis warto$¢ MIC amikacyny, klindamycyny oraz linezolidu wynosita 2048-4096ug/ml,
wankomycyny 1024-4096ug/ml, teikoplaniny 256-4096ug/ml, za$ ofloksacyny 64-1024ug/ml.
Dla S.haemolyticus wartos¢ MIC amikacyny wynosita 4096 pg/ml, linezolidu 2048-4096ug/ml,
klindamycyny i wankomycyny 1024-4096ug/ml, teikoplaniny 512-4096ug/ml, zas ofloksacyny
64-512pg/ml.

Biofilm tworzony przez badane szczepy charakteryzowat sie bardzo wysoka antybiotyko-
opornoscia. Wiekszos¢ szczepdéw tworzyto biofilm praktycznie niewrazliwy na wszystkie
antybiotyki, poza ofloksacyna.

201 7r.
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VI-78

ZMNIEJSZONY POTENCJAL WIRULENTNY ORAZ KODOWANE
PLAZMIDOWO MECHANIZMY OPORNOSCI NA
FLUOROCHINOLONY (PMQR) U SZCZEPOW ESCHERICHIA COLI
IZOLOWANYCH OD PACJENTOW AMBULATORYJNYCH Z ZUM

Chmielewskas.,Krol M., Daniluk T., Piskor B., Kaczmarzyk D., Leszczynska K.
Biatystok, Zaktad Mikrobiologii, Uniwersytet Medyczny w Biatymstoku, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka, diagnostyka zakazen

Narastajaca opornos$¢ na antybiotyki u uropatogennych szczepéw Escherichia coli (UPEC) sku-
tecznie ograniczaterapie ZUM.

Celem pracy jest ocena zaleznosci miedzy wystepowaniem gendéw czynnikéw wirulencji a opor-
noscig na antybiotyki jak rowniez zbadanie kodowanych plazmidowo mechanizmoéw opornosci na
fluorochinolony (PMQR) uszczepéw E. coliizolowanych od pacjentéw ambulatoryjnych zZUM.

Analizie mikrobiologicznej poddano tacznie 113 szczepéw UPEC. Identyfikacje przeprowadzono
w oparciu o profil biatkowy (MALDI-TOF-MS). Ocene czestosci wystepowania genéw kodujacych
1/czynniki wirulencji (FimH, papC, sfaDE, afaBC, iroN, irp’, hlyA, cnf1, vat, traT, agn43, usp) jak
réwniez 2/ PMQR przeprowadzono w oparciu o metode PCR. Lekowrazliwo$¢ szczepow okreslono
za pomoca metody dyfuzyjno-krazkowej.

Stwierdzono istotna statystycznie zaleznos$¢ pomiedzy opornoscig na fluorochinolony a brakiem
u szczepéw UPEC gendéw czynnikéw wirulencji tj. papC, sfaDE, vat, hlyA, cnf1, usp. Ponadto,
u 58,8% UPEC opornych na ciprofloksacyne wykazano PMQR, przy czym u 52,9% bakterii
mechanizm ten zwigzany byt z produkcje biatek Qnr, zas u 11,7 % szczepdw z produkcja enzymu
AAC(6")-lb-cr.

Podsumowujac, wykazano zmniejszony potencjat wirulencji szczepéw UPEC opornych na
fluorochinolony. Co wiecej, mechanizm PMQR zwigzany byt z obecnos$cig genéw qnrSiaac(6')-1b-cr.
Ponadto, ocena zaleznosci miedzy wirulotypem a lekoopornoscia UPEC moze by¢ pomocna
w opracowaniu nowych opcji terapeutycznych w leczeniu ZUM.

VI-79

CHARAKTERYSTYKA GENETYCZNA SZCZEPOW
KLEBSIELLA PNEUMONIAE OPORNYCH NA ANTYBIOTYKI
BETA-LAKTAMOWE

Daniluk T.", Fiedoruk K.",Kliber M.", LeszczynskaK.'
1Zaktad Mikrobiologii, Uniwersytet Medyczny w Biatymstoku, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka, zakazeniaszpitalne

WSTEP

W ostatnich latach obserwuje sie szybki wzrost opornosci Klebsiella pneumoniae na antybiotyki
B-laktamowe, co w gtdwnej mierze zwigzane jest z powstawaniem i nabywaniem nowych
wariantéw B-laktamaz typu ESBL, gtéwnie cefotaksymaz (CTX-M).

CEL

Ocena lekowrazliwo$ci i stopnia zréznicowania genetycznego ESBL-dodatnich szczepow
K. pneumoniae oraz analiza sekwengji insercyjnych (IS) potozonych w bezposrednim sasiedztwie
genéwblaCTX-M.

MATERIAL I METODY

Typowanie genetyczne 63 szczepédw K. pneumoniae wyizolowanych z materiatéw klinicznych
przeprowadzono w oparciu o metode PFGE. Lekowrazliwo$¢ oceniano wg zalecen EUCAST.
Typy B-laktamaz CTX-M orazsekwencje IS identyfikowano w oparciu o reakcje PCR.

WYNIKI

WSsrdd przebadanych szczepéw wykryto geny blaCTX-M z grup: CTX-M-1(98,4%) i CTX-M-9 (1,6%),
w otoczeniu ktérych rozpoznano sekwencje IS typu: ISEcp1 (93,6%) oraz 1S903 (1,6%). Opornosé na
aminoglikozydy (gentamicyne i amikacyne), wykryto odpowiednio u 87,3% i 58,7% szczepow.
Szczepy wykazywaty tez wysoka czesto$¢ opornosci na kotrimoksazol - 68,3% i tetracykliny - 23,8%.
Wszystkie szczepy byty wrazliwe na karbapenemy.

WNIOSKI

1.Typ CTX-M-1 okazatsie dominujacym typem B-laktamazy wsrdd przebadanych szczepow.
2.Najczesciej wystepujaca sekwencjainsercyjng o otoczeniu genéw blaCTX-M jestISEcp1.
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VI-80

WYSTEPOWANIE GENOW ODPOWIEDZIALNYCH ZA
TWORZENIE BIOFILMU U SZCZEPOW PSEUDOMONAS
AERUGINOSA ORAZ ICH KORELACJA Z WYSTEPOWANIEM
OPORNOSCI NA POWSZECHNIE STOSOWANE ANTYBIOTYKI

Mikotajczyk D., Machul-Zwirbla A., Strus M., Heczko P.
UJ CM, Krakéw, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka, diagnostyka zakazen

Tworzenie biofilmu bakteryjnego jest integralna czescig wielu schorzern powodujac znaczne kom-
plikacje procesu leczenia. Z tych powodéw uwaga naukowcéw skupia sie na poznawaniu
mechanizméw wywotujgcych powstawanie biofilmu oraz czynnikéw, ktére wptywaja na jego ilosc
jakitréjprzestrzenng budowe. Uzyskanie odpowiedzi na te pytania umozliwi nastepnie skuteczne
zwalczanie tworzenia egzopolisacharydu orazjego redukgje.

Gtéwnym celem byta analiza profili genetycznych szczepdw P.aeruginosa. Ponadto postanowiono
sprawdzi¢ korelacje miedzy wystepowaniem genéw odpowiedzialnych za wirulentnos$é szczepéw,
aich lekowrazliwoscia.

Do badan wykorzystano kolekcje szczepéw Pseudomonas aeruginosa zgromadzonych przez Ka-
tedre Mikrobiologii UJ CM od pacjentéw z ranami stopy cukrzycowej. Badania wykonano w ramach
grantu: K/DSC/003092. Pierwszym etapem badan byto okreslenie lekowrazliwosci skolekcjono-
wanych szczepédw na antybiotyki rekomendowane przez EUCAST oraz charakterystyka pod
wzgledem genetycznym. Zostaty przeprowadzone analizy dla genéw odpowiedzialnych za two-
rzenie biofilmu m.in.: algD (koduje dehydrogenaze mannozy promujaca produkcje alginianu przez
komarki), aprA (zaktéca tworzenie fimbrii oraz dezaktywuje biatka obronne gospodarza) oraz
rhlAB (reguluje synteze ramnolipidow).

Otrzymane wyniki wykazaty wrazliwos¢ izolatéw na rekomendowane antybiotyki oraz potwier-
dzity obecnos¢ genéw odpowiedzialnych za tworzenie biofilmu u wiekszosci szczepéw.

VI-81
AKTYWNOQC LIPOLITYCZNA WANKOMYCYNOOPORNYCH
IZOLATOW ENTEROCOCCUS FAECIUM

Talaga-Cwiertnia K., Krzy$ciak P., Bulanda M.
Katedra Mikrobiologii Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, zakazenia szpitalne

Aktywnos¢ lipolityczng oceniono dla 174 wankomycyoopornych szczepéw E. faecium (VREFm)
wyizolowanych z réznych materiatéw klinicznych. Do badania zastosowano podtoza agarowe
z dodatkiem substratéw ttuszczowych (ester kw. laurynowego — T20, ester kw. palmitynowego —
T40, ester kw. stearynowego — T60, ester kw. oleinowego — T80) a aktywno$¢ fosfolipazy
oznaczono na podtozu z dodatkiem zéttka jaja kurzego. Odpowiednio dla 124 (71,3%) T20, 76
(43,6%) T40, 69 (39,6%) T60, 124 (71,3%) T80 szczepéw badanych potwierdzono wytwarzanie
enzymu lipolitycznego na podtozu zawierajagcym dodatek odpowiedniego kwasu ttuszczowego,
a 72 (43,4%) szczepow dla esterazy. Izolaty VREFm czesciej wykazywaty aktywnos¢ lipolityczna na
podtozu z T20 i T80 w poréwnaniu do aktywnosci na podtozu z dodatkiem T40 i T60. Pomiedzy
szczepami VREfm izolowanymi z odbytu a szczepami pochodzacymi z materiatéw klinicznych
(krew, mocz, rany, wymaz z drenu, ileostomia) nie wykazano réznic statystycznych w aktywnosci
lipolitycznej na zadnym z badanych podtozy (test Chi*; dla T20 p=1, dla T40 p= 0,653, dla T60
p=0,403, dla T80 p=1, dla zbéttka p=1). Aktywnos$¢ lipolityczna jest powszechna cecha wsréd
izolatéw VREFm. Rodzaj materiatu klinicznego, z ktérego izolowano szczepy VREFm nie wptynat
na zdolnos$¢ hydrolizy estréow kw. ttuszczowych oraz zéttka jaja kurzego.
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VI-82

OCENA WYSTEPOWANIA WYBRANYCH DETERMINANT
OPORNOSCI W GRUPIE WIELOLEKOOPORNYCH SZCZEPOW
ACINETOBACTER BAUMANNII

Nowak P.", Skiba-Kurek I.", Mrowiec P., Dziadecka J.’, Kedzierska J.?, Budak A.'
' Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej Wydziat Farmaceutyczny Uniwersytet
Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

?Zaktad Mikrobiologii Szpitala Uniwersyteckiego w Krakowie, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka

WSTEP

Acinetobacter baumannii to Gram-ujemna pateczka stanowigca istotny czynnik etiologiczny
zakazen u pacjentéw hospitalizowanych. Szczepy z gatunku A. baumannii charakteryzuja sie
wysoka naturalng opornoscig oraz duza zdolnoscig do nabywania opornosci na stosowane w te-
rapii zakazen leki. Opornos$¢ u A. baumannii jest uwarunkowana m in. przez wytwarzanie enzymow
inaktywujacych antybiotyki oraz systemy aktywnego wyrzutu lekow.

CEL

Celem badan byta analiza wystepowania u szczepéw A. baumannii genetycznych determinant
opornosciwybranych enzymoéw z grupy OXA oraz pompy efluksowej AdeABC

MATERIALIMETODY

Badaniem objeto 36 szczepéw A. baumannii pochodzacych od hospitalizowanych pacjentéw.
Przy uzyciu metody multiplex PCR zbadano wystepowanie genéw spokrewnionych z bla,, ;,, blay,.
,; oraz blag,, .. Wykrycie genéw strukturalnych pompy AdeABC przeprowadzono w oddzielnych
reakcjach PCR.

WYNIKI

U wszystkich badanych szczepéw wykazano obecnosé genéw spokrewnionych zblag,, , U 27 szcze-
péw stwierdzono obecnos$¢ gendéw bla,,,,; ., Natomiast u 6 - bla,,, ;... Wystepowanie genéw
adeA, adeB, adeC odnotowano uwszystkich szczepdw.

WNIOSKI

1.0pornos¢ w badanej grupie szczepéw A. baumannii moze by¢ uwarunkowana przez wspétwys-
tepujgce karbapenemazy z grupy OXA oraz pompe AdeABC

2.Wielolekoopornos¢ szczepéw A. baumannii sugeruje konieczno$¢ badan zwiazanych z opra-
cowaniem nowych zwigzkéw o dziataniu przeciwdrobnoustrojowym

VI-83
ANALIZA OPORNOSCI NA PIRAZYNAMID WSROD
PRATKOW Z RODZINY BEIJING

Napiérkowska A., Kozinska M., Augustynowicz-Kope¢ E.
Zaktad Mikrobiologii, Instytut Gruzlicy i Choréb Ptuc, Polska

Stowa kluczowe: choroby zakazne

Rodzina Beijing jest jedna z najwazniejszych grup molekularnych wsréd pratkéw gruzlicy. Szczepy
nalezace do tej rodziny cechuje tatwos¢ nabywania lekoopornosci, wysoka zjadliwos$¢, nieprzewi-
dywalna odpowiedz naleczenie oraztatwosc¢iszybkos¢ transmisji.

Celem pracy byta charakterystyka szczepéw opornych na pirazynamid (PZA) nalezacych do rodziny
Beijing.

Materiaty i metody: Analizie poddano 45 szczepdw Beijing-TB opornych na PZA. Szczepom wyzna-
czono miano opornosci na pirazynamid oraz przeprowadzono analize sekwencyjng genu pncA.
Wyniki: Wéréd 45 szczepdw Beijing-TB wiekszo$¢ (73%) wykazywato bardzo wysokie miana
opornosci na lek = 900 pg/ml. 16% szczep6éw posiadato warto$¢ MIC PZA réwng 600 ug/ml,
a pozostate 11% warto$¢ 300 pg/ml. Analiza sekwencyjna genu pncA wykazata, ze pratki Beijing
najczesciej posiadajg mutacje w kodonach 132-142 (18% szczep6w) i 143-187 (27% szczepdw) genu
oraz w regionie promotorowym (20% szczepdw). W pracy stwierdzono, ze wsrdd pratkéw Beijing
najczesciej pojawiajg sie dwie mutacje: tranzycja ADG w pozycji 523 genu pncA (175MetVal) - 16%
szczepdw oraz tranzycja wregionie promotorowym ADGw pozycji-11-13% szczepow.

Whnioski:

1.Szczepy Beijing-TB charakteryzuja sie wysokim mianem opornoscina pirazynamid.

2. Nie stwierdzono korelacji pomiedzy poziomem opornosci na PZA a rodzajem lub miejscem
wystepowania mutacjiw genie pncA.
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VI-84

KORELACJA POMIEDZY TYPEM ACETYLEACJI A
WYSTEPOWANIEM NIEPOZADANYCH OBJAWOW

U CHORYCH NA GRUZLICE LECZONYCH IZONIAZYDEM?

Zabost A., Augustynowicz-Kopec¢E.
Zaktad Mikrobiolgii, Instytut Gruzlicy i Choréb Ptuc, Polska

Stowa kluczowe: zwiazki przeciwdrobnoustrojowe

WSTEP

Izoniazyd jest lekiem, ktory przyczynia sie do wystepowania niepozadanych dziatan (lek me-
tabolizowany do hepatotoksycznych produktéw przy udziale N-acetylotransferazy 2 (NAT2))
podczas leczenie gruzlicy. Wystepowanie polimorfizmu w aktywnosci enzymu NAT2 jest przyczyna
miedzyosobniczych réznicw farmakologicznejitoksykologicznej odpowiedzina leki.

CEL

Celem pracy byto okreslenie zwigzku pomiedzy czestoscig wystepowania niepozadanych objawéw
podczas leczeniagruzlicy izoniazydem a typem acetylacji u chorych.

MATERIALY IMETODY

Analizie poddano wynik badan laboratoryjnych: ALT, AST i bilirubiny uzyskane od 300 chorych
z gruzlicg leczonych izoniazydem. Chorym okreslono typ acetylacji z pomoca genotypowania
N-acetylotransferazy 2 wg. Cascorbiegoiwsp.

WYNIKI

Stwierdzono, ze w grupie chorych z prawidtowymi wskaznikami watrobowymi i chorych z pod-
wyzszonymi wskaznikami udziat szybkich acetylatoréw z genotypem NAT2*4/4 wystepowat
w podobnych odsetkach 6,9 versus 5,2. Wéréd wolnych acetylatoréw w obu analizowanych
grupach najczesciej identyfikowano genotypy NAT2*5/5 i NAT2*5/6 $rednio 50,0 versus 72,4.
WSsrdd chorych z objawami hepatotoksycznymi w trakcie leczenia w grupie wolnych acetylatoréw
dominowalichorzy reprezentujacy genotypy NAT2*5/7, NAT2*6/6 i NAT2*7/7 (Srednio 45,5%).
WNIOSEK

Ryzyko wystapienia objawdéw hepatotoksycznych byto znamiennie wyzsze u chorych z genotypami
NAT2*5/7, NAT2*6/6 i NAT2*7/7.

VI-85

BADANIE LEKOWRA2L[WO$(;I MYCOBACTERIUM KANSASII
METODA MIKROROCIENCZEN | Z WYKORZYSTANIEM
PASKOW E-TEST

BakutaZ.', Modrzejewska M.', Safianowska A.,vaningen J.}, JagielskiT.'

'Warszawa, Zaktad Mikrobiologii Stosowanej, Instytut Mikrobiologii, Wydziat Biologii,
Uniwersytet Warszawski, Polska

*Warszawa, KatedraiKlinika Choréb Wewnetrznych, Pneumonologiii Alergologii,
Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska

*Nijmegen, Department of Medical Microbiology, Radboud University Medical Center,
Netherlands

Stowa kluczowe: choroby zakazne

WSTEP

Celem pracy byto okreslenie wrazliwosci szczepéw klinicznych M. kansasii na powszechnie
stosowane w terapiach przeciwpratkowych leki, dwoma metodami tj. referencyjng metoda
mikrozocieficzen i z wykorzystaniem paskéw E-test (Biomerieux, Marcy-l'Etoile, Francja). Dodat-
kowo, aby pozna¢ molekularne podstawy opornosci M. kansasii, sekwencjonowano loci wigzane
wczesniejzopornoscig na lekiw M. tuberculosis.

METODY

Badanie objeto 62 szczepy M. kansasii wyizolowane w latach 2000-2015 w Szpitalu Klinicznym
Warszawskiego Uniwersytetu Medycznego od chorych z pierwotnym podejrzeniem gruzlicy.
Do badania wtaczono takze 23 przedstawicieli typéw genetycznych M. kansasii (I-VI; 1/11; 11B).
Oznaczenia przeprowadzono dla 13 lekéw metodg mikrorozcieficzen (SLOMYCO Sensititre®,
TREK Diagnostic Systems, Cleveland, USA) i 8 lekow dostepnych komercyjnie jako paski E-test.
Do analizy sekwencyjnej wtaczono 10 loci tj. rpoB, rrl, katG, embB i embCA, rpsL, rrs, thyA, gyrA

igyrB.
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WYNIKI

Wszystkie badane szczepy okazaty sie wrazliwe na SXT, RFB, MOX i LZD. Liczba szczepéw opornych
na EMB, CIPiRIF wyniosta odpowiednio 85,16i2. Jedenszczep okazatsie opornynaCLRijeden na
AMK. Mediana MIC okreslona metoda rozcienczen znaczaco réznita sie od tej oznaczonej paskami
E-test (P<0.001).

Zidentyfikowano jedynie dwie mutacje tj. A2266C w genie rrl wykryta w jednym szczepie opornym
na CLR oraz A128Gw genie rpsL wykryta w szczepie o wysokim MIC (>64 mg/L) dlaSTR).

VI-86
PRZECIWZAPALNE DZIALANIE PEPTYDU PBP10
STANOWIACEGO SEKWENCJE, GELSOLINY WIAZACA PIP2

PiktelE.", Cie$luk M., Durnas B.”, Wnorowska U.', BuckiR.'

'Samodzielna Pracownia Technik Mikrobiologicznych iNanobiomedycznych,

Uniwersytet Medyczny w Biatymstoku, Polska

? Zaktad Mikrobiologiii Immunologii, Uniwersytet Jana Kochanowskiego w Kielcach, Polska

Stowa kluczowe: zwiazki przeciwdrobnoustrojowe

Wzmozona odpowiedz uktadu immunologicznego organizmu cztowieka na obecno$¢ proza-
palnych produktéw bakteryjnych — LPS i LTA - moze prowadzi¢ do rozwoju sepsy. Dotychczas
przeprowadzone badania wskazuja, iz zahamowanie toksycznego dziatania metabolitéw bakterii
moze odbywad sie w przy udziale gelsoliny (GSN), jednego z biatek wiagzacych aktyne.
Uwarunkowane jest to strukturalnym podobiefnstwem pomiedzy LPS/LTA, a czynnikami
regulujacymi aktywnos$¢ wewnatrzkomérkowa GSN tj. fosfatydyloinozytolami (PIP, PIP2) oraz
kwasem lizofosfatydowym (LPA). Majac na uwadze powyzsze, sugeruje sie, iz zblizong zdolnos¢ do
neutralizacji czynnikéw prozapalnych pochodzenia bakteryjnego posiada PBP10, 10-amino-
kwasowy peptyd stanowiagcy sekwencje gelsoliny wiazaca PIP2.

Celem badan byta ocena przeciwzapalnego dziatania peptydu PBP10 znakowanego rodaming
(RhB-PBP10) w stosunku do makrofagéw mysich stymulowanych LTA oraz LPS. Wykazano, iz w po-
réwnaniu z GSN, peptyd RhB-PBP10 silniej hamuje wytwarzanie reaktywnych form tlenu oraz
wydzielanie tlenku azotu oraz IL-8 z makrofagéw. Badania z wykorzystaniem mikroskopu sit
atomowych (AFM) wykazaty réwniez zmiane sztywnosci aktywowanych komérek traktowanych
peptydem RhB-PBP10. Powyzsze badania potwierdzajg, iz peptyd PBP10 moze zostac
wykorzystany jako czynnik hamujacy nadmierng odpowiedZ prozapalng organizmu w trakcie
rozwijajacej sie infekgji.

VI-87
PRZECIWBAKTERYJNA AKTYWNOSC NOWYCH, CHIRALNYCH
CZWARTORZEDOWYCH, N-SPIRO SOLI AMONIOWYCH

LeszczynskaK.', Daniluk T.", Bielawski K., Katuza Z.}, Bielawska A.’, Kliber M., Gornowicz A.*
' Biatystok, Uniwersytet Medyczny Zaktad Mikrobiologii, Polska )

?Biatystok, Uniwersytet Medyczny Zaktad Syntezy i Technologii Srodkéw Leczniczych, Polska
*Warszawa, PAN Instytut Chemii Organicznej, Polska

‘Biatystok, Uniwersytet Medyczny Samodzielna Pracownia Biotechnologii, Polska

Stowa kluczowe: zwiazki przeciwdrobnoustrojowe

Uzyskanie nowych zwigzkéw o dziataniu przeciwbakteryjnym i zarazem o niskiej cytotoksycznosci
ma obecnie ogromne znaczenie. Duza réznorodnos¢ budowy czwartorzedowych soli amoniowych
(CSA) i petnionych przez nie funkgji, przyczynita sie do intensywnych badan nad synteza nowych
pochodnych o specyficznej, $cisle okreslonej budowie chemicznej, w nadziei ich wykorzystania
w leczeniuinfekcjidrobnoustrojowych orazjako srodkiantyseptyczne.

Celem badan jest ocena aktywnosci przeciwbakteryjnej nowych zwigzkéw CSA.

Przeciwbakteryjng aktywno$¢ nowych zwigzkéw oceniono wobec szczepdw z kolekgji ATCC
(Staphylococcus aureus, Streptococcus pyogenes, S. mutans, S. salivarius, Enterococcus faecalis,
Moraxella catarrhalis, Escherichia coli, Campylobacter jejuni oraz wyizolowanych ze $rodowiska
laseczek Bacillus subtilis. MIC i MBC okreslono ilosciowa metoda mikrorozcienczen w podtozu
ptynnym.
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Nowe pochodne CSA w 91% dziataty bakteriostatycznie w zakresie stezen od 12,5 mg/L do 200
mg/Liwarto$¢ wspotczynnika MBC/MIC ksztattowata sie w zakresie od 1 do 2. Zwiazki 23, 33, 3b, 43,
4b w najnizszych stezeniach hamowaty wzrost M. catarrhalis (MIC w zakresie 12,5 - 50 mg/L ;
$r.27,5mg/L), zas zwiazki 1¢, 2b, 2¢, 3¢, 4cw najnizszych stezeniach hamowaty wzrost C. jejuni (MIC
wzakresie 12,5-25mg/L; $r.15mg/L).

Stwierdzono wysoka aktywnos¢ bakteriobéjcza i wybidércze dziatanie badanych nowych zwigzkéw
wobecszczepdw bakteryjnych.

VI-88

WPLYW SUBINHIBICYJNYCH STEZEN a-AMINOPOCHODNYCH
PENICYLIN POLSYNTETYCZNYCH NA ADHEZJE
PACIORKOWCOW

Leszczyhska U.', Kaczmarzyk D., Daniluk T.?, Kliber M.}, Chmielewska S.?, Piskor B.%,
Reszeé J.', LeszczyinskaK.’

' Biatystok, Uniwersytet Medyczny Zaktad Patomorfologii Lekarskiej, Polska
?Biatystok, Uniwersytet Medyczny Zaktad Mikrobiologii, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, mikrobiom, zwiazki przeciwdrobnoustrojowe

Zdolnos$¢ do adhezji to wazny czynnik wirulencji drobnoustrojéw. Wiele choréb bakteryjnych
rozpoczyna sie od bezposredniego kontaktu patogenu z komaérkami nabtonkowymi gospodarza.
Rezultatem koncowym adhezji jest agregacja bakterii i tworzenie biofilmu. Podczas terapii
antybiotyki dziataja na drobnoustroje w stezeniu podprogowym (sub-MIC) modyfikujacym
przyleganie bakterii do $rédbtonka. W przypadku tzw. bakterii probiotycznych nie jest to proces
pozadany.

Celem badania byta ocena wptywu sub-MIC a-aminopochodnych penicylin na adhezje
Streptococcus salivarius (bakterie pionierskie o obrej adhezji). Badanym antybiotykiem byta
amoksycylina, ktérajest powszechnie stosowanaw zakazeniach paciorkowcowych.

Oceniono adhezje S. salivarius ATCC 13419 do powierzchni abiotycznych metoda ilo$ciowa z 1%
TTC. MIC amoksycylinyokreslono ilosciowa metoda rozciefczeniowa w podtozu ptynnym zgodnie
z wytycznymi EUCAST. Oceniono wptyw amoksycyliny w stezeniach sub-MIC i MIC na adhezje
S. salivarius do powierzchni abiotycznych. Stwierdzono, ze amoksycylina w stezeniu 2 MIC
najefektywniej hamowata adhezje paciorkowca do powierzchni polistyrenowej w czasie 1 h inku-
bacji. Porownywalny efekt uzyskano przy stezeniu MICw czasie 2 hinkubacji.

Whioski

1/Amoksycylina hamuje adhezje S. salivarius do powierzchniabiotycznych.

2/ Stezenie oraz czas dziatania antybiotyku ma wptyw na adhezje bakterii do powierzchni abioty-
cznej.

VI-89

AKTYWNOSC PRZECIWDROBNOUSTROJOWA NOWYCH
INDOLOWYCH POCHODNYCH 2H-PIRYDO[1,2-C]PIRYMIDYNO-
1,3-DIONU

LaudyA.", Misiotek J.", Gométka A%, TyskiS.'

' Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska
?KatedraiZzaktad Technologii Lekéw i Biotechnologii Farmaceutycznej,
Warszwwski Uniwersytet Medyczny, Polska

Stowa kluczowe: zwiazki przeciwdrobnoustrojowe

Narastajaca opornos¢ bakterii jak i grzybéw na stosowane w lecznictwie zwiazki przeciwdrobno-
ustrojowe stwarza koniecznos¢ poszukiwania nowych grup substancji aktywnych wobec takich
patogendéw. W pracy badano aktywnos$¢ 5 nowych pochodnych 4-fenylo-2-{4-[4-(1H-7-azaindol-3-
ilo)piperydyn-1-ylo]butylo}-2H-pirydo[1,2-c]pirymidyno-1,3-dionu (RED) oraz 9 pochodnych
4-fenylo-2-{4-[4-(1H-7-azaindol-3-ilo)-1,2,3,6-tetrahydropirydyn-1-ylo]butylo}-2H-pirydo
[1,2-c]pirymidyno-1,3-dionu  (AEG) wobec szczepdéw wzorcowych bakterii (n=15) i grzybéw
drozdzopodobnych (n=6) metoda krazkowo-dyfuzyjna wg wytycznych CLSI i EUCAST. Najszersze
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spektrum dziatania miat 4-fenylo-2-{4-[4-(1H-7-azaindol-3-ilo)piperydyn-1-ylo]butylo}
-2H-pirydo[1,2-c]pirymidyn-1,3-dion. Byt on aktywny wobec bakterii Gram-dodatnich (strefa
zahamowania wzrostu 11-13 mm), pateczek Enterobacteriaceae (10-11 mm), Gram-ujemnych
pateczek niefermentujacych (11 mm) oraz grzybéw Candida spp. (14-24 mm). Wykazano, ze
obecno$¢ podstawnika metylowego w grupie fenylowej RED powoduje zwiekszenie aktywnosci
wobec bakterii z rodzaju Staphylococcus (z 12 mm do 16 mm w poréwnaniu do zwiazku
podstawowego). Natomiast 4-(2chlorofenylo)-2-{4-[4-(1H-7-azaindol-3-ilo)-1,2,3,6-
tetrahydropirydyn-1-ylo]butylo}-2H-pirydo[1,2-c]pirymidyno-1,3-dion (z grupy AEG) miat
najwyzszg aktywnos¢ wobec C. krusei (20 mm). Obydwie grupy zwigzkéw stanowia dobrg baze do
poszukiwania nowych substancji przeciwdrobnoustrojowych.

VI-90
OCENA DZIALANIA PRZECIWBAKTERYJNEGO NANOCZASTEK
SREBRA ORAZ ICH POtACZEN Z ANTYBIOTYKAMI

MrowiecP.',KlesiewiczK.", Pater P.%, Skiba-Kurek|.", Drozdz R.?, Budak A.
' Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska
?Zaktad Diagnostyki Medycznej Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, zwigzki przeciwdrobnoustrojowe

Wprowadzenie

Narastajgca opornos¢ bakterii na antybiotyki jest jednym z najwazniejszych problemoéw
wspotczesnej mikrobiologii oraz medycyny. W terapii zakazen bakteryjnych alternatywa moze sta¢
sie podawanie konwencjonalnych antybiotykéw w potgczeniu znanoczastkamisrebra (AgNPs).

Cel

Okreslenie wzajemnego oddziatywania AgNPs oraz wybranych antybiotykéw wobec bakterii
Gram-dodatnich.

Materiati metodyka

Do badan wykorzystano nanoczastki srebra o ksztatcie kulistym, syntetyzowane przez termiczna
redukcje stezonego roztworu azotanu srebra. Srednica nanoczastek, ustalona na podstawie
maksimum widma powierzchniowego rezonansu plazmonowego, wynosita 20-40 nm. Najmniejsze
stezenia hamujace (MIC) AgNPs oraz gentamycyny, ciprofloksacyny i biseptolu, dla dwdéch
szczepdw klinicznych Staphylococcus aureus oraz dwéch S. epidermidis, okreslono w metodzie
mikrorozcienczen. W ocenie wzajemnego oddziatywania leku z nanoczastkami, zastosowano
metode szachownicy (checkerboard method) oraz obliczono indeks FIC (Fractional Inhibitory
Concentration).

Wyniki

Tylko w przypadku potaczenia gentamycyny z AGNPs zaobserwowano efekt synergistyczny oraz
obnizenie poczatkowo wysokich wartosci MIC antybiotyku (z>1000 ug/mldo 1,95 pg/ml).

Whioski

Z badanych antybiotykéw, najwyzszg aktywnos$¢ wobec S. aureus oraz S. epidermidis wykazato
potaczenie nanoczastek srebraz gentamycyna.

VI-91

OCENA AKTYWNOSCI KOMPLEKSOW POCHODNYCH
TIOMOCZNIKA Z MIEDZIA WOBEC STAPHYLOCOCCUS AUREUS
I STAPHYLOCOCCUS EPIDERMIDIS

Stepien K.", DobrzynskaK.’, Bielenica A.’, Stefanska J."

' Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska
?Studenckie Koto Naukowe przy Zaktadzie Mikrobiologii Farmaceutycznej,
Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska

*KatedraiZaktad Biochemii, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska

Stowa kluczowe: zwiazki przeciwdrobnoustrojowe
Tiomocznik nalezy do zwigzkéw czesto poddawanych modyfikacjom chemicznym, w celu otrzy-
mania pochodnych o najlepszych wtasciwosciach biologicznych. Celem pracy byto poréwnanie
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aktywnosci zwigzkéw wobec hodowli planktonowej i biofilmu szczepdw z rodzaju Staphylococcus
spp. oraz oznaczanie ich genotoksycznosci. Badania prowadzono dla 2 komplekséw 1,3-dwu-
podstawionego tiomocznika z miedzig. Oznaczen dokonano wobec 36 szczepéw gronkowcéw:
4 referencyjnych i 14 klinicznych S. aureus oraz 2 referencyjnych i 16 klinicznych S. epidermidis.
Aktywnosc¢ przeciwbakteryjng oznaczono wg zalecen CLSI. Tworzenie biofilmuijego wrazliwo$é na
badane kompleksy oceniono metoda redukgji MTT stosujac 2 szczepy wzorcowe S. epidermidis
oraz 7 klinicznych:3 S. epidermidis i 4 S. aureus. Dziatanie genotoksyczne badano z uzyciem testu
rec-assay ze szczepami B. subtilis H17 (rec+) i M45 (rec?). Zaobserwowano silng aktywnos¢
zwigzkéw wobec komoérek planktonowych gronkowcéw (MIC=0,5-4pl/ml). Stezenia komplekséw
powodujace redukcje MTT w biofilmie byty réwnie niskie (4pl/ml) i w ponad 50% przypadkéw
skuteczniej od referencyjnej cyprofloksacyny hamowaty jego powstanie. Badane kompleksy nie
wykazaty genotoksycznosci. Z uwagi na silng aktywnos¢ przeciwbakteryjng pochodne tiomocznika
i jego kompleksy stanowig perspektywiczng grupe zwigzkéw w walce z zakazeniami gron-
kowcowymi. Utworzenie kompleksu z miedzig nie wptywa jednak znaczgco naich dziatanie.

VI-92
AKTYWNOSC ANTYDROBNOUSTROJOWA PEPTYDU
PENETRUJACEGO - MAGAININY

Durajski M., TuzD.", Wasko J.", Chaberska A.", Fraczyk J.", Rygata A.?, Kaminski Z.",
KolesifskaB.',Kregiel D.”

'Instytut Chemii OrganicznejPt, Polska

?Instytut Technologii Fermentacjii Mikrobiologii Pt, Polska

Stowa kluczowe: mikrobiologia $srodowiska, mikrobiologia przemystowa,
zwiazki przeciwdrobnoustrojowe

Peptydy penetrujace btony komédrkowe, poprzez specyficzne oddziatywania z btonami ko-
moérkowymi, wykazujg zdolnos¢ przenikania przez te struktury. Zawieraja one od 5 do 40 reszt
aminokwasowychioddziatywuja na grupy kwasowe fosfolipidéw bton komérkowych.

Celem badan byta ocena aktywnosci peptydu magaininy w stosunku do bakterii gramujemnych
Aeromonas hydrophila oraz drozdzy killerowych Saccharomyces cerevisiae. Badane bakterie maja
istotne znaczenie w patogenezie u ludzi i zwierzat oraz wykazuja szczegbélne wtasciwosci
adhezyjne. Biatka killerowe drozdzy uczestnicza natomiast w mechanizmach wspétzawodnictwa,
umozliwiajac ich producentom eliminacje wrazliwych konkurentéw i opanowanie danej niszy eko-
logicznej. Moga stanowi¢ zatem uciazliwe zanieczyszczenie réznych proceséw fermentacyjnych.
Peptyd - magainine syntetyzowano w Instytucie Chemii Organicznej Pt. Jego aktywnos$¢
antydrobnoustrojowa badano metoda zawiesinowga. Poréwnano morfologie komérek przed i po
dziataniu preparatu peptydowego.

Po 24-godzinnej inkubacji komérek z magaining o stezeniu 0,6% odnotowano zahamowanie
wzrostu badanych mikroorganizméw. W preparatach mikroskopowych obserwowano zmiane
morfologii bakteriiidrozdzy,aw przypadkuszczepukillerowego utrate zdolnosci paczkowania.
Zatem badana magainina moze stanowi¢ bezpieczng strategie przeciwdziatania zakazeniom
wywotanym przez oportunistyczne patogeny A. hydrophila oraz zanieczyszczeniom proceséw
biotechnologicznych przez drozdze killerowe.

VI-93
SAPONINY QUILLAJA SAPONARIA ZWIEKSZAJACE
EFEKTYWNOSC DEZYNFEKTANTOW

Antolak H., Falih M., Bertowska J.,Kregiel D.
+6dz, Instytut Technologii Fermentacjii Mikrobiologii, Polska

Stowa kluczowe: mikrobiologia zywnosci, mikrobiologia przemystowa,
zwiazki przeciwdrobnoustrojowe

Biofilmy bakteryjne wytworzone na liniach produkcyjnych napojéw odpowiedzialne sg za wtérne
zanieczyszczenia produktéw. Jako mikroflore tworzacg izolowane sg bakterie octowe nalezace do
rodzaju Asaia, ktére uwazane s3 za drobnoustroje oportunistyczne, mogace negatywnie
oddziatywac na zdrowie konsumentéw. Dodatkowo stwierdzono, ze bakterie te s3 oporne na dzia-
tanie typowych konserwantéw oraz dezynfektantéw.

201 7r.
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Celem przeprowadzonych badarn byto okreslenie wptywu roslinnych saponin Q. saponaria na wra-
zliwos¢ szczepdw bakterii Asaia sp. nadezynfektanty.

W badaniach wykorzystano kwas nadoctowy (PAA) oraz czwartorzedowa s6l amoniowa (QAC)
w stezeniach 0,0039+0,25%, badajac wzrost bakterii i ich zdolnosci adhezyjne metoda lumi-
nometryczng, metoda wysiewéw ptytkowych oraz mikroskopii fluorescencyjnej. Minimalne
stezenie hamujace (MIC) dezynfektantéw wyznaczono metodg spektrofotometrycznga.

Badania dowiodty, ze Asaia sp. wykazuja wieksza wrazliwo$¢ na QAC niz PAA. Dziatanie saponin
przed zastosowaniem wtasciwego $rodka dezynfekcyjnego, zwiekszyto istotnie wrazliwosé
zaréwno komérek planktonowych jak i komérek w biofilmach. Wykazano, ze zastosowanie 1% roz-
tworu saponiny przed procesem dezynfekgcji znacznie zwieksza skutecznos¢ dziatania PAA i QAC.
Zatem saponiny mogg stanowi¢ dodatkowa, bezpieczng strategie zwiekszajacg skutecznosé
proceséw myciaidezynfekcjiw przemysle napojéw bezalkoholowych.

Pracafinansowanaz Narodowego Centrum Nauki. Numer projektu2015/17/N/NZ9/03635

VI-94
WPLYW KWASU LIPONOWEGO NAUREAPLASMA
UREALYTICUMIUREAPLASMA PARVUM

Biernat-Sudolska M.", Bilska-Wilkosz A.’, Rojek-Zakrzewska D.’, Kosz-Vnenchak M.
' Zaktad Wirusologii Katedra Mikrobiologii, UJ CM, Polska

’Katedra Biochemii Lekarskiej, UJ CM, Polska

* Zaktad Wirusologii Katedra Mikrobiologii, UJ CM, Polska

Stowa kluczowe: drobnoustroje atypowe, zwigzki przeciwdrobnoustrojowe

Ureaplazmy to tzw. atypowe bakterie uznawane za sktadnik fizjologicznej flory zenskich drog
moczowo-ptciowych. Wzrost liczebnosci populacji tych drobnoustrojéw w drogach rodnych (>104)
moze by¢ jednak przyczyna komplikacji w przebiegu cigzy, takich jak przedwczesne pekniecie bton
ptodowych (PROM) i przedwczesny pordd.

Badanie nasze, ktérego celem byta wstepna ocena aktywnosci kwasu liponowego na namnazanie,
Ureaplasma urealyticumiUreaplasma parvum, miato charakter pilotazowy.

KWAS LIPONOWY LA jest zwigzkiem o szerokim, korzystnym spektrum dziatania na organizm
cztowieka (dziatanie antyoksydacyjne, immunomodulacyjne, niwelowanie stresu oksydacyjnego),
wykorzystywanym w terapiach licznych choréb przewlektych.

Materiat i metody: Wykorzystano szczepy ureaplazm izolowane w Katedrze Mikrobiologii UJ CM
od kobiet zzakazeniami drég moczowo-ptciowych.

Oznaczenie przeprowadzono dla 3 stezer LA: 1200, 120 12ul/ml, okreslajac bezposredni wptyw
LA naatypowe bakterie orazjego wptyw naich proliferacje.

Wyniki: Nie stwierdzono bezposredniego wptywu LA na szczepy ureaplazm, natomiast obser-
wowano wyrazny wptyw na proliferacje. Zwiazek ten redukowat miano badanych szczepéw
ureaplazm o 3 logarytmy,au 30 % szczepéw nawet o 4 logarytmy.

Whioski: Wstepne wyniki wskazujg, ze LA bedzie mogt by¢ wykorzystany jako preparat wspo-
magajacy redukcje liczby ureaplazm do stanéw uznawanych za fizjologiczne, wymaga to jednak
dalszych badan, w tym badaninvivo.

VI-95
WPLYW NATURALNIEWYSTEPUJACYCH
IZOTIOCYJANIANOW NA VIBRIO CHOLERAE

Krausek K.', NowickiD.',Herman-Antosiewicz A.’, Szalewska-Patasz A.
' Gdansk, Uniwersytet Gdanski, Katedra Genetyki Molekularnej Bakterii, Polska
?Gdansk, Uniwersytet Gdanski, Katedra Biologii i Genetyki Medycznej, Polska

Stowa kluczowe: choroby zakazne, epidemiologia zakazenizarazen

Wstep: Kazdego roku na cholere zapada ponad 4 mln oséb. Gtéwnym czynnikiem wirulencji Vibrio
cholerae jest toksyna cholery, ktérej geny kodowane sa na genomie bakteriofaga CTXphi. Celem
pracy jest ocena aktywnosci przeciwbakteryjnej zwigzkéw pochodzenia roslinnego, izotiocyja-
nianéw (ITC), przeciwko V.cholerae, aw szczegélnosciich wptywu na ekspresje gendéw wirulencji.

Metody: Okreslono wartosci minimalnych stezern hamujacych wzrost bakterii oraz minimalnych
stezen bakteriobdjczych.Krzywe okres$lajace kinetyke wzrostu bakterii utworzono na podstawie
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pomiaréw wartosci gestosci optycznej OD600. Krzywe przezywania utworzono na podstawie
wartosci CFU/mlw jednostce czasu. W celu zbadania mechanizmu dziatania ITC zbadano ich wptyw
na wydajno$¢ syntezy kwaséw nukleinowych w komérce. Dokonano takze oceny poziomu
alarmonu gtodu (p)ppGpp poprzez znakowanie izotopem 32P oraz oceny ekspresji genéw za po-
moc3a RT-gPCR.

Whyniki: Izotiocyjaniany: fenetylu, benzylu oraz sulforafan wykazuja silne wtasciwosci przeciw-
bakteryjne. Analiza wynikéw wskazuje na zahamowanie wzrostu hodowli V.cholerae. Efekt bdjczy
zwiazkow zalezny jest od stezenia badanych zwigzkéw. Najwyzsze badane stezenie 10xMIC dziata
bakteriobdjczo w ciggu 24h, nizsze stezenia dziatajg bakteriostatycznie. Wykazano,iz aktywnosé
ITC hamujesynteze kwaséw nukleinowych-RNA i DNA. Wszystkie badane izotiocyjaniany prowadza
do wywotania odpowiedzi $cistej, a suplementacja specyficznymi aminokwasami odwraca efekt
badanych zwigzkéw.

VI-96
MECHANIZM ANTYBAKTERYJNEGO DZIA:ANIAPOCHODNYCH
GLUKOZYNOLANOW PRZECIW V.CHOLERAE

KrauseK.',NowickiD.',Herman-Antosiewicz A.?, Szalewska-Patasz A.'
' Katedra Genetyki MolekularnejBakterii, Uniwersytet Gdanski, Polska
?KatedraBiologiii Genetyki Medycznej, Uniwersytet Gdanski, Polska

Stowa kluczowe: zwiazki przeciwdrobnoustrojowe

Wstep: Kazdego roku na cholere zapada ponad 4 mln oséb. Gtéwnym czynnikiem wirulencji Vibrio
cholerae jest toksyna cholery, ktérej geny kodowane s3 na genomie bakteriofaga CTXphi. Celem
pracy jest ocena aktywnosci przeciwbakteryjnej zwigzkéw pochodzenia roslinnego, izotio-
cyjanianéw (ITC), przeciwko V.cholerae, a w szczegélnosci ich wptywu na ekspresje gendéw wiru-
lengji.

Metody: Okreslono wartosci minimalnych stezer hamujacych wzrost bakterii oraz minimalnych
stezen bakteriobdjczych. Krzywe okreslajace kinetyke wzrostu bakterii utworzono na podstawie
pomiaréw wartosci gestosci optycznej OD600. Krzywe przezywania utworzono na podstawie
wartosci CFU/mlw jednostce czasu. W celu zbadania mechanizmu dziatania ITC zbadano ich wptyw
na wydajnos¢ syntezy kwaséw nukleinowych w komérce. Dokonano takze oceny poziomu
alarmonu gtodu (p)ppGpp poprzez znakowanie izotopem 32P oraz oceny ekspresji genéw za
pomoca RT-gPCR.

Wyniki: Izotiocyjaniany: fenetylu, benzylu oraz sulforafan wykazuja silne wtasciwosci przeciw-
bakteryjne. Analiza wynikéw wskazuje na zahamowanie wzrostu hodowli V.cholerae. Efekt bojczy
zwiazkow zalezny jest od stezenia badanych zwigzkéw. Najwyzsze badane stezenie 10xMIC dziata
bakteriobdjczo w ciggu 24h, nizsze stezenia dziataja bakteriostatycznie. Wykazano,iz aktywno$¢
ITC hamujesynteze kwaséw nuleinowych-RNA i DNA. Wszystkie badane izotiocyjaniany prowadza
do wywotania odpowiedzi $cistej, a suplementacja specyficznymi aminokwasami odwraca efekt
badanych zwigzkéw.

VI-97

PRZECIWDROBNOUSTROJOWE WEASNOSCI ZIELONEGO
PROPOLISU BRAZYLIJSKIEGO PRZYDATNE W ASPEKCIE
POPRAWY HIGIENY JAMY USTNEJ

Mertas A., Bobela E., Czuba Z.
Slaski Uniwersytet Medyczny w Katowicach, KatedraiZaktad Mikrobiologiii Immunologii
wZabrzuul. Jordana 19, Polska

Stowa kluczowe: mikrobiom, zwiazki przeciwdrobnoustrojowe

Mikrobiom jamy ustnejjest zrédtem potencjalnie patogennych drobnoustrojéw odpowiedzialnych
za rozwdj szeregu schorzen tkanek jamy ustnej. Dziataniem profilaktycznym zapobiegajacym
rozwojowi tych schorzen jest systematyczne i prawidtowe przeprowadzanie zabiegéw higieny
jamy ustnej z uzyciem preparatéw zawierajacych sktadniki o dziataniu przeciwdrobnoustrojowym
oraz przeciwzapalnym. Coraz czesciej wykorzystywane sg w tym celu substancje pochodzenia
naturalnego sposrdd ktorych coraz wieksze uznanie zyskuje propolis.
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W niniejszej pracy badanion in vitro poddano etanolowy ekstrakt zielonego propolisu Brazy-
lijskiego (EEP-B) uzyskany z Nihon Natural Foods Co. Ltd. (Tokio, Japonia). Do oceny przeciw-
drobnoustrojowego dziatania EEP-B wykorzystano: Streptococcus mutans ATCC 33535,
Streptococcus sanguinis ATCC 10556, Staphylococcus aureus ATCC 25923, Staphylococcus aureus
209 P, Lactobacillus acidophilus ATCC 4356, Porphyromonas gingivalis ATCC 33277,
Aggregatibacter actinomycetemcomitans ATCC 33384 oraz Candida albicans ATCC 10231.
Dziatanie EEP-B oceniano po 15, 30, 60 i 120 minutach inkubacji zawiesiny o gestosci 3,0 x 10’
CFU/mL kazdego z badanych wzorcowych szczepéw drobnoustrojéw z EEP-B w stezeniu 10,20i 50
mikrograméw / mL. Wraz z uptywem czasu inkubacji, jak i wzrostem stezenia EEP-B, wzrastat
stopien redukgji liczby zywych komérek wzorcowych szczepéw drobnoustrojéw eksponowanych
nadziatanie EEP-B.

VI-98

PRZECIWDROBNOUSTROJOWE DZIALANIE WYBRANYCH
STOPOW MIEDZI WOBEC BAKTERII Z RODZAJU
ACINETOBACTER

RézanskaA.',Chmielarczyk A.', Romaniszyn D.", Bulanda M.", Walkowicz M.},
Osuch P, KnychT.

' Katedra Mikrobiologii CM UJ, Polska

*WydziatMetali Niezelaznych, Akademia Gérniczo-Hutnicza, Polska

Stowa kluczowe: zakazenia szpitalne, zwiagzki przeciwdrobnoustrojowe

Wstep

Celem niniejszej pracy byta ocena wtasciwosci przeciwbakteryjnych wybranych stopéw miedzi,
o potencjalnym przeznaczeniu na powierzchnie dotykowe w jednostkach ochrony zdrowia, w od-
niesieniu do réznych szczepdw bakterii z rodzaju Acinetobacter wyizolowanych od pacjentéw badz
ze $rodowiska polskich szpitali.

Materiati metoda

Badania wykonano wykorzystujac zmodyfikowane zalecenia tzw. normy japonskiej. Badania
wykonano dla mosigdzu, brazu cynowego, nowego srebra, miedzi oraz stali nierdzewnej (kontrola
ujemna). Wybrane szczepy Acinetobacter spp. réznity sie profilem lekoopornosci i potencjatem
biofilmotwoérczym. Dla oceny wtasciwosci przeciwbakteryjnych stopéw miedzi przyjeto
nastepujace kryteria: redukcja gestosci zawiesiny bakteryjnej w granicach 2 - 3 log: powyzej 3 log:
dziatanie bakteriobdjcze.

Wyniki

Dla testowanych stopow miedzi stwierdzono dziatanie bakteriobdjcze po czasie od 240 do 300 min
(w zaleznosci od stopu), a miedzi po czasie 180 min. Nie stwierdzono bakteriobdjczych badz -
statycznych wtasciwosci dla stali nierdzewnej. Nie stwierdzono istotnych réznic pomiedzy
wrazliwoscia nabadane materiaty pomiedzy poszczegélnymiszczepami.

Whioski

Powierzchnie dotykowe wykonane ze stopéw miedzi mogg przyczyni¢ sie do eliminacji bakterii
zrodzaju Acinetobacter ze Srodowiska szpitalnego.

Praca powstata w ramach realizacji projektu finansowanego przez Narodowe Centrum Badan
iRozwojunr PBS3/A9/32/2015.

VI-99

MECHANICZNE MIKRO'O'BROBKA POWIERZCHNI STOPOW
MIEDZI A SKUTECZNOSC ICH RZECIWDROBNOUSTROJOWEGO
DZIALANIA

RézanskaA.',Chmielarczyk A.', Romaniszyn D.", Bulanda M.", Walkowicz M.},
OsuchP.?,Knych T.

' Katedra Mikrobiologii CM UJ, Polska

*WydziatMetali Niezelaznych, Akademia Gérniczo-Hutnicza, Polska

Stowa kluczowe: zakazenia szpitalne, zwigzki przeciwdrobnoustrojowe
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Wstep

Zastosowanie materiatéw o wtasciwosciach przeciwdrobnoustrojowych na powierzchnie doty-
kowe oddziatéw szpitalnych stanowi uzupetnienie tradycyjnych metod dezynfekcji. Celem
niniejszej pracy byta ocena wtasciwosci przeciwbakteryjnych wybranych stopéw miedzi poddanych
mechanicznej obréobce modyfikujacejich mikrostrukture powierzchniows,

Materiati metoda

Badania wykonano dla stopéw: Cuzn37, CuSn6, CuNi18Zn24 oraz miedzi—kazdy materiatw szesciu
wariantach, réznigcych sie mikrostrukturg powierzchni. W badaniu wykorzystano szczepy z ga-
tunku Staphylococcus aures oraz Escherichia coli. Dla oceny wtasciwosci przeciwbakteryjnych
stop6ow miedzi przyjeto nastepujace kryteria: redukcja gestosci zawiesiny bakteryjnej w granicach
2-3log: dziatanie bakteriostatyczne; o 3 lub wiecejlog: dziatanie bakteriobdjcze.

Wyniki

Dla wszystkich przebadanych stopéw potwierdzono dziatanie bakteriobdjcze lub bakterio-
statyczne. Stwierdzono réznice w tempie i stopniu redukcji gestosci zawiesiny w zaleznosci od
sktadu stopu. Nie stwierdzono natomiast réznic w obrebie poszczegélnych stopéw, dla prébek
zréznicowanych pod wzgledem mikrostruktury powierzchni. Najsilniejsze wtasciwosci bakterio-
bdjcze stwierdzono dla miedzi oraz brgzu cynowego.

Whioski

Dtugotrwate uzytkowanie, w tym mikrouszkodzenia powierzchni stopéw miedzi, nie pogarsza ich
wtasciwosci przeciwdrobnoustrojowych.

Praca powstata w ramach realizacji projektu finansowanego przez Narodowe Centrum Badan i Ro-
zwoju nr PBS3/A9/32/2015.

VII-100
EPIDEMIOLOGIA ZAKAZEN GRZYBICZYCH CHORYCH
NAPOCHPLECZONYCHW IGICHP W LATACH 2007-2016

GarczewskaB.', Kantorska K.?, Maliszewska M.?, Augustynowicz-Kope¢E.?
' Zaktad Mikrobioloagii, Instytut Gruzlicy i Choréb Ptuc, Polska
? Zaktad Mikrobiolgii, Instytut Gruzlicy i Choréb Ptuc, Polska

Stowa kluczowe: mykologia

Wstep

Przewlekta obturacyjna choroba ptuc (POCHP) to choroba charakteryzujaca sie zmniejszeniem
przeptywu powietrza przez drogi oddechowe oraz nieprawidtowa odpowiedzia zapalna na czynniki
$rodowiska. W przebiegu choroby dochodzi do rozwoju nawracajacych i przewlektych infekgji
bakteryjnych oraz grzybiczych.

Cel

Okreslenie etiologii i czestosci wystepowania zakazen grzybiczych u pacjentéw z POCHP leczo-
nychw latach2007-2016.

Materiati metody

Analizie poddano wyniki badan 39 chorych (116 materiatdéw) z podejrzeniem zakazenia grzy-
biczego. Materiat posiewano na podtoze Sabourauda. Grzyby identyfikowano na podstawie cech
morfologicznych i biochemicznych. Wrazliwo$¢ oznaczono metoda E-testu, wyniki interpr-
etowanowg EUCAST.

Wyniki

Z 116 materiatéw wyizolowano 65 (56%) szczepéw grzybéw od 28 (74%) chorych. Wérdd droz-
dzakéw zidentyfikowano: C. albicans—41 szczepow (35,9%), C. tropicalis— 16 (14,0%), C. glabrata -
8 (7%) i inne. Wsrod 46 szczepéw plesni dominowat A. fumigatus — 25 (21,9%). Wszystkie szczepy
A.fumigatus byty wrazliwe naworykonazol, 1 szczep bytoporny naitrakonazol (MIC 1,5 mg/l).
Whioski

1. U chorych z POCHP z podejrzeniem infekcji grzybiczej najczesciej izolowano A. fumigatus
iC.albicans.

2.Wsrod 25 szczepdw A. fumigatus zarejestrowano 1 szczep zopornoscia naitrakonazol.
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VII-101

CZESTOSC WYKRYWANIA ROZPUSZCZALNYCH ANTYGENOW
CANDIDA SPP. | ASPERGILLUS SPP. METODAMI )
SEROLOGICZNYMI W PLYNACH USTROJOWYCH PACJENTOW
SZPITALA KLINICZNEGO W WARSZAWIE

JarzynkaS.', Przybylski M.’, Sulowska A.?, Dziecigtkowski T.?, Oledzka G.", Wréblewska M.”
' Zaktad Biologii Medycznej, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska
?Zaktad Mikrobiologii, Samodzielny Publiczny Centralny Szpital Kliniczny w Warszawie, Polska

Stowa kluczowe: mykologia, diagnostyka zakazen

Wstep

Diagnostyka inwazyjnych zakazen grzybiczych obejmuje badania serologiczne, pozwalajace na
szybkie wdrozenie leczenia przeciwgrzybiczego. Celem pracy byto okreslenie czestosci wy-
krywania rozpuszczalnych antygenéw grzybéw Candida spp. i Aspergillus spp. w préobkach klini-
cznych, pobranych od pacjentéw Samodzielnego Publicznego Centralnego Szpitala Klinicznego
(SP CSK) w Warszawie w latach 2010-2016 oraz okreslenie grup chorych narazonych na inwazyjne
zakazenia grzybicze.

Materiati metody

Badaniom serologicznym poddano 17418 probek surowicy krwi i ptynu z poptuczyn oskrzelowo-
pecherzykowych (BALF), pobranych od 4693 pacjentéw. Antygeny oznaczono przy uzyciu testow
immunoenzymatycznych PlateliaCandida Ag Plus i PlateliaAspergillus Ag (Bio-Rad), zgodnie z za-
leceniamiproducenta.

Wyniki

Zaobserwowano systematyczny wzrost liczby oznaczen antygendéw grzybiczych, od 1311 badan
w2010r.do 3196 w2016 r. Antygeny Candida spp. wykryto ogétem w 206 préobkach surowicy krwi,
antygeny Aspergillus spp. w 703 prébkach surowicy krwi oraz 20 prébkach BALF. Najwiecej badan
wykonano u pacjentéw Kliniki Hematologii, Onkologiii Chorob Wewnetrznych- 12614 (72,4%).
Whioski

Wiekszo$¢ dodatnich prébek krwi na obecnos¢ galaktomannanu (86,8%) pochodzita od pacjentéw
onko-hematologicznych, co wskazuje gtéwng grupe wysokiego ryzyka zakazen inwazyjnych
Aspergillus spp. Drugg istotng grupe ryzyka infekcji grzybiczych stanowili biorcy przeszczepéw
narzadow unaczynionych (8,3%).

VII-102
CHARAKTERYSTYKA GRZYBOW DROZDZOPODOBNYCH

ZKOMPLEKSU CANDIDA PARAPSILOSIS

Swoboda-KopeéE.", Gotas-Pradzyinska M., PiskorskaK.', Sikora M.
'Katedraizaktad Mikrobiologii Lekarskiej, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska
?Zaktad Mikrobiologii Stomatologicznej, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska

Stowa kluczowe: mykologia, diagnostyka zakazen

Gatunek Candida parapsilosis przy uzyciu metod biologii molekularnej zostat podzielony na trzy
grupy. Analiza sekwencji tych grup wykazata znaczace réznice pozwalajgce na wydzielenie 3 blisko
spokrewnionych gatunkéw: C. parapsilosis sensustricto, C. orthopsilosisi C. metapsilosis.

Celem pracy byta izolacja i identyfikacja gatunkéw kompleksu C. parapsilosis oraz ocena ich wy-
branych cech fenotypowych ilekowrazliwosci.

Identyfikacje gatunkéw przeprowadzono metoda spektrometrii masowej. Izolaty poddano
badaniom enzymatycznym. Wytwarzanie biofilmu oszacowano spektrofotometrycznie. Okreslo-
no morfotypy kolonii. Wykonano badanie wrazliwos$ci na antymikotyki.

W grupie 171 szczepéw z kompleksu zidentyfikowano 9 C. metapsilosisi4 C. orthopsilosis. Szczepy
gatunkéw C. metapsilosisi C. orthopsilosis wystepowaty wytacznie w Formie morfotypu gtadkiego.
Najwyzsza aktywnoscig enzymatyczng charakteryzowaty sie szczepy C. parapsilosis sensu stricto.
Szczepy C. orthopsilosis cechowata petna wrazliwos$¢ na badane antymikotyki. W obrebie C. pa-
rapsilosis sensu stricto i C. metapsilosis zaobserwowano zréznicowana lekowrazliwo$¢. Brak
zdolnosci tworzenia biofilmuin vitro wykazywato 77.8% szczepéw C. metapsilosis.

Whioski:

1. W obrebie kompleksu C. parapsilosis szczepy gatunku C. parapsilosis sensu stricto stanowity
93%, C. metapsilosis 5%, C. orthopsilosis 2%

2.Najwieksze zréznicowanie profiliopornosci wykazano w grupie azoli
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VII-103

ANALIZA WYNIKOW POSIEWOW MATERIALOW ZE ZMIAN
NA SKORZE | PAZNOKCIACH OD PACJENTOW
DIAGNOZOWANYCH W PRACOWNI MIKOLOGII IGICHP

W LATACH 2014-2015

Kantorska K., Garczewska B., Maliszewska M., Augustynowicz-Kope¢E.
Zaktad Mikrobiologii, Instytut Gruzlicy i Chordb Ptuc, Polska

Stowa kluczowe: mykologia

Powierzchowne infekcje grzybicze stanowia powazny problem terapeutyczny i spoteczny.
Sledzenie zmiennoéci czynnikéw etiologicznych i lokalizacji zakazenia ma duze znaczenie w po-
dejmowaniu leczenia.

CEL

Okreslenie czestosci wystepowania grzybow wywotujacych grzybice powierzchowne u pacjentow
zgtaszajacych sie do Pracowni Mikologii.

MATERIALIMETODY

Badaniami objeto 549 pacjentéw z podejrzeniem o grzybice (606 materiatow). Materiat pobierano
z miejsc chorobowo zmienionych paznokci, skéry gtadkiej i skéry owtosionej gtowy. Z materiatu
wykonywano preparat bezposredni oraz posiew. Identyfikacji szczepéw dokonywano na pod-
stawie cech morfologicznychibiochemicznych.

WYNIKI

Z 606 materiatéw wynik dodatni uzyskano w 215 przypadkach (35,5%). Z 215 szczep6w grzybdéw
52% stanowity dermatofity, 39% grzyby drozdzopodobne, a 9% plesnie. Najczesciej wystepujacym
dermatofitem byt T. mentagrophytes (97 przypadkéw — 45%). W grupie grzybéw drozdzopo-
dobnych najczesciejizolowano C. parapsilosis (27%).

WNIOSKI

1. Badanie kliniczne i mikologiczne powinno by¢ podstawg rozpoznania grzybicy skory i jej wy-
tworoéw.

2.Najczestsza przyczyna zmian na skorze w analizowanej grupie badanych byt T. mentagrophytes.
3.Wsréd grzybéw drozdzopodobnych dominujacym gatunkiem byta C. parapsilosis.

VII-104
ASPERGILLUS FUMIGATUS JAKO CZYNNIK ETIOLOGICZNY
OWRZODZENIA ROGOWKI

Swoboda-Kope¢E.', Piskorska K.?, Stelmach E.?, Sikora M.}, Udziela M.?
'Katedraizaktad Mikrobiologii Lekarskiej, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska
?Samodzielny Publiczny Kliniczny Szpital Okulistyczny, Polska

® Zaktad Mikrobiologii Lekarskiej, Szpital Kliniczny Dziecigtka Jezus, Polska

Stowa kluczowe: mykologia, diagnostyka zakazen

Zakazenie o etiologii Aspergillus spp. najczesciej dotyczy uktadu oddechowego, w tym ptuc, zatok
obocznych nosa oraz ucha srodkowego. Niejednokrotnie infekcja lokalizowaé moze sie w innych
narzadach np. w gatce ocznej. Celem pracy byto ustalenie czynnika etiologicznego zakazenia
u pacjentazowrzodzeniem rogéwki.

Od pacjenta pobrano zeskrobiny z rogéwki oka prawego. Materiat posiano na ptynne podtoze BHI.
Po kilku dniach inkubacji uzyskano wzrost patogenu. Na podstawie cech morfologicznych
wyhodowanego mikroorganizmu ustalono obecnos¢ grzyba plesniowego. Hodowle przesiano na
podtoze Sabouraud z dodatkiem chloramfenikolu. Posiew inkubowano w 30°C przez 48 godzin.
Identyfikacja gatunkowa otrzymanych kolonii drobnoustroju zostata przeprowadzona na pod-
stawie cech morfologicznych hodowli oraz preparatu mikroskopowego. Wykonano réwniez
badanie wrazliwosciizolatu naworykonazol.

Na podstawie obserwacji cech morfologicznych kolonii oraz obrazu uzyskanego w preparatach
mikroskopowych ustalono, ze czynnikiem zakazenia jest Aspergillus fumigatus. Szczep byt wraz-
liwy naworykonazol (MIC=0,094).

Whnioski:

Potwierdzono czynnik etiologiczny zakazenia u pacjenta zowrzodzeniem rogéwki

Wyizolowany szczep A. fumigatus byt wrazliwy na worykonazol
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VII-105
AKTYWNoé(; ENZYMATYCZNA PLESNIIZOLOWANYCH
ZPRZYPADKOW GRZYBIC PAZNOKCI

Krzysciak P.', Biedrzyhska P.”
' Zaktad Mykologii Katedra Mikrobiologii, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska
?Kierunek Biotechnologia, Uniwersytet Rolniczy, Polska

Stowa kluczowe: mykologia

Grzybica paznokci w znaczacy sposob oddziatujgca na zdrowie pacjentéw. Stanowi ok. 50% scho-
rzen paznokci, z czego plesnice stanowig 2-5%. Gatunki wywotujace plesnice s3 réwniez
saprofitamii mogg by¢ mylnie uznawane za patogenne.

Przestanka do podjecia badan jest teza, ze izolaty bedace pierwotnymi patogenami majg inny profil
enzymatyczny od szczepow bedacych wtérnymikolonizatorami.

W badaniach wykorzystano 21 szczepdw plesni (gtéwnie Aspergillus i Scopulariopsis) oraz szczepy
kontrolne (C. albicans ATCC 90028 i Trichophyton mentagrophytes ). Aktywnos$¢ enzymow ozna-
czono na podtozach statych: z albuming bydleca - proteinaza kwasna, z zéttkeim jaja - fosfolipaza,
Tweenem - lipaza, skrobig - amylaza. Ponadto oceniono wzrost grzybéw na podtozu ze zmielonymi
paznokciamiludzkimi.

Aktywno$¢ proteolityczng wykazywata wiekszos$¢ szcepdw Scopulariopsis, natomiast nie stwier-
dzono jej u A. flavus. Plesnie z gatunku A. flavus wykazuja natomiast wysoka aktywnos¢ fos-
folipolityczng. Wysoka aktywnoscia amylolityczng cechowaty sie szczepy Aspergillus sydowii,
Aspergillus triciti.

Uzyskane wyniki wskazujg na pewne zaleznosci mogace wskazywac, ze plesnie odpowiedzialne
za grzybice paznokci majg okreslone profile enzymatyczne, ale wymagajg weryfikacji na wiekszej
liczbie szczepdw pochodzacych z potwierdzonych przypadkéw plesnic.

VII-106
SCREENING AKTYWNOSCI KERATYNOLITYCZNEJ BYDLECYCH
SZCZEPOW TRICHOPHYTON VERRUCOSUM

Gnat S.", Nowakiewicz A.", tagowski D.", Trocianczyk A.', Zieba P.?

' Zaktad Mikrobioogii Weterynaryjnej, Wydziat Medycyny Weterynaryjnej,
Uniwersytet Przyrodniczy w Lublinie, Polska

? Zaktad Higieny Weterynaryjnej w Lublinie, Polska

Stowa kluczowe: mykologia, choroby zakazne, epidemiologia zakazen i zarazen

Enzymy dermatofitéw budza zainteresowanie w aspekcie ich roli w patogenezie grzybic skornych.
Dermatofity, a wéréd nich Trichophyton verrucosum, atakujg przede wszystkim powierzchniowe
zrogowaciate warstwy skoéry, wtosy, rzadziej paznokcie i pazury. Keratynazy dermatofitow
pozwalaja czerpa¢ substancje odzywcze z keratyny atakowanych tkanek. Istnieje przy tym
bezposrednia zalezno$¢ miedzy aktywnoscig keratynolityczng a intensywnoscia i przebiegiem
procesu chorobowego. Wykazano, ze podczas infekcji T. mentagrophytes szczepy o wysokiej
aktywnosci keratynolitycznej indukowaty grzybice krétkotrwata, lecz o ostrym przebiegu.
Podobnie w przypadku T. rubrum zdolnos$¢ wydzielania keratynaz posiadaty jedynie te szczepy,
ktére izolowano od pacjentéw z ostrym przebiegiem choroby. Podobnych wynikéw badan nie ma
dla T. verrucosum. Celem badan byto okreslenie aktywnosci keratynolitycznej terenowych
szczepow T. verrucosum izolowanych od bydta. Badaniom zostato poddanych 21 izolatow
pozyskanych zréznych gospodarstw, w ktérych notowano przypadki dermatomikoz, a takze szczep
wzorcowy T. verrucosum CBS 365.63. Wykonano 60-dniowg, fenotypowg obserwacje zmian
degeneracyjnych wtoséw $winki morskiej, bydlecych, konskich, owczych, kurzych, psich, kocich
oraz ludzkich w hodowli ptynnej w podtozu Czapka. Analiza in vitro ujawnita zréznicowany czas
indukgji oraz intensywnos¢ zmian we wtosach. Wykazano ponadto odmienny zakres aktywnosci
keratynolitycznejwobecwtoséw réznych gatunkéw zwierzati cztowieka.



MYKOLOGIA

MYKOLOGIA

90 KONFERENCJANAUKOWA | PTM wczoraj - dzié - jutro

lat  Polskiego Towarzystwa Mikrobiologow Krakow 22-23.009.

VII-107
AKTYWNOSC PRZECIWGRZYBICZA IN VITRO AMOROLFINY
W STOSUNKU DO SCOPULARIOPSIS BREVICAULIS

Skéra M., Talaga-Cwiertnia K., Krzyéciak P.
Zaktad Mykologii, Katedra Mikrobiologii, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

Stowa kluczowe: mykologia, zwigzki przeciwdrobnoustrojowe

Scopulariopsis brevicaulis jest jednym z najczesciej identyfikowanych czynnikdw etiologicznych
plesnicy paznokci. Uchodzi za gatunek wielolekooporny, dlatego tez efekty terapeutyczne tych
zakazerh moga by¢ niezadowalajace.

W niniejszym projekcie wykonano oznaczenia in vitro aktywnosci przeciwgrzybiczej amorolfiny
(AMO) w stosunku do S. brevicaulis w poréwnaniu do trzech innych antymykotykéw wykorzysty-
wanych rowniez w terapii grzybicy paznokci: itrakonazolu (ITC), terbinafiny (TRB) i cyklopiroksu
(CIC). Badania wykonano na 49 szczepach izolowanych z paznokci i skéry, w oparciu o procedure
M38-A2 opracowang przez CLSI.

Uzyskano nastepujace zakresy wartosci MIC: AMO 0,0625-1 pug/ml, ITC 1->16 ug/ml, TRB 0,5-8
pg/ml, CIC 1-2 ug/ml. MIC,, i MIC,, wyniosty odpowiednio: 0,0625 ug/mldla AMO, >16 ug/mldlaITC,
2 ug/mli4 pg/mldlaTRB, 2 pg/mldlaCIC.

Uzyskane wyniki wskazuja, ze amorolfina wykazuje dobra aktywnos¢ przeciwgrzybicza in vitro
w stosunku do S. brevicaulis, wyzsza niz itrakonazol, terbinafina i cyklopiroks. Zastosowanie tego
leku i jego skutecznosc¢ in vivo moga by¢ jednak ograniczone ze wzgledu na sposéb podania leku -
lek dostepny jest bowiem jedynie w postaci do podania miejscowego na ptytke paznokciowa.
Wsrdd przebadanych lekéw, dla ktérych dostepne sg preparaty w postaci doustnej, terbinafina ma
zdecydowanie wieksze dziatanie przeciwgrzybicze in vitro w stosunku do S. brevicaulis niz
itrakonazol.

VII-108
ZMIANY W GRZYBNI ASPERGILLUS NIGER PO DZIALANIU
N,N-BIS(3-AMINOPROPYLO)DODECYLOAMINY

Kozirég A.", BryckiB.’, Michlewskas.’

' Instytut Technologii Fermentacji i Mikrobiologii, Wydziat Biotechnologii i NAuk o Zywnoéci,
Politechnika tédzka, Polska

? Pracownia Chemii Mikrobiocydéw, Wydziat Chemii, Uniwersytet im. A.Mickiewicza
w Poznaniu, Polska

* Pracownia Obrazowania Mikroskopowego i Specjalistycznych Technik Biologicznych,
Wydziat Biologii i Ochrony Srodowiska, Uniwersytet +édzki, Polska

Stowa kluczowe: mykologia, zwigzki przeciwdrobnoustrojowe

N,N-bis(3-aminopropylo)dodecyloamina nalezy do grupy triamin, ktére moga by¢ wykorzys-
tywane jako substancje biobdjcze. Niszcza one konidia i grzybnie — podstawowe formy mor-
fologiczne plesni. Celem pracy byta ocena dziatania APDA w stezeniach MIC (0,1%) i sub-MIC
(0,05%) w stosunku do grzybni (jej suchej masy, ergosterolu i zmian w ultrastrukturze) szczepu
Aspergillus niger tOCK 0439. Na podstawie badan stwierdzono, ze grzybnia w kontakcie z APDA
w stezeniu 0,05% przez pierwsze 4h adaptowata sie do warunkéw srodowiska. Nie odnotowano
przyrostu biomasy, zaktécenia wystepowaty w syntezie ergosterolu. W ultrastrukturze grzybni
obserwowano zniszczenie protoplastu i zmiany morfologii mitochondriéw. Po 24h ultrastruktura
grzybni odbudowata sie, zaobserwowano wzrost biomasy i wzmozenie produkcji ergosterolu.
Triamina w stezeniu 0,1% powodowata stopniowe zahamowanie rozwoju grzybni. W miare uptywu
czasu kontaktu APDA z grzybniag biomasa malata, a stezenie ergosterolu pozostat na wysokim
poziomie. Obserwacje ultrastruktury grzybni wykazaty, ze po 24h dziatania APDA w stezeniu 0,1%
komorki sktadaty sie z pozostatosci btoniastych struktur, ktére mogty by¢ zrédtem ergosterolu, co
moze ttumaczyc¢ jego wysoki poziom w suchej masie grzybni. Ten sktadnik bton komérkowych nie
ulegt rozktadowi w trakcie dziatania triaminy. Stwierdzono, ze zmiany zachodzace w grzybni po
dziataniu zwiazkéw biobdjczych to ztozony proces, w ktérym sucha masaiergosterol nie zawsze sg
wyznacznikamijej rozwoju.
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VIII-109
KORONAWIRUSY SARS-COV | MERS-COV WSPOLCZESNE
ZAGROZENIE EPIDEMIOLOGICZNE

Stopnicka K., Walter de Walthoffen S.’
' Katedra i Zaktad Mikrobiologii Lekarskiej, | Wydziat Lekarski Warszawskiego
Uniwersytetu Medycznego, Polska

Stowa kluczowe: wirusologia, choroby zakazne, epidemiologia zakazen i zarazen

Koronawirusy ludzkie (HCoV) najczesciej powodujg zakazenia uktadu oddechowego. Endemiczne
gatunki: HCoV-NL63, HCoV-229E (zaliczanych do alfakoronawiruséw) i HCoV-OC43, HCoV-HKU1
(zaliczanych do betakoronawiruséw) zwiagzane sg raczej z tagodnymi, samoograniczajacymi sie
chorobami uktadu oddechowego. Betakoronawirusy: SARS-CoV i MERS-CoV, w wiekszosci przy-
padkéw moga powodowac powazne i zagrazajace zyciu zakazenia dolnych drég oddechowych
w tym ciezkie uszkodzenie ptuc (ALI) i zesp6t ostrej niewydolnosci oddechowej (ARDS).

tatwosc z jaka wirusy SARS i MERS przekroczyty bariere gatunkowa zwieksza prawdopodo-
bienstwo ze epidemie bedg sie pojawiac i rozprzestrzeniaé. Cho¢ liczba przypadkéw $miertelnych
MERS-CoV jest wysoka to zdolnosci transmisji wydaje sie by¢ znikoma. Mediana wieku pacjentéw
zakazonych SARS-CoV i MERS-CoV jest rézna. MERS-CoV powoduje zakazania u mezczyzn
w $rednim wieku, natomiast SARS-CoV u o0séb starszych. Ogdlny wskaznik $miertelnosci dla
zakazen MERS-CoV (40%) jest wiekszy niz dla SARS-CoV (10%). Zakazenia SARS-CoV i MERS-CoV
stanowia powazny problem dla zdrowia publicznego dlatego wazne jest ciggte monitorowanie
ognisk epidemiologicznych. Szybka diagnostyka i skuteczna terapia antywirusowa moze pozwoli¢
na skuteczne zapobiegnie rozprzestrzenianiu sie zakazen. Niezbedna jest réwniez prewencja
i edukacja, szczegélnie pracownikdw stuzby zdrowia, ale i 0séb przebywajacych lub wyjezdzajacych
natereny gdzie wystepujg ogniska epidemiologiczne.

VII-110

WSPOLZAKAZENIA HERPESWIRUSAMI PO ALLOGENICZNYM
PRZESZCZEPIENIU KOMOREK HEMATOPOETYCZNYCH
(ALLO-HSCT)

ZawilifskaB.', Pigtkowska-Jakubas B.?, Szostek S.', Kope¢ J.", Malska-Wozniak A.",
Kosz-Vnenchak M.’

' Zaktad Wirusologii, Katedra Mikrobiologii UJ CM, Polska

?KatedraiKlinika Hematologii UJ CM, Polska

Stowa kluczowe: wirusologia

Celem pracy byta ocena wzajemnych oddziatywan pomiedzy CMV a wybranymi limfotropowymi
herpeswirusami (EBV-1/2, HHV-6A/6BiHHV-7) u pacjentéw leczonych allo-HSCT.

Obserwacje prowadzono u 55 biorcéw, badanych wielokrotnie ($r.1-2/mies.) w ciggu 6-35 mies. po
allo-HSCT. W oznaczeniach korzystano z DNA izolowanego z 1 mln. leukocytéw krwi obwodowe;j.
W prébkach pozytywnych okreslano poziom wirusowego load (z wyjatkiem HHV-7). W materiatach
z potwierdzonym EBV oznaczano specyficzne transkrypty réznicujgce produktywng i latentng in-
fekcje.

Zakazenia CMV i EBV-1 wystapity u badanych pacjentéw z podobng czestoscia (63,6%), rzadziej
HHV-6B (49%) i HHV-7 (45%). Nie wykrywano EBV-2 i HHV-6A. Load DNA CMV wynosit 0,48-4,54
log, HHV-6B byt duzo nizszy (0,3-2,28 log). DNA EBV-1 byt w zakresie 3,3-5,3 log, ale wykrywane
transkrypty $wiadczyty jedynie o produktywnej infekcji. Zakazenia mieszane, bedace wynikiem
ujawniania sie poszczegélnych herpeswiruséw w réznym czasie po transplantacji, rozpoznano
u wiekszosci 0oséb (70%). Wystepowaty one znamiennie czesciej u 0séb z replikujgcym CMV niz
w grupie bez replikacji i dotyczyty odpowiednio 91% i 30% biorcow. Zakazenia HHV-7 dominowaty
u biorcéw z chronicznym/nawrotowym zakazeniem CMV w przeciwienstwie do biorcow bez CMV
lub tylko pojedynczym incydentem. Pojawienie sie CMV byto czesto poprzedzone innym
herpeswirusem. Przeprowadzona analiza moze sugerowa¢ bezposredni lub posredni udziat
limfotropowych herpeswiruséw winicjacji replikacji CMV.
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VIIF111

MIEJSCA PRZERWANIA SEKWENCJI GENOW E1 | E2
PAPILLOMAWIRUSA TYPU 16 U KOBIET

ZE SRODNABLONKOWA NEOPLAZJA (LSIL) | RAKIEM
SZYJKI MACICY

Szostek S.', Zawilinska B.', Kope¢ J.", Klimek M.?, Kosz-Vnenchak M.’

! Zaktad Wirusologii Katedra Mikrobiologii Collegium Medicum, Uniwersytet Jagiellorski, Polska
?Klinika Ginekologii Onkologicznej, Centrum Onkologii, Instytut im. M. Sktodowskiej-Curie,
Oddziat w Krakowie, Polska

Stowa kluczowe: wirusologia

WSTEP

Integracja DNA HPV-16 z genomem komorki gospodarza zwigzana jest z rozerwaniem/delecjq
wirusowej sekwencji E2 lub E1, co wptywa na niekontrolowanga ekspresje wirusowych onkoprotein
E6/E7,zwigzanych z transformacja nowotworowa szyjki macicy.

CEL

Wykrycie miejsc przerwania sekwencji wirusowych genéw E1i E2 HPV16 w komérkach raka szyjki
macicy (Ca) isrédnabtonkowej neoplazji matego stopnia (LSIL).

MATERIAL I METODY

Badania przeprowadzono u 26 kobiet z infekcjg HPV-16 (test INNO-LiPA Genotyping), z roz-
poznaniem Ca (n=11) i LSIL (n=15). Catkowite sekwencje E1 i E2 amplifikowano fragmentami
odpowiednio przy pomocy 2 i 4 par specyficznych starteréw (overlapping primer sets). Polimorfizm
genu E1 i E2 identyfikowano metoda sekwencjonowania. Wyniki poréwnywano z sekwencja
prototypowg (GenBank no.K02718).

WYNIKI

W grupie kobiet z LSIL przerwanie sekwencjigenu E1 lub E2 HPV16 wystapito z podobnga czestoscia
(13%), natomiast u 46% badanych wykrywano uszkodzenia w obu genach jednoczesnie.
W 4 przypadkach nie wykazano zadnych uszkodzen . W raku szyjki macicy dominowato przerwanie
sekwencji E2. Miejscem najczesciej wystepujacych uszkodzen tej sekwencji byt region zawiasowy
E2, zlokalizowany pomiedzy nukleotydami3172i3649.

WNIOSEK

Wstepne badania sugeruja, ze miejsce przerwania sekwencji E2 moze by¢ czynnikiem rokowniczym
raka szyjki macicy.

VIII-112

OCENA WPLYWU TOKSYN BAKTERYJNYCH (LPS, SEA)
ORAZ WIRUSA HPIV 3 NA UWALNIANIE KATELICYDYNY LL-37
PRZEZ LIMFOCYTY KRWI OBWODOWEJ CZLtOWIEKA

Michalak A.', Kubicka- Sierszef A%, Brauncajs M.', Konieczka M.", Grzegorczyk J.’

'Uniwersytet Medyczny w todzi Zaktad Mikrobiologiii Laboratoryjnwj Immunologii
Medycznej, Polska

?UniwersytetMedyczny wtodzi, Studium Doktoranckie, Polska

Stowa kluczowe: wirusologia, mikrobiologia Srodowiska, zwigzki przeciwdrobnoustrojowe

Wstep

Katelicydyna LL-37 jest biatkiem o wtasciwosciach przeciw mikrobowych oraz regulujacych funkcje
komoarek - w tym limfocytéw znajdujacych sie w krazeniu. Niewiele jest informacji na temat uwal-
niania tego biomarkera przez limfocyty poddane dziataniu toksyn bakteryjnych czy wirusa HPIV3.
Cel:

Ocena wpywu toksyn bakteryjnych (LPS, SEA) oraz wirusa HPIV3 na uwalnianie Katelicydyny LL-37
przezlimfocyty krwi obwodowej cztowieka.

Materiatyi metody

Komérki jednojadrowe (PBMC) izolowano z krwi obwodowej od 30 honorowych dawcéw krwi.
Limfocyty byty hodowane przez 48h w obecnosci LPS(1ug/ml), SEA(1ug/ml) oraz HPIV3 (MOI 0,1).

93
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Proby: kontrolng stanowity komoérki indukowane PHA(10ug/ml); spontaniczng komérki za-
wieszone w medium hodowlanym. Katelicydyne LL-37 oznaczano w nadsaczach metodg immuno-
enzymatyczng ELISA.

Wyniki

Wykazano istotny stystycznie wzrost stezenia Katelicydyny LL-37 w obecnosci PHA, LPS, SEA w od-
niesieniu do préby spontnicznej SP. Srednie wartoéci wynosity odpowiednio: PHA 7,75+0,88ng/ml
vs 6,04+0,70ng/mL (p<0,01); LPS 7,51+0,80ng/mlvs 6,04+0,70ng/ml (p<0,01); SEA 7,72+0,94ng/ml
vs 6,07+0,70ng/ml (p<0,01). Natomiast pod wptywem HPIV 3 uwalnianie byto poréwnywalne
dopréby spontanicznej.

Whniosek

Toksyny bakteryjne LPS, SEA a takze wirus HPIV3 w zréznicowany sposdb wptywaja na uwalnianie
Katelicydyny LL-37 co moze przetozy¢ sie na aktywacje limfocytow.

Praca wykonana w ramach projektu "Mtodzi Naukowcy" nr:502-03/1-137-02/502-14-219, 503/1-
137-02/503-11-002

VII-113
OKRESLENIE AKTYWNpéCI PRZECIWWIRUSOWEJ
WYBRANYCH ZWIAZKOW Z GRUPY ANTYOKSYDANTOW.

Biernat-Sudolska M.', Bilska-Wozniak A., Kleszcz E.', Kosz-Vnenchak M.
' Zaktad Wirusologii Katedra Mikrobiologii, UJ CM, Polska
? Katedra Biochemii Lekarskiej , UJ CM, Polska

Stowa kluczowe: wirusologia, zwigzki przeciwdrobnoustrojowe

Opracowanie nowych lekéw przeciwwirusowych stwarza wiele wyzwan. Leki takie muszg by¢
wysoce selektywne by ograniczy¢ toksyczny wptyw na komorkiw ktorych wirus sie replikuje.

Celem naszych badan byto okreslenie aktywnosci przeciwwirusowej 3 zwiazkow zarejestrowanych
i dopuszczonych do obrotu jako leki/suplementy o szerokim, korzystnym dziataniu na organizm
cztowieka:

Kwasu liponowego LA wykazujacego m.in. wtasciwos$ciimmunomodulacyjneiantynowotworowe
Kwasu 2-merkaptoetanosulfonowego Mesna stosowanego w leczeniu przeciwnowotworowym,
w chorobach drég oddechowychimoczowych

N acetylocysteiny NAC usprawniajacej czynno$¢ nabtonka drég oddechowych, wspomagajacej od-
ponos¢.

Badanie zostato przeprowadzone na modelu wirus HSV w linii komérkowej RK13. W badaniach
zastosowano szczep Mclntyre w mianie 10,100, 1000 TCID50

W pierwszym etapie okreslono najwyzsze nietoksyczne stezenie badanych zwigzkéw. Wynosito
ono dla LA 20ul/ml, MESNA 1200pul/ml, NAC 2500ul/ml. W badaniu aktywnosci przeciwwirusowej
oceniono bezposredni wptyw zwigzkéw na wirusa, wptyw na adsorpcje wirusa do komorki i na
kolejne etapy replikacji oraz okreslenie profilaktycznego dziatania zwigzkéw.

Zaden z badanych zwiazkéw nie zapobiegat wnikaniu wirusa do komérek i nie hamowt replikagji
wirusa Herpes. W przypadku NAC zauwazono jedynie korzystny wptyw zwigzku na morfologie
komorek linii RK13.

IX-114

OCENA WYSTEPOWANIA ZACHOROWAN NA MALARIE
W SZPITALU UNIWERSYTECKIM W KRAKOWIE

W LATACH 2008 - 2016

Kty$ A.", MastalskaK.'
' Zaktad Mikrobiologii, Szpital Uniwersyteckiw Krakowie, Polska

Stowa kluczowe: parazytologia, choroby zakazne

Pierwotniaki z rodzaju Plasmodium sp. wywotujg chorobe pasozytnicza zwang malariag (zimnicg).
W skali Swiatowej jest ona obok gruzlicy i zakazenia HIV najczestsza chorobga zakazng. Wektorem
przenoszenia sg samice komarow z rodzaju Anopheles. Sposréd ok. 150 gatunkéw Plasmodium
tylko 5 jest chorobotwoércza dla cztowieka: P. falciparum, P. vivax, P. ovale, P. malariae, P. knowlesi.
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Zwiekszajaca sie Swiadomos¢ zagrozeniem malarii wérdd turystéw przyczynia sie do wzrostu
badan wykonywanych w tym kierunku. W Szpitalu Uniwersyteckim (w latach 2008 — 2016) badania
prowadzono w oparciu o tzw.: ,ztoty standard” (badanie mikroskopowe cienkich rozmazéw
i ,grubej kropli” krwi wto$niczkowej petnej) orazod 2010 r. testimmunochromatograficzny. Wyniki
testu potwierdzano badaniem mikroskopowym.

W Polsce malaria objeta jest nadzorem sanitarno — epidemiologicznym. W latach 2008-2016 w SU,
wyniki dodatnie stanowity 10% wykonywanych badan w diagnostyce malarii, za wyjatkiem 2013 r.
kiedy potwierdzenie malarii dotyczyto az 28%. W 2016 r. najwieksza liczbe hospitalizacji
wynikajacej z zarazenia malarig stwierdzono w wojewddztwach: Matopolskim (9 przypadkéw),
Mazowieckim (7 przypadkéw) i Zachodniopomorskim (5 przypadkéw). Wszystkich dziewiec
przypadkéw odnotowanych w 2016 roku stwierdzono w SU w Krakowie. Najczesciej zawlekanymi
gatunkamiPlasmodium byty w kolejnosci: P. falciparum, P.vivax, P. ovale.

IX-115
NOWE SPOJRZENIENAPODZIAL TRICHOMONAS VAGINALIS

KochanP.", Pietrzyk A., Papir B.?, Bulanda M.}

' Katedra Mikrobiologii, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

?Katedra Mikrobiologii/Pracownia Parazytologii, Uniwersytet Jagielloniski Collegium
Medicum, Polska

*Kierownik Katedry Mikrobiologii, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

Stowa kluczowe: parazytologia

Wstep

Rzesistek pochwowy (Trichomonas vaginalis) to pierwotniak wywotujacy rzesistkowice.Choroby
przenoszone droga ptciowa (ChDP) s3 jednymi z najczestszych schorzen na $wiecie, wedtug
szacunkéw Swiatowej Organizacji Zdrowia (WHO), codziennie dochodzi do 1 miliona nowych
zakazen i zarazen. Pomimo dostepnego leczenia, w Swiatowym rankingu czestosci ChDP,
rzesistkowica klasyfikuje sie miejscu 4 z ponad 143 milionami 0oséb zarazonych, po HSV na miejscu
1. (>500 milionéw zakazonych), HPV na miejscu 2. (>290 milionéw) oraz HBV (>250 miliondw),
przescigajac chlamydie (ok.131 milionéw), rzezaczke (ok.78 milionéw), HIV (ok.36,7 miliona) i kite
(ok. 5,6 miliona). Celem pracy jest zrewidowanie dotychczasowej wiedzy na temat cyklu
replikacyjnego rzesistka pochwowego.

Materiati metody

W badaniu wykorzystano zaréwno szczep referencyjny Trichomonas vaginalis ATCC PRA-92 jak
i szczep pochodzacy z kolekcji Katedry Mikrobiologii UJCM. Po namnozeniu w 24h hodowli
Diamonda, rzesistek zostat poddany wnikliwej obserwacji oraz dokumentacji (zdjecia i filmy)
w mikroskopie $wietlnym (obiektywy 10-100x).

Wyniki

Dokonano obserwacji podziatéw komoérkowych,ktére odbiegajg od opiséw w literaturze nt. po-
dziatéw prostych. Ponadto zaobserwowano taczenie sie trofozoitéw miedzy soba.
Dyskusjaiwnioski

W literaturze sg nieliczne dane na temat taczenia sie komarek, a pomimo réznorodnosci szczepow,
niewiele nt. wymiany genetycznej. Nalezy zrewidowa¢ naszg wiedze nt. cyklu rozwojowego
Trichomonas vaginalis.

IX-116
ZARAZENIA GIARDIA LAMBLIA, CRYPTOSPORIDIUM PARVUM

| BLASTOCYSTIS HOMINIS U DZIECI.

Pietrzyk A.", Ponanta-Gawron K.”, Kochan P., Papir B.", Sroka-Oleksiak A.’,
FyderekK.’,Bulanda M.’

' Katedra Mikrobiologii/Pracownia Parazytologii, Uniwersytet JagielloAski

Collegium Medicum, Polska

*Klinika Pediatrii, Gastroenterologii i Zywienia, Uniwersytecki Szpital Dzieciecy w Krakowie, Polska
* Katedra Mikrobiologii, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

Stowa kluczowe: parazytologia
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Wprowadzenie

G.lamblia i C.parvum sg uwazane za jedne z czestszych przyczyn parazytoz jelita cienkiego u ludzi
powodowanych przez pierwotniaki. Powszechnie wystepujacym w $rodowisku drobnoustrojem,
przenoszonym wraz z zanieczyszczong zywoscig jest takze B.hominis, ktory bytuje w jelicie
grubym. Dzieci stanowig szczegdlna grupe ryzyka zarazenia pierwotniakiami jelitowymi, co wiaze
sie znie w petnisprawnym uktadem immunologicznym lub z brakiem nawykéw higienicznych.
Celem badan byta ocena czestosci wystepowania inwazji G.lamblia, C.parvum i B.hominis u dzieci
z ostrg i przewlekajaca sie biegunka.

Materiaty i metody

Materiat do badan stanowiaty prébli katu biegunkowego i uformowanego. Badaniami objeto grupe
110 dzieci do 16 roku zycia z biegunka, przewlekajacymi sie bélami brzucha i innymi do-
legliwosciami (wzdecia, zaparcia, nudnosci, wymioty, spadek masy ciata) leczonych w oddziale
szpitalnym o profilu gastroenterologicznym. W badniach diagnostycznych wykorzystano metode
immunoenzymatyczng,immunochromatograficzngi molekularna.

Wyniki

W grupie badanej stwierdzono obecnos$¢ G.lamblia u 3 dzieci, C.parvum u jednego dziecka
aB.hominis u 11 dzieci.

Whnioski

Uzyskane wyniki badan, prowadzonych réwnolegle za pomoca 3 réznych metod diagnostycznych
wykazaty, ze u matych dzieci do 7 roku zycia i u dzieci w wieku od 7 do 16 lat G.lamblia i C.parvum
i stanowia bardzo rzadka przyczyne biegunek i innych dolegliwosci ze strony przewodu
pokarmowego, rzadsza niz B.hominis.

X-117

CHARAKTERYSTYKA MYKOBIOMU JELITA GRUBEGO
U PACJENTOW Z CUKRZYCA PRZY UZYCIU TECHNIKI
SEKWENCJONOWANIA NOWEJ GENERACJI (NGS).

SalamonD.',Sroka- Oleksiak A.", Kapusta P.’, Szopa M.}, Bulanda M.",

Matecki M., Ludwig-Gatezowska A.?, Wotkow P.*, Gosiewski T.'

' Katedra Mikrobiologii, Wydziat Lekarski, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

?0érodek Genomiki Medycznej OMICRON, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

*Katedra Choréb Metabolicznych Wydziat Lekarski, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum,
Polska

Stowa kluczowe: mykologia, mikrobiom

Celem pracy byta ocena jakosciowa i ilosciowa flory grzybiczej jelita grubego pacjentéw z cukrzyca
przy uzyciu metody NGS.

Materiaty i metody

Z DNA izolowanego z prébek katu od pacjentéw z T1DM (n=16) i z T2DM (n=13) oraz od zdrowych
wolontariuszy (n=16) zsekwencjonowano metodg NGS (aparat MiSeq - Illumina) fragmenty ITS,
wchodzace w sktad rybosomalnego DNA grzybéw.

Wyniki

W 3 grupach badanych dominowaty grzyby nalezace do typdéw: Basidiomycota i Ascomycota;
odpowiednio: 89.7%, 82.8%, 89.3% oraz 3.4%, 15,0%, 8.3%. Statystycznie istotng réznice
wykazano dla Ascomycota miedzy grupa T1DM a T2DM (p=0.0004) i miedzy grupa kontrolna
a T2DM (p=0.02). Na poziomie rzedu istotng réznice wykazano miedzy T1DM a kontrolg dla m.in.
Cystofilobasidiales i Atheliales oraz miedzy T1DM a T2DM dla Saccharomycetes;o__unidentified
i Russulales. Na poziomie typu wykazano istotng dodatnia korelacje wzglednego odsetka
Ascomycota ze stezeniem tréjglicerydéw w grupie T2DM (p=0,04) oraz ujemng korelacje ze
stezeniem HDL w grupie kontrolnej (p=0,001). Podobne zaleznosci stwierdzono na poziomie
rzedu.

Whioski

Metoda NGS umozliwita wykrycie wielu jednostek taksonomicznych grzybéw, ktére nie poddajg sie
hodowli. Sktad grzybéw zasiedlajacych jelito grube pacjentéw rézni sie istotnie w grupie T1DM
i T2DM.Wydaje sie, ze istnieje zaleznos¢ miedzy sktadem mykobiomu a stezeniem lipidéw we krwi
0séb z grupy kontrolnej oraz T2DM. Badanie finansowane ze srodkéw NCN (SONATA, nr DEC-
2011/03/D/NZ5/00551).
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X-118

BADANIE MIKROBIOTY DWUNASTNICZEJ PACJENTOW

Z OTYLOSCIA 1 Z CUKRZYCA TYPU 2 (T2DM) Z ZASTOSO-
WANIEM SEKWENCJONOWANIA NOWEJ GENERACJI (NGS)

Sroka-Oleksiak A.", Salamon D.", Bulanda M.", Kapusta P.?, Ludwig-Gatezowska A.’,

Wotkow P, Gosiewski T.'

'Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum Wydziat Lekarski, Katedra Mikrobiologii, Polska

?Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum Wydziat Lekarski, O$rodek Genomiki
Medycznej—OMICRON, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, mikrobiom

Badanie mikrobioty jelitowej jest czesto prowadzone, szczegdlnie w przebiegu otytosci oraz cu-
krzycy T2DM. Dotychczasowe prace koncentruja sie na poznawaniu flory bakteryjnej, zasiedlajacej
dystalng czesé jelit, z pominieciem proksymalnej, w ktérej zachodzi wiekszos$¢ proceséw trawienia
iwchtaniania.

CEL PRACY: Kompleksowa analiza mikrobioty dwunastniczej pacjentéw z otytoscig oraz z T2DM
przy zastosowaniu NGS.

METODYKA: Materiatem badanym byty bioptaty dwunastnicze, pobrane za pomoca gastroskopu
oduczestnikéw badania:

-pacjentéw z otytoscia bez T2DM (n=17)

-pacjentéw z otytosciagi T2DM (n=22)

-zdrowych wolontariuszy bez T2DMi otytosci (n=27)

Z prébek izolowano bakteryjne DNA i przygotowywano do sekwencjonowania wedtug procedury
producenta.

WYNIKI: Dominujgce we wszystkich trzech grupach byty bakterie nalezace do typu Proteobacteria
(42,4%) oraz Firmicutes (36,1%). Réznice istotne wystepowaty pomiedzy grupa pacjentéw T2DM
i wolontariuszy, a pacjentami otytymi, jedynie w przypadku bakterii nalezacych do typu Actino-
bacteria (p=0,001). Z kolei na poziomie rodzaju w grupie pacjentéow otytych charakterystyczny
byt brak Bifidobacterium orazich znikomy odsetek (1%) w grupie pacjentéw z T2DM w poréwnaniu
do grupy kontrolnej (6%), (p=0,002).

WNIOSKI:

1. Charakterystyczna dla odcinka proksymalnego jelit jest dominacja bakterii nalezacych do rodza-
juProtobacteria.

2.W przebiegu zaréwno T2DM jaki otytosci wystepuje deficytilosciowy bifidobakterii.

X-119
MIKROFLORA POCHWY W CZASIE CIAiY
— CZY COS SIE ZMIENIA?

Sroka-Oleksiak A., Brzychczy-Wtoch M., Bulanda M., Gosiewski T.
Katedra Mikrobiologii UJ CM, Krakéw, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka, mikrobiom

Naturalna flora bakteryjna pochwy odpowiada za utrzymanie wtasciwego pH oraz stanowi bariere
ochronna. Zaburzenie rownowagi w jej sktadzie przyczynia sie do zmniejszenia udziatu gtéwnego
rodzaju Lactobacillus, co moze prowadzi¢ do rozwoju infekgjii komplikacji w trakcie cigzy.

Celem badan byta jakosciowa i iloSciowa analiza sktadu bakteryjnego pochwy pacjentek na po-
czatku kazdego ztrzech trymestréw cigzy.

METODYKA: Badaniem objeto 36 kobiet, od ktérych pobrano wymazy z pochwy w trakcie kolejnych
trymestréw cigzy. Z probek wyizolowano bakteryjne DNA, ktére nastepnie amplifikowano metoda
PCRiprzygotowywano do sekwencjonowaniazgodnie z protokotem producenta.

WYNIKI: W kazdym z trzech trymestréw dominujace byty bakterie nalezace do typu Firmicutes
(98,4%), w obrebie, ktérego zidentyfikowano 4 rodzaje: Lactobacillus (97,3%), Enterococcus
(0,1%), Streptococcus (0,7%), Megasphaera (0,2%). Pozostate typy: Actinobacteria, Bacteroidetes,
Proteobacteriastanowity Sladoweilosci (kolejno 1,1%,0,1%i0,4%).

WNIOSKI:

1. Zastosowanie metody NGS umozliwito uzyskanie profili bakteryjnych pochwy kobiet ciezarnych
na przestrzenikolejnych trymestrow.

2. Brak réznic istotnie statystycznych pomiedzy trymestrami oraz dominacja bakterii z rodzaju
Lactobacillus $wiadcza o zachowaniu réwnowagi bakteryjnejw czasie cigzy.

3. Sekwencjonowanie metagenomowe moze postuzy¢ w ginekologii do kontroli sktadu bakte-
ryjnego pochwy.

Badania finansowane ze $rodkéw UJCM: K/ZDS/007048
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X-120

ZMIANA MIKROBIOMU JELITOWEGO U DZIECI Z CHOROBA
LESNIOWSKIEGO | CROHNA POZOSTAJACYCH

NA WYLACZNYM LECZENIU ZYWIENIOWYM

Kowalska-DuplagaK.', Gosiewski T.?, Wedrychowicz A.", PieczarkowskiS.’,
Sroka-Oleksiak A.?, Wotkow P.’, Kapusta P.’, Ludwig-Gatezowska A.’, Fyderek K.
'Klinika Pediatrii, Gastroenterologiii Zywienia, Uniwersytet Jagiellonski Collegium
Medicum, Polska
?Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum Wydziat Lekarski, Katedra Mikrobiologii, Polska
* O$rodek Genomiki Medycznej OMICRON, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka, mikrobiom

W etiologii choroby Lesniowskiego i Crohna (CD) bierze sie pod uwage m.in. wptyw diety oraz
zmiany flory bakteryjnej. Czynniki te mogg odgrywac role zaréwno w inicjowaniu jak i wygaszaniu
procesu zapalnego. Celem badania byta ocena wptywu wytacznego zywienia enteralnego (EEN),
stosowanego w indukcji remisji na mikrobiom jelitowy dzieci z CD oraz poréwnanie mikrobiomu
pacjentéw z CD z florg jelitowg dziecizdrowych.

Badaniem objeto 22 dzieci z nowo rozpoznang CD oraz 13 dzieci z grupy kontrolnej. U pacjentéow
z CD probki stolca pobierano przed rozpoczeciem leczenia (CD-1), w trakcie EEN (CD-2) i po
rozszerzeniu diety (CD-3). U dzieci zdrowych pobierano jedna prébke stolca (K). Probki zostaty
poddane analizie metagenomicznejz zastosowaniem programu QIIME.

We wszystkich badanych grupach stwierdzono dominacje bakterii typu Firmicutes (CD-1: 63,3%,
CD-2: 57%, CD-3: 72,8%, K: 71,6%) i Actinobacteria (CD-1:21,9%, CD-2: 35,9%, CD-3: 20,9%,
K:22,9%). W trakcie EEN i po jego zakonczeniu wzrastata ilo$¢ Clostridium (odpowiednio: 29,7%,
39,3%, 49%) osiagajac poziom zblizony do grupy kontrolnej (64,1%) oraz spadata ilos¢ Bacilli
(27,3%, 11,6%, 17,3% vs. 4,3%). EEN powoduje zmniejszenie ilosci bakterii rodzaju Enterococcus
(14,5% vs 5,2%), ktore praktycznie nie wystepuja u dzieci zdrowych oraz wzrost Bifidobacterium
(z8%do11,3%vs. 16% w gr.K).

Wyniki badania wskazuja, ze EEN zmienia profil mikrobioty na wszystkich poziomach taksono-
micznych.

Finansowanie: K/ZDS/005790

X-121
WPLYW LECZENIA BIOLOGICZNEGO NA MIKROBIOM JELITA
W CHOROBIE LESNIOWSKIEGO-CROHNA

Fyderek K., Kowalska-DuplagaK.', Gosiewski T.’, Salamon D.?, Sroka-Oleksiak A%,
Wotkow P, Kapusta P, Ludwig-Gatezowska A.’
'Klinika Pediatrii, Gastroenterologiii Zywienia Wydziat Lekarski,
Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska
?Katedra Mikrobiologii, Wydziat Lekarski, Uniwersytet Jagiellorski Collegium Medicum, Polska
* O$rodek Genomiki Medycznej OMICRON, Uniwersytet Jagiellonski Collegium Medicum, Polska

Stowa kluczowe: mikrobiom

Jednym z mechanizméw wyzwalajacych objawy choroby Lesniowskiego-Crohna (CD) jest
zaburzenie mikrobiomu jelitowego. Najbardziej efektywnym sposobem leczenia ciezkich postaci
choroby jest terapia biologiczna anty TNF- a, ktéra powoduje wyciszanie stanu zapalnego $luzéwki
jelit. Interesujace jest czy leczenie infliksimabem, skutkujace wygojeniem $luzéwki jelit,
rownoczesnie przyczynia sie do normalizacji mikroflory przewodu pokarmowego dzieciz CD.
Celem badania byto poréwnanie mikrobiomu jelitowego pacjentéw przed rozpoczeciem terapii
biologicznej (TB-1) i po zakonczeniu leczenia indukcyjnego (TB-2) oraz poréwnanie mikrobiomu
pacjentéw z CD z florajelitowa dzieci zdrowych (K).

Badaniem objeto 8 dzieciz CD poddanych leczeniu anty TNF-ai 13 dzieciz grupy kontrolnej. Prébki
stolcazostaty poddane analizie metagenomicznejz zastosowaniem programu QIIME.

We wszystkich badanych grupach stwierdzono dominacje bakterii typu Firmicutes (TB-1: 57,4%,
TB-2:60%, K: 71,6%) i Actinobacteria (TB-1:37,39, TB-2: 35,5%, K: 22,9%). Leczenie biologiczne nie
wptywa na zmiane ilosci Clostridium, ktéra pozostaje mniejsza niz w grupie kontrolnej (40%
vs 64,1%). Powoduje natomiast wzrost Bifidobacterium (z 12,7 % do 24% vs. 16% w gr. K), a takze
zmniejszenie ilosci bakterii rodzaju Enterococcus (4,7% vs 1,2%), ktére praktycznie nie wystepuja
udziecizdrowych.

Wyniki badania wskazuja, ze leczenie infliksimabem zmienia liczebnos$¢ wybranych grup takso-
nomicznych.

Finansowanie: K/ZDS/005789
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X-122

IDENTYFIKACJA MICROBIOTA W ORGANIZMIE SZCZUROW
O OPTYMISTYCZNEJ LUB PESYMISTYCZNEJ
TENDENCYJNOSCI POZNAWCZEJ

Wojcik K., Kubera M., WitanaK.', Curzytek K.}, GilM.", Trojan E.>, Leja J.',

RygutaR.’, PotempaJ.'

' Zaktad Mikrobiologii WBBIB, Uniwersytet Jagiellonski, Polska

?Instytut Farmakologii PAN, Zaktad Endokrynologii Doéwiadczalnej, Polska

®Zaktad Endokrynologii Do$wiadczalnej, Instytut Farmakologii PAN, Polska

“Pracownia Neurobiologii Emocjii Proceséw Poznawczych, Zaktad Badarn Nowych Lekéw,
Instytut Farmakologii PAN, Polska

Stowa kluczowe: mikrobiom

Optymizm jest réznica miedzy oczekiwaniami, a rzeczywistoscia. Celem pracy byto zbadanie
wystepowania zaleznos$ci miedzy migracjg bakterii do tkanek zwierzat, a ich indeksem optymizmu.
Do badan uzyto samcow szczuréw. W testach interpretacji bodzca niejednoznacznego przypisano
kazdemu zwierzeciu tzw. indeks optymizmu, gdzie wartosci dodatnie charakteryzujg zwierzeta
cechujace sie wiekszym "optymizmem", a wartosci ujemne - zwierzeta o nastawieniu "pesymi-
stycznym". Zwierzeta podzielono na dwie grupy. Jedng grupe poddano stresowi przez unie-
ruchomienie przez 1 godz. przed dekapitacja. Druga grupa nie byta stresowana. Oznaczono
obecnos¢ bakterii w weztach chtonnych krezkowych, w $ledzionie i watrobie szczuréw metoda
hodowlang oraz za pomoca hybrydyzacji FISH. Bakterie identyfikowano metoda PCR oraz
spektrometrii MALDI-TOF. W weztach chtonnych zaréwno szczuréw stresowanych jak i nie
stresowanych wykryto zywe bakterie w ilosci od 0 do ok. 6,5x103 na 1 mg tkanki. Natomiast liczba
bakterii w Sledzionie i watrobie zwierzat stresowanych byta wyzsza niz u zwierzat nie poddanych
stresowi, a takze u zwierzat zakwalifikowanych jako "pesymisci" liczba bakterii dochodzita
u niektdrych stresowanych osobnikéw do znacznie wyzszych wartosci (ok.1,4 x 103), niz u zwierzat
Loptymistéw”. "Pesymizm", jak dowiodty nasze wcze$niejsze badania, zwiazany byt takze
ze znacznie wyzszg produkcja prozapalnych cytokin. Najwiecej bakterii wyizolowanych od ,,pesy-
mistow” nalezato do Lactobacillus.

X-123

ZASTOSOWANIE SEKWENCJONOWANIA METODA SANGERA
W IDENTYFIKACJI GATUNKOWEJ NAJWAZNIEJSZYCH
ELEMENTOW MIKROBIOMU

Piotrowska A., Brzychczy-Wtoch M., Bulanda M.
Krakoéw, Katedra Mikrobiologii UJ CM, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, mikrobiom, diagnostyka zakazen

Mikrobiom cztowieka stanowig liczne gatunkibakterii. Szybkaiprecyzyjnaidentyfikacja gatunkéw
jest kluczowa w podjeciu skutecznej antybakteryjnej terapii w przypadku wystapienia zakazenia.
Dostepne komercyjnie testy s czesto drogie i nie zawsze daja powtarzalne wyniki. Celem ni-
niejszego badania byta ocena skutecznosci sekwencjonowania metodg Sangera, przy uzyciu jednej
pary starteréw, doidentyfikacji gatunkowej wybranych sktadnikéw mikrobiomu cztowieka.
Badaniem objeto 28 szczepdw referencyjnych z kolekcji ATCC (American Type Culture Collection)
repezentujacych rézne gatunki, ktérych DNA wyizolowano przy pomocy komercyjnego zestawu.
Amplifikacji poddano fragment konserwatywnej sekwencji 16s rDNA przy uzyciu jednej pary
starteréw. Amplikon rozdzielono w wyniku elektroforezy, a nastepnie sekwencjonowano metoda
Sangera. Wygenerowany konsensus wprowadzano do bazy danych NCBI Blast w celu identyfikacji
gatunku. Badane sekwencje, ktérych podobienstwo do sekwencji wzorcowych, zamieszczonych
w bazie danych wynosito 298% identyfikowano do gatunku.

W badanej puli szczepéw 23 gatunki zostaty zidentyfikowane ze 100% podobienstwem. Jednak
pieciu z nich: Bificobacterium adolescentis (ATCC 20083), Bacteroides fragilis (ATCC 25285),
Clostridium perfringens (ATCC 3624), Clostridium difficile (ATCC 43593) i Prevotella bivia (ATCC
29303) nie zidentyfikowano poprawnie, co moze wynika¢ z btedéw podczas sekwencjonowania
iwymaga weryfikacji.
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X-124
PRODUKTY PROBIOTYCZNE-JOGURTY
CZY SUPLEMENTY DIETY?

Zawistowska-Rojek A.", Kociszewska A.", Zareba T.", TyskiS.?
' Zaktad Antybiotykéw i Mikrobiologii, Narodowy Instytut Lekéw, Polska
?Zaktad Antybiotykéw i Mikrobiologii, Narodowy Instytut Lekéw;
Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej, Warszawski Uniwersytet Medyczny, Polska

Stowa kluczowe: probiotyki

Bakterie probiotyczne z rodzaju Lactobacillus stosowane sg w produktach leczniczych, suple-
mentach diety, dietetycznych $rodkach spozywczych specjalnego przeznaczenia medycznego,
wyrobach medycznych, a takze w produktach spozywczych np.jogurtach.

Celem pracy byta ocena jakosci wybranych produktéw probiotycznych oraz analiza wybranych
wtasciwosci—izoantagonizm bakterii zrodzaju Lactobacillus oraz opornosé na zoté.
Przeprowadzono analize przezywalnosci bakterii w 15 produktach probiotycznych oraz w 8 jo-
gurtach. Antagonizm oznaczano metoda stupkowa, uzyto szczepéw wyizolowanych z preparatéow
probiotycznych (25) oraz z materiatu klinicznego (13). Wptyw zétci na wzrost bakterii oznaczano
mierzac przyrost absorbancjiw hodowlach na podtozu MRS i MRS z dodatkiem 0,3% zétci.
Wiekszos$¢ przebadanych produktéw zawiera liczbe bakterii nizsza niz deklarowana przez
producenta w okresie waznosci preparatu (11 z 15 produktéw probiotycznych i 4 z 8 jogurtow).
Produkty te nie posiadajg minimalnej dawki terapeutycznej, stosowanie ich np. w trakcie biegunki
czy antybiotykoterapii prawdopodobnie nie przyniesie oczekiwanych efektow. Wszystkie
przebadane szczepy wykazuja antagonizm wobec bakterii nalezacych do tego samego rodzaju,
powinno sie zatem oznaczy¢ izoantagonizm przed zastosowaniem w danym produkcie réznych
szczepéw, ponadto szczepy dobrze toleruja $rodowisko z dodatkiem 0,3% soli zétci.

X-125

WPLYW FERMENTACJI MLEKOWEJ NA ZAWARTOSC
BIOLOGICZNIE CZYNNEGO IZOMERU WITAMINY B8
W FERMENTOWANYCH MAKACH GRYCZANYCH

Majkowska A., Honke J.1, Zielinski H. .
Oddziat Nauk o Zywnosci, Instytut Rozrodu Zwierzat i Badan Zywnosci PAN, Polska

Stowa kluczowe: probiotyki, mikrobiologia zywnosci

Gryka jest jednym ze zrédet D-chiro-inozytolu (DCI). W diecie gryczanej obnizat poziomu glukozy
we krwi szczuréw. Fermentacja mak gryczanych przy uzyciu wyselekcjonowanych bakterii kwasu
mlekowego moze prowadzi¢ do zmian zawarto$ci tego zwigzku w makach.

Celem badan byto poznanie wptywu wybranych gatunkéw bakterii kwasu mlekowego (14 szcze-
pow z gatunkéw: L. acidophilus, L. casei, L. delbruecki, L. plantarum, L. rhamnosus, L. salivarius,
S.thermophilus) nazawartos¢ D-chiro-inozytolu w makach gryczanych.

Materiat stanowita maka gryczana z petnego przemiatu obtuszczonej gryki (1,06 mg DCl/g s.m.)
imaka gryczanaz petnego przemiatu gryki prazonej (0,75 mg DCl/gs.m.). Fermentowano 5% zawie-
sine mak gryczanych w 37°C przez 24 godziny. Zawarto$¢ D-chiro-inozytolu w zliofilizowanym ma-
teriale wyznaczono metodg HPLC z detekcja refraktometryczna.

Zastosowanie wybranych bakterii kwasu mlekowego prowadzito generalnie do redukcji zawar-
tosci D-chiro-inozytolu w fermentowanych makach gryczanych w zakresie od 21-59%, szczep
L. rhamnosus GG nie wywierat istotnego wptywu na zawarto$¢ D-chiro-inozytolu, natomiast
fermentacja przy uzyciu szczepu L.salivarius AWH prowadzita do dwukrotnego zwiekszenia
zawartosci D-chiro-inozytolu w makach.

Wyniki wskazujg na koniecznos¢ selekcji szczepow do fermentacji mak gryczanych ukierunkowanej
na zachowanie jak najwyzszej zawartosci D-chiro-inozytolu w fermentowanych makach gry-
czanych.

Badania wykonanow ramach projektuNCN Nr2014/15/B/NZ9/04461
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X-126

WPLYW RODZAJU MAKI GRYCZANEJ NA WZROST

| AKTYWNOSC KWASZACA WYBRANYCH GATUNKOW
BAKTERII KWASU MLEKOWEGO

MajkowskaA., I_.enkiewicz M., Rostek D., Zielinski H. )
OddziatNauk o Zywnosci, Instytut Rozrodu Zwierzat i Badan Zywnosci PAN, Polska

Stowa kluczowe: probiotyki, mikrobiologia zywnosci

Fermentacja mak gryczanych przy uzyciu wyselekcjonowanych bakterii kwasu mlekowego moze
prowadzi¢ do zmian fizyko-chemicznychifunkcjonalnych.

Celem badan byto poznanie wptywu rodzaju maki gryczanej na wzrost i aktywnos¢ kwaszaca
wybranych bakterii kwasu mlekowego (14 szczepéw z gatunkéw: L. acidophilus, L. casei, L. del-
bruecki, L. plantarum, L.rhamnosus, L. salivarius, S. thermophilus).

Materiat do badan byta maka gryczana z petnego przemiatu obtuszczonej gryki i maka gryczana
z petnego przemiatu gryki prazonej. Fermentacje prowadzono w 5% zawiesinie mak gryczanych
przy uzyciu szczepéw bakterii kwasu mlekowego w 37°C przez 24 godziny. Monitorowano wzrost
bakterii orazzmiany pH.

Maka gryczana wywierata wiekszy wptyw na wzrost i aktywnos$¢ kwaszacg wybranych gatunkéw
bakterii kwasu mlekowego w poréwnaniu do maki uzyskanej z gryki prazonej. Stwierdzono,
ze zastosowanie bakterii kwasu mlekowego L. acidophilus V, L. rhamnosus GG, L. rhamnosus 8/4,
oraz L. salivarius AWH w 5% zawiesinie mak gryczanych prowadzito do najwyzszego wzrostu liczby
bakterii oraz optymalnego ukwaszenia mierzonego obnizeniem pH zawiesiny.

Uzyskane wyniki wskazujg na wptyw mak gryczanych na wzrost i aktywnos$¢ kwaszaca wskazanych
bakterii kwasu mlekowego, co moze mie¢ znaczenie w dalszej ocenie fizyko-chemicznej
i Funkcjonalnej fermentowanych mak gryczanych.

Badaniawykonanow ramach projektu NCNNr2014/15/B/NZ9/04461

X-127
PRODUKCJA PREPARATOW SYNBIOTYCZNYCH
DLA ZWIERZAT MONOGASTRYCZNYCH

PaceszA.', Biatas W., DembczynskiR.', Slizewska K. Sip A.'
'Uniwersytet Przyrodniczy, Polska
’Politechnikatédzka, Polska

Stowa kluczowe: probiotyki, mikrobiologia przemystowa

Zakaz stosowania antybiotykowych stymulatoréw wzrostu w zywieniu zwierzat gospodarskich
wymusit konieczno$¢ poszukiwania ich zamiennikow. Moga by¢ nimi preparaty synbiotyczne.
Preparaty takie zawierajg szczepy drobnoustrojéw, ktére w korzystny sposéb modyfikuja
mikroflore przewodu pokarmowego zwierzat, oraz substancje prebiotyczne dziatajace odzywczo
i ochronnie na komérki mikroorganizméw probiotycznych. Na polskim rynku brakuje jednak
produktu synbiotycznego, w sktad ktérego wchodzityby drobnoustroje wyizolowane z rodzimego
ekosystemu. Dlatego w ramach projektu PBS3/A8/32/2015 podjeto prébe opracowania sktadu
i technologii wytwarzania takiego preparatu. Aby zapewni¢ rentowno$¢ jego produkgji,
zoptymalizowano warunki hodowli i utrwalania wyizolowanych szczepéw probiotycznych.
Hodowle pieciu wytypowanych szczepéw probiotycznych prowadzono w bioreaktorach o po-
jemnosci 30-150L w podtozach pétstatych ztozonych z surowcéw roslinnych bedacych naturalnym
zrédtem substancji prebiotycznych. W warunkach ustalonych w ramach pracy otrzymywano
biomase o stezeniu komoérek powyzej 109jtk/ml. Biomase ta wraz ze ztozem hodowlanym
z pominieciem etapu separacji komérek, suszono rozpytowo w emulsjach stabilizowanych
odttuszczonym mlekiem w proszku, uzyskujac preparaty o zawartosci komérek co najmniej
109jtk/g. Wytworzone wedtug opracowanej technologii preparaty synbiotyczne s aktualnie
testowane nazwierzetach.
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X-128
ZANIECZYSZCZENIE BAKTERYJNE MIESNI AMURA
BIALEGO | JESIOTRA SYBERYJSKIEGO

Pyz-tukasik R.", Paszkiewicz W.?

' Katedra Higieny Zywnoéci Zwierzecego Pochodzenia, Wydziat Medycyny Weterynaryjnej,
Uniwersytet Przyrodniczy, Lublin, Polska

? Katedra Higieny Zywnosci Zwierzecego Pochodzenia, Wydziat Medycyny Weterynaryjne;j,
Uniwersytet Przyrodniczy, Lublin, Polska

Stowa kluczowe: mikrobiologia zywnosci

Amur biaty (Ctenopharyngodonidella) i jesiotr syberyjski (Acipenserbaerii) naleza do ryb hodo-
wlanych o istotnym znaczeniu gospodarczym. Obowigzujace w krajach UE rozporzadzenie
2073/2005 okreslajace mikrobiologiczne kryteria bezpieczenstwa oraz higieny procesuzywnosci
nie uwzglednia wymagan dla ryb swiezych. Dopuszczalne poziomy ogélnego zanieczyszczenia
bakteryjnego dla swiezych ryb zostaty zaproponowane przez International Commission on
MicrobiologicalSpecification for Foods (ICMSF). Ponadto, z punktu widzenia bezpieczenstwa
zywnosci, ryby przeznaczone do konsumpcji nie powinny zawiera¢ drobnoustrojéw chorobotwér-
czych. Na rodzaj i poziom zanieczyszczenia mikrobiologicznego ryb moze wptywaé m. in. sro-
dowisko hodowli.

Celem badan byto okreslenie ewentualnej obecnosci drobnoustrojéw chorobotwérczych Salmo-
nellaspp., Listeriamonocytogenes i E. coli orazogdélnego zanieczyszczenia bakteryjnego
w miesniach amura biatego (n=6) i jesiotra syberyjskiego (n=6) pochodzacych z réznych hodowli.
Badania przeprowadzono wg Polskich Norm: PN-EN I1SO 6579:2003, PN-EN I1SO 11290-1:1999,
PN-ISO 16649-2:2004 i PN-EN ISO 48332:2013-12.

W badanych prébkach nie stwierdzono obecnosci Salmonella spp., Listeriamonocytogenesi E. coli.
0golna liczba drobnoustrojéw tlenowych w miesniach badanych gatunkéw ryb wynosita srednio
log 4.5]jtk/g. Miejsce pozyskania badanych gatunkéw ryb nie miato wptywu na poziomich ogélnego
zanieczyszczenia bakteryjnego.

XI-129
STYMULACJA BAKTERII SRODOWISKOWYCH Z

WYKORZYSTANIEM NANOKOMPOZYTOW KRZEMOWYCH
| WEGLOWYCH

Augustyniak A.', Cendrowski K., Barylak M.?, Mijowska E.?, Nawrotek P.'

' Katedra Immunologii, Mikrobiologii i Chemii Fizjologicznej, Zachodniopomorski
Uniwersytet Technologiczny w Szczecinie, Polska

? Katedra Nanotechnologii, Zachodniopomorski Uniwersytet Technologiczny w Szczecinie,
Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, mikrobiologia Srodowiska, zwigzki przeciwdrobnoustrojowe

Nanomateriaty znajduja zastosowanie jako $rodki przeciwdrobnoustrojowe. Jednym z bardziej
istotnych czynnikdéw warunkujgcych antymikrobiologiczne dziatanie nanomateriatéw jest ich
biodostepnos¢. Dotychczas wykazano, ze zmniejszenie dostepnosci i wystepowanie substangji
w dawkach subletalnych moga m. in. stymulowac bakterie do formowania biofilmu. Dlatego celem
pracy byta ocena wptywu wybranych nanokompozytéw krzemowych i weglowych na wybrane
parametry zyciowe wybranych drobnoustrojéw srodowiskowych.

Materiat badawczy to piec szczepéw z rodzajéw Pseudomonas i Streptomyces. Nanomateriaty
wybrane do badan stanowity nanokompozyty krzemowe i weglowe funkcjonalizowane jonami
metali lub ditlenkiem tytanu. Doswiadczenia wykonywane byty z uzyciem metod hodowlanych,
mikroskopowych, spektrofotometrycznych oraz cytometrii przeptywowe;j.

Uzyskane wyniki wykazaty, ze nanomateriaty stymulowaty analizowane bakterie do wytwarzania
metabolitéw wtérnych, w tym barwnikéw. Prawdopodobnie miaty rowniez wptyw na cykl roz-
wojowy promieniowcdw. Stwierdzono ponadto wnikanie nanoczastek do komérek bakteryjnych,
co w przypadku pateczek Pseudomonas spp. zwiekszyto zdolnos$¢ do formowania biofilmu.
Zastosowanie nanomateriatow w roli srodkéw przeciwbakteryjnych moze nie przynies¢
oczekiwanego efektu, jezeli nanoczastki nie wykazuja odpowiedniej dyspersji i wystepuja w kon-
centracjach subletalnych.
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XI-130
INTEGRONY OPORNOSCI BAKTERII WYIZOLOWANYCH
ZE SCIEKOW MIEJSKICH

DziegielewskiW.", SobalaD.',Szymkowiak L., Makowska N.', KoczuraR.', Mokracka J.'
' Zaktad Mikrobiologii, Wydziat Biologii, Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, Polska

Stowa kluczowe: genetyka, mikrobiologia Srodowiska

Oczyszczalnia Sciekéw jest sSrodowiskiem sprzyjajagcym intensywnemu horyzontalnemu trans-
ferowi genéw ze wzgledu na duza liczbe bakterii, presje wywotang obecnoscig antybiotykéw
w subinhibicyjnych stezeniach i metali ciezkich. Celem badan byto okreslenie wystepowania
i zawartosci genowej integronéw opornosci bakterii heterotroficznych, wyizolowanych z Central-
nej OczyszczalniSciekéw w Koziegtowach k. Poznania.

Bakterie izolowano ze $cieku surowego, komory napowietrzania i $cieku oczyszczonego. tacznie
wyosobniono 172 szczepy majace integrony klasy 1 i dwa z integronami klasy 2. Bakterie te nale-
zatydorodzin Aeromonadacae, Vibrionacae i Enterobacteriaceae.

Regiony zmienne integronéw klasy 1 zawieraty szeregi kaset genowych: aadA1, aadAz2,
aadA3,dfrA1, dfrA1-aadA1, dfrA17-aadA2, dfrA17-aadAS5, bla,,,,-orfD, catB8-aadA1, dfrB1-
aadA1bidfrA12-orfF-aadA1.Region zmienny 6% integronéw nie zawieratkaset genowych.
Sposréd szczepdw z integronami, 71,7%byto wieloopornych. Bakterie najczesciej oporne byty na
sulfametoksazol (93,2%) i ceftaroline (67,1%), a najrzadziej na meropenem (3,4%).

Proces oczyszczania Sciekdw sprzyja zwiekszaniu sie réznorodnosci kaset genowych integronéw
klasy 1 u bakterii; w genomach szczepéw pochodzacych ze $cieku oczyszczonego stwierdzono
najwieksza liczbe odmiennych genéw opornosci na antybiotyki w poréwnaniu do $cieku surowego
iosadu czynnego.

Praca sfinansowana ze $rodkéw Narodowego Centrum Nauki przyznanych na podstawie decyzji
nrDEC-2015/17/N/NZ9/00954.

XI-131
PROFILE BIOCHEMICZNE IZOLATOW ESCHERICHIA ALBERTII
POCHODZACYCH OD DZIKIEGO PTACTWA

Fiedoruk K., Kaczmarzyk D.', Daniluk T.', Kliber M., Swiecicka 1.2 Leszczynska K.’
! Zaktad Mikrobiologii, Uniwersytet Medyczny w Biatymstoku, Polska
? Zaktad Mikrobiologii, Uniwersytet w Biatymstoku, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, genetyka, choroby zakazne

WSTEP

Escherichia albertii, podobnie jak niektére szczepy Escherichia coli, jest enteropatogenem ludzi
i ptakéw. Jednak ze wzgledu na niedawne opisanie tego gatunku brakuje danych dotyczacych
charakterystykiizréznicowania cech fenotypowychE. albertii.

CEL

Ocenastopnia zréznicowania biochemicznego szczepéwE. albertii.

MATERIAL I METODY

Szczepy E. albertii izolowano z prébek katu ptakéw wedrownych i osiadtych oraz zbiornikéw
wodnych w miejscu ich bytowania. Prébki pobierano w latach 2015-2016 na terenie wojewodztwa
podlaskiego. Izolaty E. albertii identyfikowano za pomocg PCR. PodobiefAstwo genetyczne
szczep6w oceniono z uzyciem metody PFGE, a profile biochemiczne poréwnano w oparciu o testy
API50CHE i API20E (bioMérieux).

WYNIKI

Sposréd 27 przebadanych szczepdéw, 96% (API20E) i 74% (APIS0CHE) zostaty zidentyfikowane jako
E. coli (identyfikacja na poziomie bardzo dobrym lub dobrym). W pozostatych przypadkach cechy
biochemiczne wskazywaty na takie gatunki jak: H. alvei, Y. ruckeri, M. morganii i V. para-
haemolyticus.

WNIOSKI

1. Ze wzgledu na duze zréznicowanie profili biochemicznych szczepéw E. albertii metody gene-
tyczne pozostajg obecnie jedyng wiarygodng metodaich identyfikagji.

2.Istnieje potrzeba rozszerzenia dostepnych testéw biochemicznych o cechy réznicujace E. albertii
od pozostatych pateczek zrodziny Enterobacteriaceae.

Praca powstata w wyniku realizacji projektu badawczego o nr 2015/17/B/NZ6/03470
finansowanego ze sSrodkéw Narodowego Centrum Nauki.



104

MIKROBIOLOLGIA SRODOWISKOWA | MIKROBIOLOGIA PRZEMYSEOWA

MIKROBIOLOLGIA SRODOWISKOWA | MIKROBIOLOGIA PRZEMYSEOWA

XI-132
STRUKTURA ZESPOLOW BAKTERII W GLEBIE SKAZONEJ

ERYTROMYCYNA I/LUB INOKULOWANEJ ERYTROMYCYNO-
OPORNYM SZCZEPEM RAOULTELLA SP.

Cycon M.', Orlewska K.', Piotrowska-Seget Z.

' Katedra i Zaktad Mikrobiologii i Wirusologii, Wydziat Farmaceutyczny z Oddziatem Medycyny
Laboratoryjnej w Sosnowcu, Slaski Uniwersytet Medyczny w Katowicach, Polska

? Katedra Mikrobiologii, Wydziat Biologii i Ochrony Srodowiska, Uniwersytet Slaski

w Katowicach, Polska

Stowa kluczowe: mikrobiologia sSrodowiska

Stosowanie antybiotykéw doprowadzito do zanieczyszczenia gleby, w ktérej moga wywieraé
presje selekcyjng w obrebie zespotéw mikroorganizméw i zwiekszaé liczbe antybiotykoopornych
mikroorganizmoéw. Celem pracy byta ocena wptywu jednego z czesciej stosowanych antybiotykow,
tj. erytromycyny oraz erytromycyno-opornego szczepu Raoultella sp. na genetyczna bio-
réznorodnosc zespotéw bakterii glebowych. Do tego celu wykorzystano elektroforeze w gra-
diencie czynnika denaturujacego (DGGE) poprzedzong izolacja genomowego DNA z gleby oraz
amplifikacja fragmentu genu kodujacego 16S rRNA.

Analiza profili DGGE wykazata okresowe zmiany w strukturze bakterii glebowych w trakcie
90-dniowego eksperymentu. Analiza indekséw S i H potwierdzita istotny spadek wartosci
mierzonych parametréw, co sugeruje spadek liczby i bioréznorodnosci gatunkéw. Analiza ANOVA
wykazata, ze na wartos$¢ indeksu S istotny wptyw miata dawka antybiotyku i czas oraz interakcja
pomiedzy tymi czynnikami. Z kolei, na wartos¢indeksu H istotny wptyw miata dawka erytromycyny i
czas. W przypadku indeksu E,, na jego wartos¢ istotny wptyw miat tylko czas. Nie wykazano
istotnego wptywu szczepu Raoultella sp. nawartosciindekséw S, Hi E, w trakcie doswiadczenia.
*Badania prowadzono w ramach projektu badawczego onr2014/15/B/NZ9/04414 finansowanego
ze Srodkéw Narodowego Centrum Nauki.

XI-133
IZOLACJA DROBNOUSTROJOW KLEBSIELLA PNEUMONIAE

ORAZ KLEBSIELLA OXYTOCA OD INWAZYJNYCH GATUNKOW
ZOtWI W POLSCE

Budniak S.", Kedrak-Jabtonska A.', Szczawifiska A.', Reksa M., Krupa M., Szulowski K.
' Zaktad Mikrobiologii, Panstwowy Instytut Weterynaryjny-Panstwowy Instytut Badawczy,
Putawy, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia

Klebsiella pneumoniae oraz Klebsiella oxytoca s3 oportunistycznymi patogenami czesto
izolowanymi z przypadkoéw zakazen u zwierzat i ludzi. Celem pracy byto stwierdzenie obecnosci
K. pneumoniae oraz K. oxcytoca u inwazyjnych gatunkéw zétwi, jako wektora drobnoustrojéw
patogennych dla innych zwierzat i ludzi. Materiat pochodzit od 25 zétwi nalezacych do wszystkich
podgatunkéw zétwia ozdobnego (czerwonolicy, zéttolicy, zéttobrzuchy). Do badan pobierano
przyzyciowo wymazy i sekcyjnie narzady wewnetrzne. Prébki byty posiewane na podtoze
MacConkeya. Podejrzane kolonie identyfikowano na podstawie morfologii, wtasciwosci
biochemicznych, a takze metod biologii molekularnej. Przeprowadzono testy PCR wg Chander
i wsp. (2011) na obecno$¢ genu gyrA, rpoB, pehX, ktére pozwolity na zakwalifikowanie badanych
izolatéw do rodzaju Klebsiella, gatunkéw K. pneumoniae i K. oxytoca. Z badanych prébek
wyosobniono siedemnascie izolatéw K. pneumoniae oraz dziewie¢ K. oxytoca. Przeprowadzone
badania $wiadcza o obecnosci potencjalnie patogennych drobnoustrojéw z rodzaju Klebsiella
uinwazyjnych gatunkow zétwi.

Praca zostata zrealizowana ze Srodkéw Narodowego Centrum Naukiw ramach projektu ,,Inwazyjne
gatunki zoétwi jako zrédto i wektor mikroflory patogennej dla zwierzat i ludzi” (Grant nr
2013/11/B/NZ7/01690)
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XI-134
IZOLACJA I IDENTYFIKACJA PASTEURELLA MULTOCIDA
WYOSOBNIONYCH OD ZUBROW W POLSCE

Kedrak-Jabtonska A.', Budniak S., Szczawiinska A.", Reksa M.", Krupa M.’,

Krzysiak M., Szulowski K.

! Zaktad Mikrobiologii, Paristwowy Instytut Weterynaryjny - Pafistwowy Instytut Badawczy,
Putawy, Polska

? Biatowieski Park Narodowy, Biatowieza, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia

Pasteurella multocida wykazuje znaczne réznice w morfologii kolonii, aktywnosci biochemicznej,
strukturze antygenowej i patogennosci. Drobnoustréj ten moze by¢ pierwotnym lub wtérnym
czynnikiem w procesach chorobowych wystepujacych u domowych oraz dzikich ssakéw i ptakéw.
Moze takze wystepowac jako komensal w okolicy nosowo-gardtowej klinicznie zdrowych zwierzat.
Celem pracy byto stwierdzenie obecnosci P. multocida u zubréw w Polsce i ich identyfikacja.
Do badan uzyto trzynascie izolatéw wyosobnionych z narzadéw wewnetrznych padtych oraz
eliminowanych zwierzat. Wtasciwosci fizjologiczne i biochemiczne badano testem API 20E firmy
bioMérieux oraz metodami tradycyjnymi wedtug ogélnie przyjetych zasad. Przeprowadzono
rowniez test multiplex PCR (OIE Terrestrial Manual 2012) pozwalajacy na réwnoczesna
identyfikacje gatunku oraz okreslenie typéw otoczkowych A, B, D lub F. Stwierdzono, ze badane
szczepy wytwarzaty katalaze, nie posiadaty zdolnosci ruchu i nie rosty na podtozu MacConkeya.
Na podstawie badan biochemicznych, zgodnie z kryteriami Muttersa i wsp. oraz Bisgaarda i wsp.,
wszystkie badane izolaty zostaty zakwalifikowanie do podgatunku P. multocida subsp. multocida.
W reakgcji multiplex PCR w przypadku wszystkich szczepéw stwierdzono obecnos¢ fragmentu
o wielkosci 460 pz swoistego dla gatunku P. multocida oraz fragmentu 1044 pz $wiadczacego
o obecnosciotoczkitypuA.

XI-135

KRAJOWE GATUNKI NIETOPERZY JAKO REZERWUAR
WIELOLEKOOPORNYCH SZCZEPOW E. COLI 1 ENTEROCOCCUS
SPP.- ANALIZA | OCENA SKALI ZJAWISKA

Nowakiewicz A.', Zieba P}, Gnat S.", Wasko D.’, Zyta S.’
'Uniwersytet Przyrodniczy, Lublin, Polska

?Zaktad Higieny Weterynaryjnej, Lublin, Polska
*Uniwersytet Przyrodniczy, Lublin, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia

Progresywny rozwoéj opornosci na leki przeciwbakteryjne stanowi wcigz aktualny problem, co po-
twierdzaja wyniki monitoringu opornosci wyselekcjonowanych gatunkéw drobnoustrojéw.
Do grupy tej naleza min. odzwierzece izolaty E. coli (ESBL i AmpCQ), E. faecalis/E. faecium (HLAR
i VAN) uznane przez miedzynarodowe organizacje zajmujace sie ochrong zdrowia publicznego za
stanowigce powazne zagrozenie zdrowia publicznego. Ze wzgledu na fakt, ze dane z obszaru
Polski, dotyczace nosicielstwa szczepéw opornych wystepujacych u zwierzat wolno zyjacych sa
bardzo nieliczne, cel naukowy projektu stanowita ocena zakresu i poziomu opornosci wsréd
izolatéw bakteryjnych pochodzacych od wybranych gatunkéw nietoperzy. Materiat do badania
stanowito 112 probek pobranych z 7 kolonii Vespertilionidae. Izolacja i identyfikacja zostata
przeprowadzona w oparciu o standardowe procedury mikrobiologiczne i molekularne.
Fenotypowa analize opornosci przeprowadzono w oparciu o norme CLSI (M100-S24). Zakres
i rodzaj opornosci zostat réwniez potwierdzony molekularnie (geny opornosci). W badanym
materiale wykazano obecno$¢ 44 wielolekoopornych szczepéw E. faecalis/E.fFaecium, w tym
odpowiednio 69,9% i 6,8% szczepdw o fenotypie/genotypie HLAR i VAN. Z materiatu wyizolowano
réwniez 16 wielolekoopornych szczepdw E. coli, w tym 3 izolaty o fenotypie ESBL. Wykazano,
iz krajowe gatunkinietoperzy moga stanowicistotny rezerwuar szczepéw wielolekoopornych
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XI-136

WYKRYWANIE BETA-LAKTAMAZ O ROZSZERZONYM
SPEKTRUM SUBSTRATOWYM WSROD BAKTERII ESCHERICHIA
COLI IZOLOWANYCH Z ODCHODOW PTASICH.

Rybak B., Ziélkowski P.’, Furmanek-Blaszk B.}

' Kolekcja Plazmidéw i Drobnoustrojéw, Zaktad Medycyny Tropikalnej i Epidemiologii
Katedra Medycyny Tropikalnej i Parazytologii Gdanski Uniwersytet Medyczny, Polska

? Uniwersytet Gdanski, Katedra Mikrobiologii, Polska

* Uniwersytet Gdanski, Katedra Mikrobiologii, Polska

Stowa kluczowe: zakazenia szpitalne, mikrobiologia srodowiska, epidemiologia zakazen i zarazen

Escherichia coli jest jednym z wazniejszych patogenéw szpitalnych. Do niedawna szczepy E.coli
ESBL (Extended-Spectrum Beta-Lactamases) byty typowymi patogenami szpitalnymi, jednakze
w ciggu ostatnich lat coraz czesciej identyfikowane sg w zakazeniach poza szpitalnych a takze od
zwierzat hodowlanych i domowych. Wsréd szczepdw E. coli ESBL+ dominujg beta-laktamazy z ro-
dziny CTX-M.

W pracy wykorzystano szczepy E. coli pochodzace z materiatu pobranego z kloaki ptakéw
obraczkowanych w okolicach Tréjmiasta w okresie wrzesien 2016 —maj 2017. Materiat pobrano od
23 ptakéw z gatunkéw: F. atra (6 sztuk); C. olor (2 sztuki), Ch. ridibundus (2 sztuki), L. canus (3 sztu-
ki), L.argentatus (7 sztuk); C. monedula (2 sztuki), C. frugilegus (1 sztuka).

Wykrywanie beta-laktamaz ESBL wykonano metoda dwoch krazkéw. Wykorzystujac technike PCR
zamplifikowano fragment genu kodujgcego ESBL z rodziny CTX-M a powstate produkty poddano
sekwencjonowaniu. Szczepy E. coli wytwarzajgce ESBL wykryto u 5 ptakéw. U jednego osobnika
F. atra odtowionego dwukrotnie wyizolowano dwa szczepy E.coli ESBL+ o réznym fenotypie
lekoopornosci.

Nosicielstwo bakterii z rodziny Enterobacteriaceae wytwarzajacych beta-laktamazy ESBL w prze-
wodzie pokarmowym dzikich zwierzat synantropijnych stanowi istotny rezerwuar szczepéw
wielolekoopornych niebrany pod uwage w rozwazaniach epidemiologicznych.

XI-137

BADANIE EFEKTU TERAPEUTYCZNEGO PREPARATOW
STOSOWANYCH W LECZENIU MASTITIS U BYDLA

ORAZ ANALIZA GENETYCZNA | FENOTYPOWA SZCZEPOW
S. AUREUS

Lisowska K.', Kosecka-Strojek M., Wéjcik P.?, Walczak J.?>, Dudko P.’, Miedzobrodzki J.'
' Uniwersytet Jagiellonski, Krakéw, Polska

? Pafistwowy Instytut Badawczy, Krakéw, Polska

® Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Polska

Stowa kluczowe: bakteriologia, zwigzki przeciwdrobnoustrojowe, epidemiologia zakazen
i zarazen

Mastitis jest czesto wystepujacym schorzeniem gruczotéw mlecznych. Przez wzglad na bogaty
aparat enzymatyczny i rosnaca lekoopornosé, istotnym czynnikiem etiologicznym tego schorzenia
jestgatunek Staphylococcus aureus.

Celem badan byto okreslenie zmian mikroflory oraz liczby komérek somatycznych w prébach
mleka pobranych od bydta z potwierdzonym mastitis oraz préoba oszacowania efektu terapeu-
tycznego preparatéw. Celem byta takze analiza fenotypowa i genetyczna szczepdw S. aureus
wyizolowanych zdanych proéb.

Efektem terapeutycznym jest spadek liczby komérek somatycznych oraz liczebnosci patogenu lub
jego eradykacja. U czesci badanych krow wykazano efekt terapeutyczny zastosowanych
preparatow. Wiekszos$¢ sposrod wyizolowanych 14 szczepdw S. aureus charakteryzowata sie niska
lekoopornoscia i silng aktywnos$¢ enzymatyczng. Wszystkie szczepy wykazywaty aktywnosc
nukleaz, 93% szczepédw wykazywato aktywnos¢ proteolityczng, 78% szczepoéw aktywnosé
hemolityczng. W wyniku analizy MLVA wyrézniono 4 klastery, 3 z klasteréw grupowaty szczepy
pochodzace z réznych farm, a jeden klaster obejmowat szczepy z farmy Semanicki i Kusnierz.
Efekt terapeutyczny zastosowanych preparatéw jest niejednoznaczny i wymaga dalszych analiz
oraz uzupetnienia eksperymentéw o dodatkowe dane. Uzyskane wyniki wskazujg na wysoka
aktywnos$¢ enzymatyczng szczepdw, co wptywa na zaostrzony przebieg infekcji. Badania
genetyczne sugeruja transmisje szczepow jedynie dla farm Semanickii Kusnierz.
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XI-138

BAKTERIE ANAMMOX - WYJATKOWE OGNIWO PROCESU
PRZEMIAN AZOTU W SRODOWISKU NATURALNYM

| TECHNOLOGICZNYM

Ziembinska-Buczyfiska A.", Banach A.', Tomaszewski M.", GutwinskiP.", Poprawal.’,
CemaG.'

'Katedra Biotechnologii Srodowiskowej, Wydziat Inzynierii Srodowiska i Energetyki,
Politechnika Slaska, Polska

Stowa kluczowe: mikrobiologia srodowiska

Azot jest jednym z dwéch pierwiastkéw biogennych, ktérego efektywne usuwanie ze Sciekdw jest
od lat przedmiotem wielu badan, zaréwno z zakresu technologii oczyszczania $ciekéw, jak i mi-
krobiologii. Wiekszo$¢ proceséw biogeochemicznego obiegu azotu byta znana juz na poczatku
ubiegtego wieku. Jednak obliczenia termodynamiczne, przeprowadzone w latach 70. XX wieku
wskazywaty, ze nitryfikatory nie sg jedyna grupa bakterii zdolnych do utleniania azotu
amonowego. To zatozenie potwierdzito odkrycie w 1995 roku procesu beztlenowego utleniania
amoniaku — Anammox, a zaraz potem bakterii, ktdre go prowadza. Od tamtej pory mikrobiolodzy
dysponujg coraz szerszg wiedza, dotyczaca tych mikroorganizméw, z ktérej korzystaja
technolodzy, projektujac coraz to efektywniejsze systemy biologicznego oczyszczania Sciekéw
oparte o proces Anammox. Bakterie Anammox, poza ogromnym potencjatem wykorzystywanym w
inzynierii Srodowiska, budza zywe zainteresowanie mikrobiologéw m. in. ultrastrukturg komérki,
dalece odbiegajaca od typowo prokariotycznego modelu. W tym eksperymencie poddano analizie
zbiorowisko bakterii Anammox w biocenozie osadu czynnego w sekwencyjnym reaktorze
biologicznym, podczas technologicznego wpracowania procesu. Badania prowadzono metoda
RT-PCR-DGGE oraz FISH. Takie analizy dostarczajg informacji o zmianach w strukturze zbiorowiska
bakteryjnego, co pomaga zwiekszy¢ stabilnosc i efektywnos¢ procesu technologicznego. Badania
z uzyciem transmisyjnej mikroskopii elektronowej pozwolity potwierdzi¢ w osadzie czynnym
obecnos¢ bakterii Anammox, posiadajgcych charakterystyczne dla nich struktury btoniaste
(anammoksosomy).

Badania finansowane przez NCN:UMO-2013/09/D/NZ9/02438

X1-139
OCENA LEKOWRAZLIWOSCI SZCZEPOW PSEUDOMONAS

AERUGINOSA IZOLOWANYCH ZE SRODOWISKA PRODUKCJI
FARMACEUTYCZNEJ

Ratajczak M.', Kaminska D.', Dtugaszewska J.", Gajecka M.

! Katedra i Zaktad Genetyki i Mikrobiologii Farmaceutycznej, Uniwersytet Medyczny, Polska
? Instytut Genetyki Cztowieka PAN w Poznaniu, Katedra i Zaktad Genetyki i Mikrobiologii
Farmaceutycznej, Polska

Stowa kluczowe: mikrobiologia przemystowa

Pateczki P. aeruginosa sg drobnoustrojami chorobotwérczymi dla cztowieka, wystepujgcymi po-
wszechnie w srodowisku naturalnym. Poniewaz bakterie te majg niewielkie wymagania odzywcze
moga by¢izolowane z powierzchniabiotycznych w Srodowisku produkgji farmaceutycznej.

Celem badan byta ocena lekowrazliwosci szczepdw P. aeruginosa wyizolowanych ze srodowiska
produkcyjnego zaktadéw farmaceutycznych.

Ocene wrazliwosci szczepow P. aeruginosa na antybiotyki wykonano metoda dyfuzyjno-krazkowa
zgodnie z zaleceniami EUCAST. Dla szczepdw P. aeruginosa Sredniowrazliwych lub opornych
na karbapenemy i opornych na tikarcyline z kwasem klwulanowym wykonano test Carba NP oraz
fenotypowy test przesiewowy z EDTA w kierunku wykrycia wytwarzania metalo-f3-laktamaz (MBL).
Sposréd 46 analizowanych szczepow dziewiec¢ wykazato oporno$¢ na co najmniejjeden antybiotyk.
Najwyzszy odsetek szczepéw wrazliwych stwierdzono wobec ciprofloksacyny (97,8%). Najwiecej
szczep6w opornych zanotowano na antybiotykiaminoglikozydowe.

Wsrdd antybiotykéw betalaktamowych najwiekszy odsetek szczepéw opornych odnotowano na
ceftazydym i imipenem (4,3%). Analizujac profil lekoopornosci szczepéw pateczki ropy btekitnej
mozemy zauwazyé, iz najwiecej izolatdw wykazywato wrazliwos¢ na tikarcyline z kwasem
klawulanowym. Dwa izolaty okazaty sie by¢ producentami metalo-B-laktamazy MBL.

W Srodowisku farmaceutycznym wystepuja szczepy P. aeruginosa, ktére wykazuja opornosé
narutynowo stosowane antybiotyki.
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XI-140
WYKORZYSTANIE METABOLOMIKI W ANALIZIE ZJAWISKA

BIODETERIORACJI OBIEKTOW BUDOWLANYCH
ZASIEDLANYCH PRZEZ MIKROORGANIZMY HALOFILNE

Adamiak J.", Bonify V.’, Otlewska A.", Stryszewska T.}, Kanka S.’, Sunner J.},

Beech 1%, Gutarowska B.’

' Instytut Technologii Fermentacji i Mikrobiologii, Politechnika tédzka, Polska

? Department of Microbiology and Plant Biology, The University of Oklahoma, United States
* Instytut Materiatéw i Konstrukeji Budowlanych, Politechnika Krakowska, Polska

Stowa kluczowe: mikrobiologia $rodowiska

Aby ustali¢ przyczyny biodeterioracji obiektéw budowlanych, bedacej wynikiem rozwoju mikro-
organizméw halofilnych, podjeto dziatania zmierzajgce do ustaleniaich fenotypu metabolicznego.
Celem badan byta analiza metaboliczna z zastosowaniem wysokosprawnej chromatografii
cieczowej sprzezonej ze spektrometrig mas (HPLC/HRMS), umozliwiajgca stworzenie profilu
metabolicznego mikroorganizméw halofilnych zasiedlajagcych obiekty budowlane. W ramach
przeprowadzonych badan prébki cegty nasycone roztworami soli (NaCl, KCl, Mg(NO3)2, MgS04)
zaszczepiono 7 wyselekcjonowanymi szczepami mikroorganizméw halofilnych i inkubowano
w komorze wilgotnosciowej (RH=80%, 28°C). W analizie szczegdlny nacisk potozono na metabolity
korozyjne. Stwierdzono aktywacje szlakéw metabolicznych zwigzanych zaréwno z degradacja
materiatéw budowlanych (produkcja kwasoéw, biosynteza karotenoidéw), jak réwniez z adaptacja
i przeciwdziataniem stresowi osmotycznemu, wywotanemu przez wysokie stezenie soli (synteza
betain, zmiany w sktadzie lipidéw budujacych membrane biologiczng). Wykryto 2368 metabolitow,
przy czym najwieksze zréznicowanie obserwowano w prébce nasyconej roztworem Mg(NO3)2,
najmniejsze zas w prébce nasyconej roztworem KCl. Najliczniejsza grupe wsrdd zidentyfikowanych
metabolitéw stanowity lipidy oraz peptydy.

Autor uzyskat srodki finansowe w ramach finansowania doktorskiego z Narodowego Centrum
Nauki (ETIUDA 4; numer umowy: UMO-2016/20/T/NZ9/00569).

A-141
AKTYWNOSC CHLORHEKSYDYNY W STOSUNKU DO CANDIDA
ALBICANS IZOLOWANYCH Z BLON SLUZOWYCH JAMY USTNEJ

Biernasiuk A.', Szymanska J.?, Grzegorczyk A., Kustra A.", Mendrycka M.}, Malm A.'
'Katedra i Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej z Pracownia Diagnostyki Mikrobiologicznej,
Uniwersytet Medyczny w Lublinie,

’Katedra i Zaktad Stomatologii Wieku Rozwojowego, Uniwersytet Medyczny w Lublinie,
*Zaktad Pielegniarstwa, Wydziat Nauk o Zdrowiu i Kultury Fizycznej, Uniwersytet
Technologiczno-Humanistyczny im. K. Putaskiego w Radomiu

Stowa kluczowe: mykologia

Grzyby z rodzaju Candida, gtéwnie C. albicans, nalezg do drobnoustrojéow oportunistycznych, ktére
w przypadku zaistniatych czynnikéw predysponujacych (tj. niedobory odpornosci, immuno-
supresja, chemioterapia, antybiotykoterapia, niedostateczna higiena jamy ustnej czy noszenie
protez stomatologicznych) moga powodowa¢ zakazenia endogenne zlokalizowane m.in. w ob-
rebie jamy ustnej. Schorzenia te wymagaja czesto wdrozenia skutecznej terapii przeciwgrzybiczej
obejmujacej m.in. srodkiantyseptyczne.

Celem badan byta ocena aktywnosci chlorheksydyny dla 120 izolatéw C. albicans pochodzacych
z jamy ustnej: pacjentéw z rakiem ptuca (N=30), z wirusowym zapaleniem watroby typu C (N=31),
z obnizong odpornoscia (N=28), oséb w wieku podesztym (N=30) oraz zdrowych dzieci w wieku
szkolnym (N=31). Badanie wrazliwosci drozdzakéw na antyseptyk prowadzono zgodnie z za-
leceniami EUCAST i CLSI.

Wykazano, iz minimalne stezenie chlorheksydyny hamujace wzrost badanych drozdzakéw (MIC)
miescito sie w zakresie 0,625-5 pg/ml i dla wiekszosci izolatéw wynosito 5 pg/ml. Minimalne
stezenie dziatajace bdjczo (MFC) dla tych drobnoustrojéw osiggato wartos$¢ 2,5-20 pg/ml (dla
przewazajacej liczby izolatéw - 5 pg/ml). Stwierdzono korzystny efekt grzybobdjczy w przypadku
74-100% izolatéw, zaleznie od badanej populagji.

Bardzo silna aktywnos¢ chlorheksydyny w odniesieniu do izolatéw C. albicans wskazuje na jej
potencjalne wykorzystanie w profilaktyce i leczeniu kandydoz zlokalizowanych w obrebie jamy
ustnej.
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A-142
PROFIL LEKOWRAZLIWOSCI SZCZEPOW STAPHYLOCOCCUS
AUREUS IZOLOWANYCH OD DZIECI Z POCZATKOWA ASTMA

Grzegorczyk A.', Korona-Gtowniak 1., Biernasiuk A.", Mendrycka M.}, Malm A.'

'Katedra i Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej z Pracownia Diagnostyki Mikrobiologicznej,
Uniwersytet Medyczny w Lublinie,

? Zaktad Pielegniarstwa, Wydziat Nauk o Zdrowiu i Kultury Fizycznej,
Uniwersytet Technologiczno-Humanistyczny im. K. Putaskiego w Radomiu

Stowa kluczowe: zwiazki przeciwdrobnoustrojowe i lekoopornos¢

Choroby przewlekte uktadu oddechowego sprzyjaja kolonizacji gérnych drég oddechowych przez
bakterie, w tym Staphylococcus aureus.

Celem pracy byta ocena lekowrazliwosci szczepdw S. aureus izolowanych z gérnych oddechowych
oddziecizpoczatkowa astma.

Wymazy z goérnych drég oddechowych pobrano od 23 pacjentéw. Badanie lekowrazliwosci
wykonywano wedtug zalecen EUCAST metoda krazkowo-dyfuzyjng i metoda mikrorozcienczen
w bulionie w celu okreslenia MIC (minimalinhibitory concentration).

Wyizolowano 33 szczepy S. aureus. Wsréd nich wykazano jeden szczep, zaklasyfikowany jako
MRSA, oporny na cefoksytyne, norfloksacyne i amikacyne oraz na erytromycyne i klindamycyne
(opornos¢ konstytutywna MLSB). Odsetek pozostatych izolatéw opornych na erytromycyne
wynosit 12,1%, w przypadku kazdego ze szczep6w byta to opornos¢ indukcyjna MLSB. Pozostate
szczepy byty wrazliwe na (B-laktamy (z wyjatkiem penicyliny), fFluorochinolony, aminoglikozydy,
chinuprystyne z dalfoprystyna, rifampicyne, linezolid, mupirocyne, kwas fusydowy, trimetoprim/
sulfametoksazol i chloramfenikol. Stwierdzono skuteczne dziatanie bakteriobdjcze glikopepty-
doéw (wankomycyny i teikoplaniny).

Szczepy S. aureus kolonizujace gérne drogi oddechowe w badanej grupie dzieci z astma wyka-
zywaty wysoka wrazliwos¢ na antybiotyki rekomendowane w leczeniu zakazen gronkowcowych,
jak réwniez w zwalczaniu nosicielstwa S. aureus. Wéréd badanych gronkowcéw wykazano wyste-
powanie szczepu gronkowca ztocistego metycylinoopornego.

A-143
TWORZENIE BIOFILMU NA CEWNIKACH MEDYCZNYCH
PRZEZ KLINICZNE IZOLATY HAEMOPHILUS PARAINFLUENZAE

Kosikowska U.", Chudzik-Rzad B.', Juda M.", Stepiefi-Pys$niak D.’, Malm A.'

' Katedra i Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej z Pracownia Diagnostyki Mikrobiologicznej,
Uniwersytet Medyczny w Lublinie,

? Zaktad Prewencji Weterynaryjnej i Choréb Ptakéw, Instytut Biologicznych Podstaw Choréb
Zwierzat Wydziatu Medycyny Weterynaryjnej, Uniwersytet Przyrodniczy w Lublinie

Stowa kluczowe: zakazenia szpitalne

Biofilm tworzony na biomateriatach moze by¢ waznym czynnikiem biorgcym udziat w pato-
mechanizmie zakazen. Celem badan byto wykazanie, czy oportunistyczne pateczki Haemophilus
parainfluenzae moga rosna¢w postacibiofilmu naréznego typu cewnikach medycznych.

H. parainfluenzae (3 izolaty kliniczne) zawieszano w bulionie tryptozowo-sojowym z dodatkiem
NAD i hematyny. Do dotkéw na mikroptytkach 24-dotkowych wprowadzano zawiesiny bakterii,
w ktoérych zanurzano fragmenty cewnikéw: urologicznych (typu Foley, Nelaton, Tiemann, Pezzer)
oraz do drenazu drég oddechowych (typu Thorax). Po inkubacji fragmenty cewnikéw ptukano
i barwiono 0,1% fioletem krystalicznym, przemywano, suszono, nastepnie ekstrahowano barwnik
etanolemidokonywano odczytu wspektrofotometrze.

Wykazano, ze izolaty H. parainfluenzae rosty na cewnikach w postaci biofilmu. Najbardziej
intensywnie biofilm byt tworzony na cewniku Thorax (PCW z kontrastem RTG, OD.,, = 0,428-5,481).
W nieco mniejszym stopniu biofilm powstawat na cewniku Pezzer'a (rubber latex, OD,,, = 0,601-
1,176), natomiast cewnik Foley'a, wykonany z lateksu i pokryty warstwa silikonowa, byt najmniej
podatny na kolonizacje (OD,,=0,0-0,072).

Otrzymane dane sugeruja, ze drobnoustroje oportunistyczne z gatunku H. parainfluenzae moga
kolonizowac¢ biomateriaty i by¢ czynnikiem etiologicznym endogennych zakazen odcewnikowych.
Zdolnos$¢ formowania biofilmu przez H. parainfluenzae zalezata zaréwno od budowy chemicznej
jakitypu cewnikaoraz od szczepu bakterii.
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A-144
FENOTYPOWA OCENA LEKOOPORNOSCI IZOLATOW
HAEMOPHILUS PARAINFLUENZAE WYOSOBNIONYCH

Z MIKROBIOTY ODDECHOWEJ W OPARCIU O REKOMENDACJE
EUCAST

Kosikowska U.", Andrzejczuk S.', Gorajek A., Stepien-Pysniak D.>, Malm A.’
! Katedra i Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej z Pracownia Diagnostyki Mikrobiologicznej,
Uniwersytet Medyczny w Lublinie,
?Studenckie Koto Naukowe przy Katedrze i Zaktadzie Mikrobiologii Farmaceutycznej
z Pracownig Diagnostyki Mikrobiologicznej, Uniwersytet Medyczny w Lublinie,
*Zaktad Prewencji Weterynaryjnej i Choréb Ptakéw Instytut Biologicznych Podstaw Choréb
Zwierzat Wydziat Medycyny Weterynaryjnej, Uniwersytet Przyrodniczy w Lublinie

Stowa kluczowe: zwiazki przeciwdrobnoustrojowe i lekoopornos¢

Oportunistyczne pateczki Haemophilus parainfluenzae wystepuja powszechnie w mikrobiocie
oddechowej u ludzi, gdzie s3 narazone na dziatanie czynnikéw Srodowiskowych sprzyjajacych
nabywaniu opornosci.

Celem pracy byta fenotypowa ocena opornosci izolatéw H. parainfluenzae, nie bedacych
czynnikami etiologicznymiinfekgcji, na wybrane leki przeciwdrobnoustrojowe.

Przebadano 58 izolatéw pochodzacych z drég oddechowych. Antybiogramy wykonywano metoda
krazkowo-dyfuzyjng, otrzymane dane interpretowano w oparciu o rekomendacje EUCAST
(European Committee on Antimicrobial Susceptibility Testing).

Wykazano, ze 49 (84%) szczepoéw H. parainfluenzae charakteryzowato sie opornoscig na leki
przeciwdrobnoustrojowe, w tym az 41 (71%) izolatéw byto opornych na beta-laktamy (ampicyline,
cefotaksym i meropenem). Stwierdzono takze bardzo wysoki odsetek izolatéw opornych na
chloramfenikol (33%), tetracykline (12%), kotrimoksazol (10%) i ciprofloksacyne (7%); 5 (8%)
izolatéw charakteryzowato sie wielolekoopornoscia.

Wykazano znaczna opornos¢ H. parainfluenzae na antybiotyki beta-laktamowe i leki zinnych grup
terapeutycznych (tetracyklina, ciprofloksacyna, kotrimoksazol i chloramfenikol), rzadziej lub
w ogéle nie stosowanych w lecznictwie ambulatoryjnym. Opornos¢ ta jest wazna dla przezywania
pateczek hemofilnych w niekorzystnych warunkach, np. w czasie antybiotykoterapii. Jednoczes$nie
dane te sugerujg, ze bakterie te moga by¢ rezerwuarem i potencjalnym zrédtem gendéw opornosci.

A-145

CHOROBY SKQRY A czgsméc’ STOSOWANIA
ANTYBIOTYKOW | LEKOW STERYDOWYCH

- BADANIA ANKIETOWE

Mendrycka M., Kosikowska U.?, Stepien-Pys$niak D.}, Chudzik-Rzad B.?, Malm A’

' Zaktad Pielegniarstwa, Wydziat Nauk o Zdrowiu i Kultury Fizyczne;j,
Uniwersytet Technologiczno-Humanistyczny im. K. Putaskiego w Radomiu,

? Katedra i Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej z Pracownia Diagnostyki Mikrobiologicznej,
Uniwersytet Medyczny w Lublinie,

®Zaktad Prewencji Weterynaryjnej i Chordb Ptakéw, Instytut Biologicznych Podstaw Choréb
Zwierzat Wydziatu Medycyny Weterynaryjnej, Uniwersytet Przyrodniczy w Lublinie

Stowa kluczowe: zwiazki przeciwdrobnoustrojowe i lekoopornos¢

Choroby lub zmiany na powierzchni skéry wywotywane réznymi czynnikami, w tym zakaznymi lub
alergicznymi, sa obecnie waznym problemem spotecznym. Celem pracy byto okreslenie czestosci
stosowania lekéw przeciwdrobnoustrojowych i sterydowych u 0oséb o réznym stanie skéry w opar-
ciuobadaniaankietowe.

Badania prowadzono w grupie 100 oséb, ktére wyrazity ustng zgode na wypetnienie ankiety.
W ankiecie zadawano pytania m.in. na temat wystepowania i rodzaju chordb skéry lub zmian na jej
powierzchni, czyijak dtugo orazjak czesto byty stosowane antybiotykii/lub lekisterydowe.
Wykazano, ze wsréd badanych, 49 oséb zgtaszato problemy zwigzane ze skéra, gtéwnie tradzik
(29), alergie z wypryskiem (14), rumien (7) i atopowe zapalenie skéry (4). Tylko 21 os6b byto pod
statg kontrolg dermatologa lub alergologa, natomiast 19 odwiedzato tych lekarzy sporadycznie.
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Leki sterydowe i antybiotyki stosowato 46 oséb, w tym u 25 terapie kontynuowano przez tydzien
do ok. miesigca. W ciaggu roku terapie powtarzano u 38 oséb: u 22 dwukrotnie, a u 16 co najmniej
trzykrotnie.

Otrzymane dane sugerujg, ze pacjenci z chorobami skéry lub zmianami wystepujacymi na jej
powierzchni czesto sg poddawani terapii z uzyciem antybiotykéw i/lub lekéw sterydowych,
dysponowanych przez lekarzy nie bedacych specjalistami w zakresie chordb skérnych. Brak statej
opieki dermatologa lub alergologa oraz konsekwencji w stosowaniu tych lekéw moze przyczyniaé
sie do nawrotéw oraz pogtebiania sie zmianichoréb skéry.

A-146

WSTEPNA OCENA AKTYWNOSCI PRZECIWBAKTERYJNEJ
EMULSJI ZAWIERAJACYCH OLEJKI ROSLINNE, NANOSREBRO
KOLOIDALNE | HYDROLIZAT KOLAGENU WOBEC BAKTERII
IZOLOWANYCH ZE SKORY

Mendrycka M.', Kosikowska U.?, Zagozdzifiska K.}, Juda M.?, Myjak W.}>, Malm A.

! Zaktad Pielegniarstwa, Wydziat Nauk o Zdrowiu i Kultury Fizycznej,
Uniwersytet Technologiczno-Humanistyczny im. K. Putaskiego w Radomiu,

? Katedra i Zaktad Mikrobiologii Farmaceutycznej z Pracownia Diagnostyki Mikrobiologicznej,
Uniwersytet Medyczny w Lublinie

* Zaktad Ekotechnologii Kolagenu i Ttuszczéw, Wydziat Materiatoznawstwa, Technologii
i Wzornictwa, Uniwersytet Technologiczno-Humanistyczny im. K. Putaskiego w Radomiu

Stowa kluczowe: zwiazki przeciwdrobnoustrojowe i lekoopornosé

Pozyskiwanie produktéw kosmetycznych, bezpiecznych dla oséb o wrazliwej i atopowej skorze,
jest stale aktualnym problemem. Celem pracy byta ocena aktywnosci przeciwdrobnoustrojowe;j
emulsji zawierajacych naturalne olejki roslinne (z wiesiotka, kietkéw pszenicy, orzechéw lasko-
wych, awokado), hydrolizat kolagenu i koloidalne nanosrebro oraz emulgatory, na wzrost bakterii
izolowanych ze skéry.

Aktywnos¢ te badano metodg dotkowa (objetos¢ emulsji 0,04 ml) na agarze Mueller-Hinton, po
uprzednim naniesieniu zawiesiny (0,5 McFarlanda) bakterii. Po 1,5 h wstepnej inkubacji w temp.
pokojowej ptytki inkubowano przez 24 h w 35C. Wynik odczytywano na podstawie wielkosci stref
zahamowania wzrostu bakterii wokét dotka z emulsja.

Aktywnos$¢ badanych emulsji zalezata zaréwno od ich sktadu jak i gatunku bakterii. W przypadku
najbardziej wrazliwego gatunku Micrococcus luteus, jak i izolatéw koagulazo-ujemnych Staphylo-
coccus spp, Leuconostoc spp. oraz Dermacoccus spp. najwiekszg zdolnos¢ inhibicji obserwowano
dla emulsji zawierajacych nanosrebro i hydrolizat kolagenu oraz olej z wiesiotka, kietkéw pszenicy
lub awokado. Aktywnosc¢ przeciwbakteryjna niektérych emulsji malata po dodaniu emulgatora
orazobnizeniuzawartoscinanosrebra lub hydrolizatu kolagenu.

Wystepowanie naturalnych olejkéw roslinnych oraz hydrolizatu kolagenu i koloidalnego
nanosrebra w emulsjach o potencjalnym zastosowaniu kosmetycznym pozytywnie wptywato na
aktywnos¢ przeciwbakteryjna tych produktéw.

201 7r.
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Zakonserwowanie ewolucyjnie genéw wirulencji bakterii Pseudomonas aeruginosa
Charakterystyka bakteriofagéw bakterii gatunku Pseudomonas aeruginosa.

Ocena przydatnosci metody Real-time PCR opartej na wykorzystaniu nukleolitycznych
sond typu TagMan do identyfikacji Bacillus anthracis w materiale biologicznym

1zolacja drobnoustrojéw Klebsiella pneumoniae oraz Klebsiella oxytoca
od inwazyjnych gatunkéw zétwi w Polsce

Rozprzestrzenianie sie lekoopornosci poprzez transfer horyzontalny genéw na
przyktadzie plazmidéw pochodzacych z odzwierzecych szczepéw Staphyloccocus aureus

Zmniejszony potencjat wirulentny oraz kodowane plazmidowo mechanizmy opornosci
na fluorochinolony (PMQR) u szczep6w Escherichia coli izolowanych od pacjentéw
ambulatoryjnych zZUM

Struktura zespotéw bakterii w glebie skazonej erytromycyng i/lub inokulowanej
erytromycyno-opornym szczepem Raoultella sp.

Charakterystyka genetyczna szczepéw Klebsiella pneumoniae opornych na antybiotyki
beta-laktamowe

Wptyw przesaczu bakteryjnego na zywotnos¢ ludzkich komérek mezotelium
otrzewnowego

Aktywnos¢ antydrobnoustrojowa peptydu penetrujacego - magaininy
Integrony opornosci bakterii wyizolowanych ze $ciekéw miejskich

Analiza aktywnosci promotoréw biatek szoku cieplnego Lactobacillus
w warunkach stresowych z wykorzystaniem genu reporterowego nuc

Profile biochemiczne izolatéw Escherichia albertii pochodzacych od dzikiego ptactwa

Ogoélnodostepne zabawki dla dzieci jako czynnik transmisji drobnoustrojow
chorobotwérczych

Wptyw leczenia biologicznego na mikrobiom jelita w chorobie Le$niowskiego-Crohna

Epidemiologia zakazen grzybiczych chorych na POCHP leczonych w IGICHP
w latach 2007-2016

Screening aktywnosci keratynolitycznej bydlecych szczepéw Trichophyton verrucosum

Czesto$¢ wystepowania zakazen Clostridium difficile u pacjentéw hospitalizowanych
w latach 2013-2015 w oddziale internistycznym Szpitala Powiatowego w Zawierciu

Wrazliwos$¢ na leki gtéwnych patogenéw odpowiedzialnych za pozaszpitalne zakazenia
drég oddechowych w Polsce

Ocena profilu toksyn szczepéw Clostridium perfringens izolowanych z katu pacjentéw
z ASD (autistic spectrum disorders)

Zakazenie wielolekoopornym szczepem Acinetobacter baumannii przeniesionym
od dawcy do biorcéw narzadéw unaczynionych w okresie potransplantacyjnym

Badanie antybiotykoopornosci biofilmu szczepéw Staphylococcus epidermidis
i Staphylococcus haemolyticus, izolowanych z zakazen noworodkéw z bardzo mata
masa urodzeniowg (VLBW).

Wstepna analiza pokrewienstwa genetycznego szczepdw P. aeruginosa
izolowanych od chorych na mukowiscydoze leczonych w IGiChP

Identyfikacja bakterii na poziomie szczepu metodami powierzchniowo
wzmocnionej spektroskopii ramanowskiej (SERS)

Odtwarzanie najbardziej prawdopodobnych $ciezek zakazer w polskich szpitalach
na podstawie genotypu i fenotypu patogenéw oraz danych epidemiologicznych

Innowacyjna metoda badania moczu oceniajaca ryzyko rozwoju
zakazenia- zatozenia badan pilotazowych

Czesto$¢ wykrywania rozpuszczalnych antygenéw Candida spp. i Aspergillus spp.
metodami serologicznymi w ptynach ustrojowych pacjentéw szpitala klinicznego w
Warszawie

Rola regulatoré6w OmpR oraz sSRNA OmrA w regulacji ekspresji hemR Y. enterocolitica
2/0:9

113



114

i

Xl

W

\

Vi

Vil

Vi

\

Vi

Xl

103

a1

67

51

134

36

53

114

115

31

120

48

108

95

96

22

105

40

89

87

88

20

137

68

125

Kantorska K

Kasprowicz A

Kawecki D

Kedrak-Jabtoriska A

Kedrak-Jabtoriska A

Kiryszewska A

Klesiewicz K

Ktys A

Kochan P

Kosecka-Strojek M

Koscielniak D

Kowalska-Duplaga K

Kozifska M

Kozirég A
Krause K
Krause K

Krawczyk B

Krawczyk B

Krzysciak P

Lasek R

Laskowska M

Laudy A

Leszczynska K

Leszczyhska U

Liczbinski P

Lisowska K

Machulska M

Machul-Zwirbla A

Majkowska A

Analiza wynikéw posiewdw materiatéw ze zmian na skérze i paznokciach od pacjentéw
diagnozowanych w pracowni mikologii IGICHP w latach 2014-2015

Identyfikacja Lactobacillus spp. kolonizujacych drogi rodne zdrowych kobiet
z wykorzystaniem techniki spektrometrii mas

Wrazliwos¢ szczepow pateczek Gram-ujemnych z rodziny Enterobacteriaceae na
karbapenemy —izolowanych z prébek materiatéw klinicznych pobranych od pacjentéw
hospitalizowanych w

Uzycie metody Real-time PCR opartej na fluorescencji barwnika SYBR Green |
do identyfikacji Bacillus anthracis w materiale biologicznym

1zolacja i identyfikacja Pasteurella multocida wyosobnionych od zubréw w Polsce

Ekspresja mRNA katelicydyny LL-37 w komérkach nabtonka oskrzeli zakazonych
Mycoplasma pneumoniae

Diagnostyka zakazenia Helicobacter pylori metoda PCR

Ocena wystepowania zachorowan na malarie w Szpitalu Uniwersyteckim w Krakowie
w latach 2008 - 2016.

Nowe spojrzenie na podziat Trichomonas vaginalis

Opracowanie i optymalizacja referencyjnej bazy danych dla nowej metody molekularnej
do identyfikacji bakterii z rodzaju Staphylococcus

Analiza poréwnawcza efektywnosci edycji mMRNA zaleznej od poslizgu transkrypgji
bakteryjnej i bakteriofagowej polimerazy RNA

Zmiana mikrobiomu jelitowego u dzieci z choroba Lesniowskiego i Crohna pozostajacych
na wytacznym leczeniu zywieniowy

Wykrywanie laboratoryjnych kontaminagji krzyzowych w oparciu o metody
genotypowania pratkéw gruzlicy

Zmiany w grzybni Aspergillus niger po dziataniu N,N-bis(3-aminopropylo)dodecyloaminy
Wptyw naturalnie wystepujacych izotiocyjanianéw na Vibrio cholerae
Mechanizm antybakteryjnego dziatania pochodnych glukozynolanéw przeciw V. cholerae

Escherichia coli jako czynnik etiologiczny przewlektego zapalenia zatok — charakterystyka
pod wzgledem czynnikéw wirulengji i przynaleznos$ci do grupy filogenetycznej

Wptyw lekdéw immunosupresyjnych na ekspresje genu fimA dla szczepdw Klebsiella
pneumoniae izolowanych z drég moczowych pacjentéw po przeszczepie nerki

Aktywnos¢ enzymatyczna plesni izolowanych z przypadkéw grzybic paznokci

Co czyni z bakterii oportunistycznego patogena? Przypadek szczepu Paracoccus yeei
CCUG 32053

Diagnostyka zakazen Actinomyces w stomatologii z wykorzystaniem techniki
spektrometrii mas typu MALDI-TOF

Aktywnos¢ przeciwdrobnoustrojowa nowych indolowych pochodnych
2H-pirydo[1,2-c]pirymidyno-1,3-dionu

Przeciwbakteryjna aktywnos¢ nowych, chiralnych czwartorzedowych,
N-spiro soli amoniowych

Wptyw subinhibicyjnych stezen alfa-aminopochodnych penicylin pétsyntetycznych
na adhezje paciorkowcow

Podziati réznorodnos$¢ systemu CRISPR/Cas

Badanie efektu terapeutycznego preparatéw stosowanych w leczeniu mastitis
u bydta oraz analiza genetyczna i fenotypowa szczep6w S. aureus

Molekularna analiza pateczek z rodziny Enterobacteriaceae wytwarzajacych
karbapenemazy NDM w Polsce: sytuacja epidemiologiczna w latach 2015-2016.

Czynniki regulujgce tworzenie biofilmu bakterii z rodzaju Staphylococcus u pacjentéw
z przewlektym zapaleniem ucha $rodkowego.

Wptyw fermentacji mlekowej na zawarto$¢ biologicznie czynnego izomeru witaminy
B8 w fermentowanych makach gryczanych
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Majkowska A

Madry A

Mertas A

Michalak A

Mikotajczyk D

Mikucka A

Milewska K

Mozejko-Ciesielska J

Mrowiec P

Napidrkowska A
Natkaniec J

Nowak P

Nowakiewicz A

Ochoriska D

Ograczyk E

Pacesz A

Petroniec V

Pietrzyk A
Piktel E

Pilarczyk-Zurek M

Piotrowska A

Piotrowska A

Piotrowska A

Pobiega M

Pruss A

Pyz-tukasik R

Rastawicki W

Ratajczak M

Romanik M

PTM wczoraj - dzis - jutro
Krakow 22-23.09.2017r.
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Wptyw rodzaju maki gryczanej na wzrost i aktywnos¢ kwaszacg wybranych gatunkéw
bakterii kwasu mlekowego

Rola operonu saoABC gronkowca ztocistego (Staphylococcus aureus) w odpowiedzi na
warunki stresowe, przezywalnosci wewnatrzkomérkowej oraz powstawaniu komérek
typu persister

Przeciwdrobnoustrojowe wtasnosci zielonego propolisu Brazylijskiego przydatne
w aspekcie poprawy higieny jamy ustnej

Ocena wptywu toksyn bakteryjnych (LPS, SEA) oraz wirusa HPIV 3 na uwalnianie
Katelicydyny LL-37 przez limfocyty krwi obwodowej cztowieka

Wystepowanie genéw odpowiedzialnych za tworzenie biofilmu u szczepéw
Pseudomonas aeruginosa oraz ich korelacja z wystepowaniem opornosci
na powszechnie stosowane antybiotyki

Wtasciwosci biologiczne szczepéw Corynebacterium tuberculostearicum
Wptyw czynnikéw odpowiedzi $cistej na regulacje transkrypcji promotoréw tRNA
Zmiany w proteomie Pseudomonas putida KT2440 podczas syntezy polihydroksykwaséw

Ocena dziatania przeciwbakteryjnego nanoczastek srebra oraz ich potaczen z
antybiotykami

Analiza opornosci na pirazynamid w$réd pratkéw z rodziny Beijing
Gronkowiec ztocisty jako etiologiczny czynnik zakazen skéry

Ocena wystepowania wybranych determinant opornosci w grupie wielolekoopornych
szczep6w Acinetobacter baumannii

Krajowe gatunki nietoperzy jako rezerwuar wielolekoopornych szczepéw E. coli
i Enterococcus spp.- analiza i ocena skali zjawiska

MLST oraz spa typowanie metycylinoopornych szczepéw Staphylococcus aureus,
gospodarzy bakteriofagéw

Poréwnanie wybranych parametréw immunologicznych u myszy C57BL/6 i C3H,
immunizowanych BCG i rekombinowanym szczepem rBCGmIL-18, immunokompetentnych
i poddanych immunosupresji

Produkcja preparatéw synbiotycznych dla zwierzat monogastrycznych

Analiza mikrobiologiczna zakazen bakteryjnych oddziatéw szpitalnych w IGiIChP
w latach 2010-2014

Zarazenia Giardia lamblia, Cryptosporidium parvum i Blastocystis hominis u dzieci.
Przeciwzapalne dziatanie peptydu PBP10 stanowigcego sekwencje gelsoliny wigzaca PIP2

Rola bakterii Escherichia coli jako chelatoréw jonéw zelaza w $rodowisku stanu zapalnego
u chorych z wrzodziejagcym zapaleniem jelita grubego.

Charakterystyka immunoreaktywnych peptydéw czynnika elongacji Tu Streptococcus
agalactiae rozpoznawanych przez przeciwciata krwi pepowinowe;j.

Zastosowanie metody PEPSCAN do mapowania epitopéw immunogennych biatek
Streptococcus agalactiae na przyktadzie czynnika elongagji Tu.

Zastosowanie sekwencjonowania metoda Sangera w identyfikacji gatunkowej
najwazniejszych elementéw mikrobiomu.

Mechanizmy obrony bakterii przed bakteriofagami

Opis ogniska epidemicznego wywotanego przez Klebsiella pneumoniae ESBL(+)
na oddziale neonatologicznym w SPSK 1 w Szczecinie

Zanieczyszczenie bakteryjne mie$ni amura biatego i jesiotra syberyjskiego

Ocena czestosci wystepowania przeciwciat dla werotoksycznych pateczek Escherichia coli
u 0séb z wybranych grup populagji polskiej*

Ocena lekowrazliwo$ci szczepdéw Pseudomonas aeruginosa izolowanych ze srodowiska
produkgji farmaceutycznej

Zgodnos$¢ oceny diagnozowania waginozy bakteryjnej wedtug kryteriéw Hay-Ison"a,
Spiegel’ai Nugent'a miedzy diagnostg laboratoryjnym a studentami

115



116

\

\

Xl

Vi

\

Vil

Vil

Vil

VI

\

\

Vi

98

99

136

117

42

43

69

56

107

27

44

118

119

57

73

91

109

102

104

111

81

7

74

49

30

23

76

62

Roézanska A

Roézanska A

Rybak B

Salamon D

SeligaD

Sekowska A

Skiba-Kurek |

Skoczynska A
Skéra M

Stoczyrska A

Sroka-Oleksiak A

Sroka-Oleksiak A

Sroka-Oleksiak A

Stefaniuk E

Stefarnska J

Stepien K

Stopnicka K
Stralova H
Swoboda-Kope¢ E
Swoboda-Kope¢ E

Szostek S

Talaga-Cwiertnia K

Torzewska A
Urbanowicz P

Walter de Walthoffen
S

Wawrocki S
Wilkowska K
Wotkowicz T

Wotkowicz T

Wozniak-Kosek A

Przeciwdrobnoustrojowe dziatanie wybranych stopéw miedzi wobec bakterii z rodzaju
Acinetobacter

Mechaniczne mikroobrébka powierzchni stopdéw miedzi a skutecznosc¢ ich
przeciwdrobnoustrojowego dziatania

Wykrywanie beta-laktamaz o rozszerzonym spektrum substratowym wsréd bakterii
Escherichia coli izolowanych z odchodéw ptasich.

Charakterystyka mykobiomu jelita grubego u pacjentéw z cukrzycg przy uzyciu techniki
sekwencjonowania nowej generagcji (NGS).

Wykorzystanie metody spektometrii masowej do typowania szczepdw na podstawie
opracowania ogniska epidemicznego VRE

Ocena przydatnosci testu eazyplex SuperBug CRE w wykrywaniu mechanizmoéw
opornosci u pateczek Gram-ujemnych

Analiza wystepowania genu pompy effluksowej msra wsréd wielolekopornych
szczepdw z gatunku Staphylococcus epidermidis

KOROUN - 20 lat dziatalnosci
Aktywnos¢ przeciwgrzybicza in vitro amorolfiny w stosunku do Scopulariopsis brevicaulis

Wykrywanie genéw kodujacych karbapenemazy typu OXA u szczepéw klinicznych
Acinetobacter baumannii

Nested PCR real time- alternatywne narzedzie w detekgcji Borrelia burgdorferi

Badanie mikrobioty dwunastniczej pacjentéw z otytoscia i z cukrzyca typu 2 (T2DM)
z zastosowaniem sekwencjonowania nowej generacji (NGS).

Mikroflora pochwy w czasie ciagzy - czy co$ sie zmienia?

20 lat doswiadczen Ogélnopolskiego Sprawdzianu Wiarygodnosci w Diagnostyce
Mikrobiologicznej - Programu POLMICRO

Lekowrazliwo$¢ i poziom tworzenia biofilmu przez kliniczne szczepy Staphylococcus
izolowane od 0séb z chorobami hemetologicznymi

Ocena aktywnosci komplekséw pochodnych tiomocznika z miedzig wobec Staphylococcus
aureus i Staphylococcus epidermidis

Koronawirusy SARS-CoV i MERS-CoV wspétczesne zagrozenie epidemiologiczne
Identyfikacja substratéw tiolowej oksydoreduktazy Helicobacter pylori - biatka HP0231
Charakterystyka grzybéw drozdzopodobnych z kompleksu Candida parapsilosis
Aspergillus fumigatus jako czynnik etiologiczny owrzodzenia rogéwki

Miejsca przerwania sekwencji genéw E1 i E2 papillomawirusa typu 16 u kobiet

Aktywnos¢ lipolityczna wankomycynoopornych izolatéw Enterococcus faecium

Synergistyczne oddziatywanie Proteus mirabilis i Escherichia coli w powstawaniu
infekcyjnych kamieni moczowych

Pierwsza identyfikacja Pseudomonas aeruginosa NDM w Polsce.

Lekowrazliwo$¢ szczepow klinicznych Neisseria gonorrhoeae na azytromycyne
izolowanych w latach 2013-2014

Interleukina 18 (IL-18) oraz wiazace ja biatko (IL-18BP) w odpowiedzi
odpornosciowej na pratki Mycobacterium tuberculosis

Niski poziom produkgji biatek systemu restrykcyjno-modyfikacyjnego EcoRI
jest najefektywniejszy w restrykcji inwazyjnego DNA

Analiza hipotetycznego proteomu nietoksynotwérczych szczepéw Corynebacterium
diphtheriae

Opornos$¢ klinicznych izolatéw pateczek Campylobacter jejuni izolowanych
w latach 2007- 2015

Czynniki wptywajace na decyzje dotyczaca szczepien przeciw grypie wsrdd studentdéw
Wojskowej Akademii Technicznej w Warszawie



\

VI

Xl

SESJA HISTORYCZNA

122

58

45

84

70

110

124

138

141

142

143

144

145

146

wojcik K

Wrébel |
Zabost A

Zabost A
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Identyfikacja microbiota w organizmie szczuréw o optymistycznej lub pesymistycznej
tendencyjnosci poznawczej

Inwazyjna choroba pneumokokowa u 0s6b powyzej 65 r.z. w Polsce w roku 2016
Nowos¢ w molekularnej diagnostyce pratkéw atypowych - test genotype NTM-DR

Korelacja pomiedzy typem acetyleacji a wystepowaniem niepozadanych objawéw
u chorych na gruzlice leczonych izoniazydem?

Wystepowanie systeméw pomp aktywnie usuwajacych antybiotyki u klinicznych
izolatéw Stenotrophomonas maltophilia.

Wspoétzakazenia herpeswirusami po allogenicznym przeszczepieniu komérek
hematopoetycznych (allo-HSCT)

Produkty probiotyczne - jogurty czy suplementy diety?

Bakterie Anammox - wyjatkowe ogniwo procesu przemian azotu w $Srodowisku
naturalnym i technologicznym

Zmiany w iloSciowym i jakoSciowym sktadzie mikrobioty jelitowej u szczuréw otytych
po przezczaszkowej stymulacji pradem statym

Aktywnos¢ chlorheksydyny w stosunku do Candida albicans izolowanych z bton
$luzowych jamy ustnej

Profil lekowrazliwosci szczepéw Staphylococcus aureus izolowanych od dzieci
z poczatkowa astma

Tworzenie biofilmu na cewnikach medycznych przez kliniczne izolaty Haemophilus
parainfluenzae

Fenotypowa ocena lekoopornosci izolatéw Haemophilus parainfluenzae wyosobnionych
z mikrobioty oddechowej w oparciu o rekomendacje EUCAST

Choroby skéry a czestos¢ stosowania antybiotykéw i lekéw sterydowych
- badania ankietowe

Wstepna ocena aktywnosci przeciwbakteryjnej emulsji zawierajacych olejki roslinne,
nanosrebro koloidalne i hydrolizat kolagenu wobec bakterii izolowanych ze skéry
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HCS

EUROPE Hygiene & Cleaning Solutions
for those wivo care

HCS Europe - Hygiene & Cleaning Solutions — od ponad 20 lat opracowuje i wdraza, a zarazem
prowadzi badania B+R dotyczace rozwigzan ustanawiajacych nowe standardy w dziedzinie higieny
i bezpieczefstwa w obszarze patient safety, jak rowniez w obszarze produkcji bezpiecznej
Zywnosci.

Nowe wyzwania wymagaja szerokiej wspoétpracy réznych srodowisk o charakterze zaréwno
globalnym, jak i lokalnym, uwzgledniajacych wspoétdzielenie wiedzy, doswiadczen, osiggniec
na poziomie naukowym, badawczym, wdrozeniowym.

Obecnie firma wspotpracuje z kilkoma osrodkami naukowymi w Polsce i za granicg w zakresie
prac B+R. Prowadzone prace ktadg szczegdlny nacisk na opracowanie i rozwdj innowacyjnych
technologii umozliwiajagcych m.in.:

w zakresie ochrony zdrowia — predykcje ryzyka wystepowania zakazen szpitalnych
oraz ograniczanie wystepowania zakazen w obiektach ochrony zdrowia poprzez reagowanie
w czasie rzeczywistym na brak spetnienia procedur dot. higieny rak, a w wyniku czego
doprowadzenie do ich przestrzegania. Zesp6t badawczy skupia sie na opracowaniu i rozwijaniu
innowacyjnych modeli oraz algorytmoéw uczenia maszynowego (w tym data mining, deep
learning), a takze strumieniowego przetwarzania i identyfikacji zdarzen, ktére w synergicznym
zastosowaniu umozliwiaja reagowanie nasytuacje krytyczne w czasie rzeczywistym;

w zakresie produkgji bezpiecznej zywnosci — zapewnienie statej i niezbednej komunikagji
w zaktadzie poprzez ,System Zarzadzania Higieng — HMS” oparty o najnowsze rozwigzania
w zakresie technologii ITisztucznejinteligencji w celu ksztattowaniainteligentnych tafnicuchéw
wytwarzaniatgczacych dostawcéw, producentéw, odbiorcéwikonsumentow.

ECOLAB

Stuzymy Panstwu pomoca, zapewniajac: najlepszg ochrone srodowiska pracy przed patogenami
powodujacymi zakazenia podczas leczenia pacjentéw, bezpieczenstwo i wygode personelu,
funkcjonalnos¢ posiadanego sprzetuiurzadzen.

Nasza ofertaobejmuje:
higiene rakiskéry,
reprocesowanie instrumentéw medycznych,
utrzymanie czystosci powierzchni,
urzadzenia dozujace.

Przemyst farmaceutyczny, biotechnologiczny i kosmetyczny, a takze produkcja wyrobow
medycznych wymagaja jak najdalej zachowanego bezpieczefstwa i wysokich standardéw
jakosciowych. W tym przypadku Ecolab jest partnerem doskonatym. W naszej szerokiej ofercie
znajda Panstwo produkty spetniajgce wymagania USP, ktore zapewnia kompleksowe rozwiazania
we wszystkich klasach czystosci.

Oferte dla obszaréw sterylnych uzupetnia paleta réznego rodzaju aplikatoréw, dozownikéw
oraz zaawansowanych systeméw dozujacych. Wszystkie produkty wytwarzane sa zgodnie z naj-
wyzszymi miedzynarodowymistandardami—wtgcznie znorma GMP.

201 7r.
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MRRCK

Merck Sp. z 0.0. i Sigma-Aldrich Sp. z 0.0. s czeScig miedzynarodowej grupy Merck KGaA z siedziba
w Darmstadt (Niemcy) i dostarczajg na rynek polski wysokiej jakosci produkty farmaceutyczne
ibiologiczno-chemiczne.

Oferujemy 300 000 produktéw w tym wiele najbardziej poszukiwanych i cenionych marek
wbranzy.

Oferta obejmuje m.in. kazdy etap taricucha produkcyjnego w obszarze biotechnologii, tworzac
kompleksowy system ze sprawnga obstuga klienta, uproszczonym interfejsem i wiodaca platforma
dystrybucyjna.

Szerokie portfolio produktéw mikrobiologicznych, w tym pozywek granulowanych GranuCult®,
gotowych do uzycia ReadyPlate® na ptytkach, w butelkach i w probéwkach, systemy oparte na
zasadzie filtracji membranowej Milliflex®, EZ-FiT®, system Steritest™ do badania jatowosci oraz
inne systemy wykrywania drobnoustrojéw, a takze peten zakres rozwiagzan do monitorowania
srodowiska gwarantuje uzyskanie szybkich i wiarygodnych wynikéw, w celu zapewnienia naj-
wyzszych standardéw jakosciibezpieczenstwa produktu koncowego.

Poza petng gama rozwigzan mikrobiologicznych zapewniamy réwniez wiedze z zakresu
obowiazujacych regulacji prawnych, a takze gwarantujemy szeroko pojety serwis.

diag-med

DIAG-MED jest rodzinng firmg handlowa z prawie 25-letnim doswiadczeniem. Oprédcz najlepszego
narynku sprzetu diagnostycznego oferujemy tez pomocmerytoryczngiwiedze specjalistyczna.
Codziennie obstugujemy niemal tysigc odbiorcéw instytucjonalnychiprywatnych w catej Polsce.
www.diag-med.pl

() JnGlELLONSKIE

CENTRUM INNOWAC)I

Laboratorium Mikrobiologii JCI to jedno z laboratoriéw badawczych dziatajgcych w Jagiellonskim
Centrum Innowacji. Zatozycielem i jedynym udziatowcem JCI jest Uniwersytet Jagiellonski w Kra-
kowie. Spotka zostata powotana, aby wspiera¢ jednostki naukowe oraz firmy (farmaceutyczne,
kosmetyczne, spozywcze) poprzez m.in. $wiadczenie specjalistycznych ustug badawczych z wyko-
rzystaniem nowoczesnej aparatury. Laboratorium Mikrobiologii wyposazono w spektrometr mas
typu MALDI-TOF (model Microflex LT, MaldiBiotyper Bruker), dzieki ktéremu w zaledwie kilka minut
zostaje przeprowadzona szybkaidentyfikacja mikroorganizmow.

OfertaLaboratorium Mikrobiologii JCI:
szybkaidentyfikacja bakterii, grzybéw drozdzopodobnych, grzybéw plesniowych
idermatofitéw (z wykorzystaniem MALDI-TOFa),
projektowanie badan mikrobiologicznych,
realizacja zleconych projektow,
przeprowadzanie badarnnwgnorm,
doradztwo, konsultacje,
wykonywanie zdje¢, filméw spod mikroskopu,
badaniastarzeniowe,
pokazy pracy zMALDITOFem.
Ceny:
Cenaszybkiejidentyfikacji: 35 zt netto plus 23% VAT/jeden gatunek.
Cenydla pozostatych pozycji z oferty s kalkulowane indywidualnie dla kazdego zlecenia.
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IRl
MERAZET

Merazet to dystrybutor aparatury kontrolno-pomiarowej i taczeniowej, dziatajacy na rynku
aparatury kontrolno-pomiarowej od 1952 roku. Misja firmy jest sprzedaz produktéw wysokiej
jakosci od sprawdzonych producentéw produkujacych dla 5 dziedzin: laboratoridw, firm geo-
dezyjnych i drogowniczych, dziatéw automatyki, elektrycznej aparatury pomiarowej i szkolnictwa.
Oferujemy réwniez serwis i kalibracje wiekszosci oferowanych urzadzen. Zapraszamy do
wspotpracy!

Roche Diagnostics to swiatowy lider w diagnostyce medycznej, dostawca innowacyjnych i wia-
rygodnych rozwigzan w zakresie badan molekularnych.

Naszym celem jest dostarczenie wynikdéw diagnostycznych, umozliwiajacych pracownikom
stuzby zdrowia podejmowanie odpowiednich decyzji dotyczacych zaréwno leczenia pacjentéw, jak
i wprowadzenia odpowiednich srodkéw ostroznosci ograniczajacych rozprzestrzenianie sie
powszechnie wystepujgcych w placéwkach zdrowia infekgji.

JesteSmy coraz bardziej Swiadomi faktu, ze diagnostyka molekularna w mikrobiologii jest
kluczem do doboru skutecznych terapii.

Nasza najnowsza oferta obejmuje:

System cobas® Liat® - wyjatkowo maty, tatwy w uzyciu aparat real-time PCR, zaprojektowany
do wykonywania badan w trybie ,cito” w laboratoriach, gabinetach lekarskich i na oddziatach
szpitalnych. Cobas® Liat® automatyzuje proces wykonania testéw molekularnych, pozwalajac
otrzymacd wiarygodny wynik w bardzo krétkim czasie. Proste w wykonaniu badanie polega na
umieszczeniu probowki testowejz probka pacjenta w aparacie i przeprowadzenie badania.

Obecnie dostepne jakosciowe testy diagnostyczne (CE-IVD):

cobas® Influenza A / B — wykrywajacy i réznicujacy wirusa RNA grypy typu A i B w 20 minut,

cobas® Influenza A / B & RSV — wykrywajacy i réznicujacy wirusa RNA grypy typu A i B

oraz RNA wirusa RSV w 20 minut,

cobas® Strep A wykrywajacy fragment genomu Streptococus pyogenes

(paciorkowiec R-hemolizujgcy grupy A) w 15 minut,

cobas® Cdiff — wykrywajacy gen toksyny B (tcdB) w toksynotwérczych szczepach

Clostridium difficile w 20 minut,

cobas® MRSA/SA — jednoczesna detekcja i réznicowanie metycylinoopornych

Staphylococcus aureus (MRSA) i Staphylococcus aureus (SA) przeznaczonym do zapobiegania

i kontroli zakazen MRSA/SA w placéwkach medycznych, wynik ponizej 30 minut.

TIKA N
Biotech

Firma TK Biotech zostata zatozona w 2001 r. Jeste$my wytacznym przedstawicielem w Polsce po-
nad 30 swiatowych producentéw wybranych produktéw z dziedziny biologii molekularnej,
biotechnologii, mikrobiologii oraz wspomaganego rozrodu, ktérych charakteryzuje ciggte dazenie
do innowacji. Produkty naszych partneréw przyczyniaja sie do rozwoju nowoczesnej diagnostyki
ileczenia.
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Nasza pozycje zbudowaliémy na wspétpracy i rzetelnosci. Nasz zesp6t tworza specjalisci z dzie-
dziny biologii molekularnej, biotechnologii, biochemii oraz biologii, dzieki czemu jeste$my w stanie
zapewni¢ naszym klientom profesjonalne konsultacje, wsparcie oraz pomoc w wyborze
optymalnych rozwiazan.

Kazdego roku wspoétorganizujemy oraz bierzemy udziat w wielu spotkaniach naukowych z dzie-
dziny biologii molekularnej, biotechnologii, mikrobiologii oraz wspomaganego rozrodu, podczas
ktérych promujemy najnowsze osiggniecia swoich partneréw z zagranicy.

Zapewniamy:

konsultacjeispecjalistyczne wsparcie dla naszych klientéw,

szkolenia aplikacyjne oraz eksploatacyjne,

serwis techniczny.

Nasza misja.

Chcemy bra¢ udziat w rozwoju biologii molekularnej, mikrobiologii i biotechnologii, prowa-
dzacym do nowych odkry¢ w badaniach podstawowych oraz diagnostyce, aby w ten sposéb dziataé
narzecz poprawy zdrowiaijakosci zycia spoteczenstwa.

Nasze cele.

Chcemy wspiera¢ rozwdj laboratoriéw biologii molekularnej, mikrobiologii oraz firm biotech-
nologicznych skierowanych na odkrycia, z udziatem wybitnych naukowcéw pracujacych w Polsce,
ktérych rezultaty beda miaty charakter przetomowy w nauce i w postepie medycyny.

VWR®Z’

We Enable Science

VWR dla mikrobiologii.

VWR dysponuje szerokim portfolio produktéw dedykowanych do mikrobiologii. Nasza oferta
obejmuje zaréwno odwodnione media, jak i podtoza gotowe do uzycia, ktére znajduja swoje
zastosowanie w szeroko rozumianym przemysle, w tym farmaceutycznym, kosmetycznym,
spozywczym, mleczarskim, a takze do analiz Srodowiskowychikontroli wody.

Wszystkie nasze media, wytwarzane s3 z surowcéw o wysokiej czystosci i poddawane s3 wielu
restrykcyjnym analizom, w $rodowisku zgodnym z GMP.
Wyselekcjonowane surowce wysokiej czystosci do produkcji produktéw najwyzszejjakosci.
Zgodne z miedzynarodowyminormami, tj. ISO czy Farmakopea.
Dostepne wstandardowej formie.
Istnieje mozliwo$¢ wytworzenia produktu pod specjalne zamoéwieniaklienta.
Dokumentacja:
Wszelka dokumentacja dostepnajest nanaszejstronieinternetowej https://pl.vwr.com
Specyfikacje techniczne (TDS).
Certyfikaty analizy (CoA) zgodne znormaISO 11133.
Karty Charakterystyki (MSDS).
Produkty dostepne sa w réznych opakowaniach w celuwygodyioptymalizacji uzytkowania.
Odwodnione media: butelki 500 g, 5 kg wiaderka,
saszetki (dodatek wody pozwala sporzadzi¢ mediaod 50 mldo 10L), sterylne,
zgodne z réznyminormami.
Gotowe do uzycia podtoza na ptytkach Petriego:
dostepne wwymiarach90i55 mm, sterylne, niesterylne, pojedynczo, podwdjnie
i potréjnie pakowane
Ptytki kontaktowe do kontroli powierzchniipowietrza:
dostepnaopcja dodatkowej sterylizacji opakowania, pakowane
w blistrach po 6 sztuk lub w opakowaniu PET po 8 sztuk.
Ptytki kontaktowo-zanurzeniowe do kontroli powierzchniiptynéw.
Gotowe podtozaw probdéwkach, butelkach oraz w torebkach do prébek o wysokiej czystosci.

W naszej ofercie znajda Panstwo réwniez wiele produktéw wykorzystywanych przy analizach
mikrobiologicznych np. do kontroli higienicznej i dezynfekgji, szybkie testy, niezbedny sprzet, do
ochrony osobistej, materiaty zuzywalne (szkto, plastiki), serwis sprzetu, kwalifikacja 1Q/OQ.
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Obiekty UJ w centrum Krakowa

© Auditorium Maximum, ul. Krupnicza 33

Q Biblioteka Jagiellonska, Archiwum, al. Mickiewicza 22

e Sekcja Karier UJ, ul. Straszewskiego 25

o Centrum Innowacji, Transferu Technologii i Rozwoju
Uniwersytetu, ul. Czapskich 4

© Collegium Paderevianum I, Wydziat Filologiczny,
Dziat ds. Oséb Niepetnosprawnych, Al. Mickiewicza 9

O Centrum Jezyka i Kultury Polskiej w Swiecie, ul. Grodzka 64
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@ instytut Amerykanistyki i Studiéw Polonijnych, Rynek Gtéwny 34
@ Instytut Etnologii i Antropologii Kulturowej, WPIA ,ul. Gotebia 9
@ Instytut Muzykologii, ul. Westerplatte 10
@ Instytut Nauk Geologicznych, ul. Oleandry 2a
@ Instytut Nauk Politycznych i Stosunkéw Miedzynarodowych,
ul. Jabtonowskich 5
@ Instytut Pedagogiki, ul. Batorego 12
@ Instytut Psychologii, ul. Ingardena 27

© Collegium Broscianum, Instytut Religioznawstwa, Instytut Filozofii, @ Jagiellonskie Centrum Jezykowe, ul. Krupnicza 2

Katedra Poréwnawczych Studiéw Cywilizacji, ul. Grodzka 52
o Collegium luridicum, Instytut Historii Sztuki, WPIA, ul. Grodzka 53
0 Collegium Minus, Instytut Archeologii, ul. Gotebia 11
@ Collegium Novum, wtadze UJ, dziekanaty: Wydziat Prawa
i Administracji, Wydziat Filologiczny, Wydziat Historyczny,
Wydziat Filozoficzny, Wydziat Studiéw Miedzynarodowych
i Politycznych; ul. Gotebia 24
o Collegium Witkowskiego, Instytut Historii, ul. Gotebia 13
@ Collegium Wréblewskiego, Wydziat Prawa i Administragji,
ul. Olszewskiego 2
@ Dom Goscinny UJ, ul. Florianska 49
@ Dom Profesorski — Bursa im. S.Pigonia, Instytut Europeistyki,
ul. Garbarska 7a
@ Dom Studencki Nawojka, ul. Reymonta 11
@ Dom Studencki Zaczek, Al. 3 maja 5

Budynki Uniwersytetu Jagiellonskiego zlokalizowane s3 takze w innych
dzielnicach Krakowa, m.in.: Ruczaj, Prokocim, Przegorzaty, Wola Justowska

@ Kolegium $laskie, Al. Mickiewicza 3

@ Miedzywydziatowe Indywidualne Studia Humanistyczne,
Instytut Socjologii, Rynek Gtéwny 8

@ Muzeum Anatomii CM, ul. Kopernika 12

@ Muzeum UJ Collegium Maius, ul. Jagielloriska 15

@ Muzeum Farmagji, ul. Florianska 25

@ 0Ogréd Botaniczny, Instytut Botaniki, ul. Kopernika 27

@ Patac Larischa, ul. Bracka 12

@ Studium Pedagogiczne UJ, ul. Wislna 3

@ Szpital Uniwersytecki w Krakowie, ul. Kopernika 36

@ Wydziat Chemii, ul. Ingardena 3

@ Wydziat Filologiczny, Wydziat Filozoficzny, ul. Reymonta 4

@ wydziat Lekarski, ul. $w. Anny 12

@ Wydziat Nauk o Zdrowiu, ul. Michatowskiego 12

@ Wydziat Polonistyki, ul. Gotebia 16
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